IDENTIFICATION

Species: Capsella rubella

Locus: Carub.0004s1957

Gene Model: Carub.0004s1957.1.p
Description: CrEXPA-10

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02984
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Peptide

>CrEXPA-10

MTATAFGICLWLAVTASFLLTASDAKIAGVYSGGPWQNAHATFYGGSDASGTMGGA
CGYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGYSCGACFEIKCTDDPRWCVPGNPSILVTATN
FCPPNFAQASDNGGWCNPPREHFDLAMPMFLKIGLYRAGIVPVSYRRVPCRKVGGIR

FTVNGFRYFNLVLVTNVAGAGDINGVSVKGSKTDWVRMSRNWGQNWQSNAVLIGQ
SLSFRVTASDRRSSTSWNVAPPSWQFGQTFSGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>CrEXPA-10

ATGACGGCGACTGCGTTTGGGATCTGCTTGTGGTTGGCCGTTACGGCTTCTTTTCT
CTTAACAGCTTCAGACGCCAAAATCGCCGGCGTTTATAGCGGTGGACCATGGCAG
AACGCACACGCCACTTTCTACGGTGGTAGTGACGCCTCTGGAACCATGGGCGGCG
CGTGTGGGTACGGGAACTTGTACAGCCAAGGATACGGTGTGAACACGGCGGCCT
TGAGCACTGCTCTGTTCAACAACGGGTATAGCTGCGGTGCTTGCTTCGAGATCAA
GTGTACCGACGACCCGAGATGGTGTGTGCCGGGAAACCCCTCGATTCTTGTGACG
GCGACGAACTTTTGTCCGCCGAATTTTGCTCAGGCGAGTGACAACGGAGGATGGT
GCAATCCGCCGCGTGAGCACTTTGATCTAGCTATGCCTATGTTCCTCAAGATCGGT
CTTTACCGTGCAGGCATTGTCCCCGTCTCCTATCGCAGGGTACCTTGTCGGAAGGT
AGGAGGGATAAGATTCACAGTAAACGGGTTCAGATACTTCAACCTCGTTCTGGTA
ACTAACGTTGCCGGTGCCGGAGATATCAACGGAGTTAGCGTAAAGGGATCAAAG
ACAGATTGGGTGAGAATGAGTAGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGTCCAACGCC
GTCCTTATTGGCCAATCACTCTCTTTCAGAGTCACCGCTTCTGACCGACGTTCCTC
TACCTCGTGGAACGTTGCTCCTCCCTCGTGGCAGTTTGGTCAGACTTTCTCCGGCA
AAAACTTCCGAGTCTGA

Nucleotide
>CrEXPA-10

TAATAATGACGGCGACTGCGTTTGGGATCTGCTTGTGGTTGGCCGTTACGGCTTCT
TTTCTCTTAACAGCTTCAGACGCCAAAATCGCCGGCGTTTATAGCGGTGGACCAT

GGCAGAACGCACACGCCACTTTCTACGGTGGTAGTGACGCCTCTGGAACCATGGG
TATTACCATATTCACCGTTTTTAATTTCATTTCATACGTAACTATAAATTATGATTC
CTAACTTGTTAATTTTTTTTATAAAGTTCCTGACTTTTTCTTGTGCTCTGTTTTTGTG




GGTTTTGTTAGGCGGCGCGTGTGGGTACGGGAACTTGTACAGCCAAGGATACGGT
GTGAACACGGCGGCCTTGAGCACTGCTCTGTTCAACAACGGGTATAGCTGCGGTG
CTTGCTTCGAGATCAAGTGTACCGACGACCCGAGATGGTGTGTGCCGGGAAACCC
CTCGATTCTTGTGACGGCGACGAACTTTTGTCCGCCGAATTTTGCTCAGGCGAGTG
ACAACGGAGGATGGTGCAATCCGCCGCGTGAGCACTTTGATCTAGCTATGCCTAT
GTTCCTCAAGATCGGTCTTTACCGTGCAGGCATTGTCCCCGTCTCCTATCGCAGGT
CTCTCTCTCTCTCTGATTTTTTTTGTTTTTTTGTTTTTACCGATTTGGTTTCGCCGGC
GATTATAATTTGGTGAATCGATAAGAATTTAACAGTAAATAGGTACGGTGAAGAA
TTCTAACTAGCCAGTATATATAGTCACAGCTGATATTTACATAAACACGCGTATG
GATGTTGATAATAGTAACTTTTGCTAATCTAGATTATGTAAAATGAGATTAATGTT
TTAAAGGGAACTAGTCTTTTGGTTGTGTGAAACATAAGAGGATTTAGTGTTTGAT
TTATTACTTGCTACTATAATATGGTAGATAATTAGTATAATCTTTTACAAACTTAA
TTAAGACACCTTTTTCATGTGAAATAGAAAATTTTTAAGATTTCTTATTGAGCTAG
ATAGTAATAAATAATAATAGTCGAAAATAAAAATAAAAACGCTTGAAGTGGTAT
TTTGATTGTATGTTTTTTTATTAATAAAGTGAAAAGATATTTGTACCGACTACCGA
ACATGTTATTATGAACTATCTGTGTGTTTTGTTTTCCTCTAGGTTTCTACTTTCTAG
CACTTTTTAAGATAACGGCCTATGAGTTTCAGAGTTCAGAAACTGAGACCATCGC
TCTCAATAGTATTATTATTATTATCTCAATATTTCTATTTGTTTTTTTTTTTAACTCT
GAAACATTTTTATTTTTTCAAAATTATCTTTTTGGGAAAAGAAGCAGGACACAGT
AACCCAGAGATCCATCTCCCTCTTTCTTTACCTCTTTGTCTTGTTGTTAATAATTGT
TCTGTTTCCTCTGAAGGGTACCTTGTCGGAAGGTAGGAGGGATAAGATTCACAGT
AAACGGGTTCAGATACTTCAACCTCGTTCTGGTAACTAACGTTGCCGGTGCCGGA
GATATCAACGGAGTTAGCGTAAAGGGATCAAAGACAGATTGGGTGAGAATGAGT
AGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGTCCAACGCCGTCCTTATTGGCCAATCACTCT
CTTTCAGAGTCACCGCTTCTGACCGACGTTCCTCTACCTCGTGGAACGTTGCTCCT
CCCTCGTGGCAGTTTGGTCAGACTTTCTCCGGCAAAAACTTCCGAGTCTGACTGA
AGTCTCTCTCAAACCACACCACACACACACACCCAAAAGAATCAAAATCTTTTTT
CTTTTTTTTTTTCTCCAATACTTAAAAGAGAGATGTTGTTATTTTTATATTTTTAAT
ATGGCTCAGACATTTTCCAGCCCTGGGGTTCTCCCTTTAATTTTCTCGGGAAAATT
TTCCGGTGGCTTCGGGAAATTATTTTAGTTTTATTTCGTTGGTGGCATCTTCTTCTG
CTTAGCTAATAAAAAGCCAGAGAGAGTGTAAACAAAACAGTCTGTGATTTGAGT
CT




