IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015937805

Gene Model XP_015937805.1
Description: AAEXPA-24
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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[+ PLND0O50 super family cl31535 expansin A; Provisional 27-250 2.39%-130
SEQUENCES

Peptide

>AdJEXPA-24

MVDFVLVGFLSLLLGCCCPVYGVGEGGWSNAHATFYGGGDAADTMGGACGYGNL
NSEGYGRNTAAVSSALFNGGLSCGACFQIKCVNDKRWCLPRSVVVTVTNFCPPNHA
LPSTAGGWCNPPLHHFDLAQPVFQQIANVRAGIVPVAYTRVPCQKRGGMRFTINGHA
YFNLVLIQNVGGAGDVHAVSIKGSNTNWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQTLSFKVT
TSDGRTLISNNVAPPSWSFGQTFTGLQFP

CDS (coding sequence)
>AdJEXPA-24

CATAGCTTGGTAGCTAGCTGGTAATTAATTAATAAGAATGGTTGATTTTGTGTTGG
TGGGATTTCTGTCCCTGCTGCTGGGATGTTGTTGTCCTGTTTATGGTGTTGGCGAA
GGAGGTTGGAGCAATGCCCATGCAACCTTCTACGGAGGGGGTGATGCTGCTGAC
ACAATGGGTGGAGCGTGTGGATATGGGAACCTGAACAGCGAAGGGTACGGGAGA
AACACAGCAGCTGTGAGCAGTGCCCTCTTCAACGGAGGCCTGAGCTGCGGAGCA
TGCTTCCAGATCAAGTGCGTCAATGACAAGAGGTGGTGTCTGCCGAGGTCGGTGG
TGGTCACCGTCACCAATTTCTGCCCTCCAAACCACGCCCTCCCTAGCACCGCCGG
CGGATGGTGCAACCCTCCCCTCCACCACTTCGATCTGGCTCAGCCTGTCTTCCAAC
AGATTGCCAATGTCAGAGCTGGCATAGTCCCTGTTGCCTACACAAGGGTACCATG
CCAAAAGAGAGGAGGCATGAGGTTCACCATCAACGGCCATGCATACTTCAACTT
AGTACTAATCCAAAACGTCGGAGGTGCAGGCGATGTGCATGCCGTTTCAATCAAA
GGCTCCAACACCAATTGGCAATCCATGTCAAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCAG
AGCAACTCATACCTCAACGGCCAAACCCTCTCCTTCAAGGTTACCACCAGTGATG
GCCGCACCTTGATCTCTAACAATGTTGCCCCTCCTTCCTGGTCCTTTGGCCAGACC
TTCACGGGCCTACAATTCCCTTAATCCATTAATTAATTTCTCATTTAAATTAAAGC
AGTTGCAATTTCACTTCTCAAGTTATTAATAATAGGATCTTGCATGTATGTTATGA
GTGATTATTGAGTCTTAAGGGTATATGTACTCCCAAATGAAAAGGGGCTTATTTTT
TAAAATAGTCCCATTCATTTCAATTGTGGTAGAGTTTTTAGACGGTAGTGGTGGAT
CTTTAGGGTTCACCACCCGGAATTTTAGTTTCCTGTCATTTTTACCATGAAATAAG
TGATCGTACTATTTCGCTTCAAATAAGAGCCAAGAGTGATATGTAGTATTTGCTA
GCTTATATTAGCAAAACCGATATTGTAACGGGATTAATTTGCTCCCATATCTTTTA
AGTTTATCTAGTTTTGTGTGTTGTGATTGTCAGAATGAATGTAAGTCATTAATCAT
AAATGAAATAAAAGTAGGCTCTTCTTTCTTTCT



Nucleotide
>AJEXPA-24

CCGGATTGATTTTGAACACCCCTACCAATGAGGTCATCCTACAAATAAAACTTGA
CACATAGATAAATTGTAGATACTATAGCACCAAACTTATTTAAAAAAGGACAACC
AAGTATTAAATTATAAGGACTGAAATAATCAACAACAAGATATTGAGTATCTAAA
GTTTTGGTTAGAGGATTCTCACCCAGTGTGATTTTTAACCACACAGATCCTAAAAT
AGGTACATATTCGCCTGAAAACCCCACTAAATCTCTAGTGGATAGTTGTAGTATA
TGATTGCTCAGCTTCATCTTCTAAAATGTGGAGTAAAAAAGGACATCGGCGCTGC
TTCTGGGGTCCAGTAAAACTTTCCAAACTAATAGATCCCCTAATTGAATAGAGAT
CATGACTAGATCATCTAAATTTGTTGCAGTTGTATTGAAGTTGGATGGTTTGAATA
TCATCTCTGAAAACGTAGGAAGAAGTTGAGGATTATTGAGGGTACCTTCCACTCA
TAGCATAGCTTGGTAGGTGCGTTTACGAGCAGAGCTCGTAATTCTACCACAAGCA
AAGTCTCCAGATATGCAATTAATTCTGCTGTTGGATGTGTCCGCCAATATATTTAT
CCAAATGTCTCTGGTGAGCTAGTCGCTCTAGTAGCTCTTTGGCTACAACACACTCG
TCAGTAGTGTGTACATACTTTTTATGGAAGGTACAATATTTTGACTTATCCACACT
CTTCAGATCTTGATAATTTCCAGCTTTTCGAGGAGGTTTAATGAGTTTTGCATTCA
AGGTCTCCTTGATTATTTCTTCCCTCTTAGTATTGAATTGGGTGCAGGAATCATAA
TGCGCATTAACCAAGAAAGTTTTTTATTATCCCGAGCTTTATCATTGTCTTTATTG
CTGTGAGTTTTCTCTAACCTTTGACCTTGGTGTAGATCTTCAATCTCCATTTAACCT
TTTGCTTTCTCTCAAAACTCGGCTAAGGTTCTTGGCTTAACTACGGTTATAGCTTC
CTGTAATTTTTCTAGGCGAAGTCCATTTTTAATGGCGTGTAGGTGCACCTCTGGAT
GAAGATTAGGAATGCTCATCGCTACTTTAGTGAATCGGGTTACATACTCCCTAGG
GCTTTCATGTTTTCTTTGCTTGATTGTGTTTGTATAATCCTAATCATGCAAATAAAT
TGAAGATGTAGCGAACTAAACTTCAAATAACTTAGCCAGCTATTGAAAGCGTGAA
ATAAATTATGCAGACAAAGAAGAAAACTAATCAAGTACATGATCGTCTAAAAAA
GTAGAAAAACAACAACATAAAATAGGGTCAGAAGCACCGTTTATTATCATCATG
GAACAAAATTTGTTGATGTGTTTCTTTGGATCACCCAAGCCATCATAAAAGTTTTT
GGGCAATTGAAGATTCATGACATCTACCATAAATAGTGCAACTGCGTTATCTAAT
TCATTTTTTTCATTGGCTGGTTGATCCTCCTTTGGTTGCTGAGTTTTAGAAACACA
GGTTAGATCAGAATTTGCTTCCTCCTCGTCCGATTGTTCGTTGTAATCATTATGAG
TTATTTGCGCATTAGTAAGCTCGGCTAATTGATTTTCTATTCCTTATTTTTCGTTTG
CCATGTGCTAATTAGTAGGGCTGAAAATGGGTAGGGTTTGGTAGGGTTTGGACTC
TAACCTACCCGCGGATTAAAAATTTCATTAAAACTCTACCCTACCCTACCCTACCC
TACCCTACCCGCGGGTTGAGAATCTCTCAACCCTAATCCTACCCGTACCCTAAAG
TTCTAAACCATACCCTACCCTACCTTACCCGTAGAAATATCAAATTTTTTCAAAGT
ATATATAAAATTCAATTATTTCGGGTTTTATACATATTAATAAAATAAAAAATAG
AGTAATGTTAGGGACCAGCAACTTTTGTGTTTTGTAACCATCAATTAGCCATCAAT
AGTATTTTTAATGGTGTGAGATTACATCTAAAGGTGGGAGATCATTCATTTTTCTT
TTGATGGTTAAGTGTTAACCACAAAACACAAAAATTGCAGGCCCCTAGACATTTC
CTAAAAAATAAAAAGTTAATGCTCTAAATTACTAAATTAACTAACTAGTTTAATA
GTTGCTCATTTATTGTAAGTCATTACATGAGGGAGGTTGTGGGTTCAACTCTCATC
TCCGTCACTATATACCTAATTTTTATAAAATATGTGTTATATATGGGGTGCGGGTA
GGGTAGGGTAGAGTACACCCTACACCCGTACCCTACCCTACCCGCAAGCATAACT
GGGGTATAGCTTGTCCTTTTTTCGTCGGATAGAGTTATACCTCGACACCAAGAGA
ATAAGGGGGTGGACACCTGCAAAAGAAATTCCAACGCTCAACTTAGTGAGTAAT
AAGCTCTGTATATCGTGTTAAAACAGTTTCTTGCATCCCTTTATATTCGAAGTGGG




TGTCAATGGTCGGTTATGCATTTTATTCTTGTGGGCCGATGTATAGCTCGTCCGGC
GATGAGTAACTATAAGCTTTTCCGTCGGGATAAGTTATACTTCGGCAATGAGAGA
ATAAAGGGTGGATACCTGTAAAAGGCACTTCGACGCTCAAGTTAGCATGTGAATA
ATAAACTTTTCAAATTGCAATAATTCGAACAATCTTCTTACATTTTCTTTATATTTG
AAACGGAGAGTAACGATTATGTCTCCGAGTAATTTTGCTTTAAATGAAGAGTAAT
AGCATATTTGTGCGTTTTAGTATTTATTTGTTTTGATGACTGTTATTGATAACCGAT
TTATAACGTATATAGCTGAGTCATGACGTATAGACGAGCTATAACGGCTATATCA
TAGCCCCCAAGTTTGATCTAGTGATATTTTGATGAAAATAGGTTTATTAATGAGCT
ATGACTCGGCATTTTGATTTATAGATATATGGAGTTCCCAGCTCAACATGTTTGAT
TAAAATAAATATTAAAATATATAAAAGCTGAAACAATTAATGGAGAAGTGTAAC
TTTTCTTGAAAAAGAAAATGAAAAAGATAGATGGTCTTGTCATTAAAAAGGGTTG
TAACTAGGGATGGAAAAAGGTCAGGCGGCCTGCCAGGGGCCTGTGTTTGGCCTG
GCCTGGTTTAACCTGTTATAAAATAGGTACAGACCCAGACTTTTTTAAAAGCCTT
AATACATTAATAGGCCAGACTCAGATTTACTAATTAGCTTTATAGGCCTGTCAGG
CCTGTCTGGTCTTGTTAAAATATAATTAAATATATAAATAATTATTTATTATTAAT
AAAATTATGAGATATTTTAAATTTATTATATTTITATTATAAATATTTTTGTATATTT
TAAATATGTTAAAAGTTTAAAATTTTTTATAAATATTAAATATATGACATATTACA
TATAACTATTTTTATTAAAAAATAAATTTTTTAAATAATATTTTTATTTTTATAAAA
AAAATTATCAGGCCTTTTAACAGGTTTCAGGCCAGGCCAGGCTGAATAACAGGCC
AGACCTAGTAATTTATAAAGAGCCTATAACAGGCTGCAGGCCAGCCTCAGGCTAA
TCAACTGTATGACAAGTCAGGCTTGTTAAGAGCAAAGCCTGACCTGACCTAGCCT
GTTTCCACCCCTAGTTGTAACTAGCGCTCCAGTTTCCAATGTAATTAAATACCGTT
GAGTTTGATAGAAACAACAGTTGTAATTGAAGAGATGGAACTGAACTGGTTTTTA
TTGAATTTTGCATATGTATTTATAATTGTGAAGGATTTCATTACTTAAACTATAAA
CATCAATCTGTTAGGTTGTCATTCCTCTTGAACAACTTTGTCCGGATCCATCATCG
ATAGGTTATTATCGGAGGTTAATAGTTTTGCTTGCATAACAATACACTCAAATCCT
TCAGCAAAGGCAATTAAAATCACGATTTATCTATTGTTCTCCAAATTTTTTAACTT
TACATAACTTCAATCATTTGAGTATTTATATTAGAGAGATCACTCTCCTTCTTCTT
CAGTTCATAACTGCTCTTAATAAATTTGAGCGCTTCTTTTTTTGAGAACTTTTTTTT
TCATCTCGGCTATAATATTATCATTCTTACGACAAAGAAGAGGAAAAAGAGACGG
ATTATTATTATACGTTTTTTTTAATAGAAAAAAATCTAGAGGGTTAGCACTTTTAT
TAAAATTTGATCCGTACTTAACTAGTAAAAAAAAAGTGAATAATTTCACACAATT
AAATATAATCTCACATCATTAAAAATATTAATAATAATTAATTGATGACTATAAA
TTATAAAGAAAAATACTAGAAGGTCAGCAAATTTTGTGATTTATAATCATTAATT
AATCATCATGAATATTTTTAATGGTATAAAATTATATCTAATAATATTTAATTACT
CACTTTTCTTTTATTAGTTAAATATTAACTAAAATCATAAAATCTACTTACCTTTC
GTCTTTTGCGACTTGACTACGAATTGCATGAACCACATGTTGCACAATTTATTCAA
CTTTTCAAAATATCAAATAATGAAGATTATTTTTATATTTATAATAAGAAACTTAT
TAATAACTGATTATATATTTTATTCGAGGCTTGAGGAAATTAAAAGAAGTGAAAA
GTTAAAGCACATGGCATGGTTTGAGGAATATAGATATAGAAGAAAAAATGGAAT
CGGTGGAGTTGGCGGTTGTGGGTCCCCAGTCCCCAGAGGTGACAAGTGTGACGTT
GACGGCTAAGCTAAGCAGGCGAGTCCTAACATGTATTTATTGGGCATCAAATGTA
AGCTGTGTTTTTAAATTCCATCCTCATAACTCATCACTCCACAATCCACATAGCTA
GCTGGTAATTAATTAATAAGAATGGTTGATTTTGTGTTGGTGGGATTTCTGTCCCT
GCTGCTGGGATGTTGTTGTCCTGTTTATGGTGTTGGCGAAGGAGGTTGGAGCAAT
GCCCATGCAACCTTCTACGGAGGGGGTGATGCTGCTGACACAATGGGTAACTGCA
TATTCCATTCTATATATTATATTTGATTTTGAGGCATGCATGAATCATGATGTATG




TGTAGGTGGAGCGTGTGGATATGGGAACCTGAACAGCGAAGGGTACGGGAGAAA
CACAGCAGCTGTGAGCAGTGCCCTCTTCAACGGAGGCCTGAGCTGCGGAGCATGC
TTCCAGATCAAGTGCGTCAATGACAAGAGGTGGTGTCTGCCGAGGTCGGTGGTGG
TCACCGTCACCAATTTCTGCCCTCCAAACCACGCCCTCCCTAGCACCGCCGGCGG
ATGGTGCAACCCTCCCCTCCACCACTTCGATCTGGCTCAGCCTGTCTTCCAACAGA
TTGCCAATGTCAGAGCTGGCATAGTCCCTGTTGCCTACACAAGGTACTTACTACA
TGCATACTTTCAGTTCTTCTTGTTTCATTCGACACCACTCATCATCATGGTGCAATT
ACCATTATAGGGTACCATGCCAAAAGAGAGGAGGCATGAGGTTCACCATCAACG
GCCATGCATACTTCAACTTAGTACTAATCCAAAACGTCGGAGGTGCAGGCGATGT
GCATGCCGTTTCAATCAAAGGCTCCAACACCAATTGGCAATCCATGTCAAGGAAC
TGGGGTCAGAACTGGCAGAGCAACTCATACCTCAACGGCCAAACCCTCTCCTTCA
AGGTTACCACCAGTGATGGCCGCACCTTGATCTCTAACAATGTTGCCCCTCCTTCC
TGGTCCTTTGGCCAGACCTTCACGGGCCTACAATTCCCTTAATCCATTAATTAATT
TCTCATTTAAATTAAAGCAGTTGCAATTTCACTTCTCAAGTTATTAATAATAGGAT
CTTGCATGTATGTTATGAGTGATTATTGAGTCTTAAGGGTATATGTACTCCCAAAT
GAAAAGGGGCTTATTTTTTAAAATAGTCCCATTCATTTCAATTGTGGTAGAGTTTT
TAGACGGTAGTGGTGGATCTTTAGGGTTCACCACCCGGAATTTTAGTTTCCTGTCA
TTTTTACCATGAAATAAGTGATCGTACTATTTCGCTTCAAATAAGAGCCAAGAGT
GATATGTAGTATTTGCTAGCTTATATTAGCAAAACCGATATTGTAACGGGATTAA
TTTGCTCCCATATCTTTTAAGTTTATCTAGTTTTGTGTGTTGTGATTGTCAGAATGA
ATGTAAGTCATTAATCATAAATGAAATAAAAGTAGGCTCTTCTTTCTTTCTTGTGA
CAAGCTGCCTGATAGTTAGTCATCTTGGTATTTGAAAAATTTTTATTTTAACAAAA
TAAATCATAATTTTTATTTTTGATAAAATAAATTTTACATATTAATTCTGTTTGATA
AAATAACCTAAATATCAAGGATGATGGGTTAACCATTATAAATGATCTAAGTATC
AAAATGATTATTTACTACTTTGTTTTGTATCAATCGAGTTCAAACTTCAAAGAGCT
ATTCATTGCTTCTGAATAATATAATGATATTTAAGAAGAAAAAAATCAAGTTAAA
AAAAATATAAAGTAACAAGCTAATAATTAATATTGAATTTATAAATTTTATCATG
TATAAATTTTATAAGGATGATTAAACTATGATTTTTTACTTTACTAATTTTTTTTAA
TGTAAAAAAAATTATATGAAAGATGGGACTTTTTTATTTAAATAAATAAACAAAA
ATGATTAATTCCCAAACTACAGGAGAATGAAAGTGGAATGAAAATACGC






