IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015060001

Gene Model: XP_015060001.1
Description: SpnEXPA-26
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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PLN00193
+! Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 1-257 1.21e-157
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-26

MANNVNLALGFIIGLCTFFLSANGFSADSGWTSAHATFYGGADASGTMGGACGYGN
LYSTGYGTRTAALSTALFNDGGSCGQCYKIICDYKLDPQWCKKGVSVTITSTNFCPPN
YNLPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWEKIGIYKGGIVPVLYKRVPCKKHGGVRFTIN
GRDYFELVLVSNVGGAGSVESVQIKGSNTNWLTMSRNWGASWQSNAYLDGQSISFK
VTTSDGVTKTFLNIVPSSWKFGQTFSSQTQF

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-26

TTTCTTGGCTATGTCAATATTGTAGAATTCATCAAAGTTTCAAAAAGTAATTTCTT
AATTTTCCACTAAGAAATTAAAATGGCAAATAATGTCAATTTAGCATTGGGATTT
ATAATTGGTTTGTGTACATTTTTCTTAAGTGCAAATGGTTTCTCAGCAGATTCTGG
ATGGACAAGTGCTCATGCCACATTTTATGGTGGAGCTGATGCTTCTGGCACGATG
GGAGGTGCTTGTGGATATGGTAATTTGTATTCAACAGGATATGGTACTAGAACAG
CAGCATTGAGCACAGCATTGTTCAATGATGGAGGATCATGTGGTCAATGTTACAA
AATAATTTGTGATTACAAATTAGATCCTCAATGGTGCAAAAAGGGAGTATCAGTT
ACAATTACATCTACAAATTTTTGTCCACCAAATTATAATCTTCCTAGTAACAATGG
TGGATGGTGCAACCCTCCACGTCCACATTTTGATATGGCTCAACCAGCTTGGGAA
AAAATTGGCATTTACAAAGGTGGCATTGTTCCTGTTTTATACAAAAGGGTACCTT
GCAAGAAGCATGGTGGAGTTAGATTCACAATAAATGGAAGAGACTATTTTGAAC
TAGTGTTGGTAAGCAATGTAGGAGGGGCAGGATCTGTTGAATCAGTTCAAATCAA
AGGCTCAAACACAAATTGGCTAACAATGTCAAGAAATTGGGGAGCAAGTTGGCA
ATCCAATGCATATCTTGATGGACAATCAATATCATTTAAAGTTACTACTAGTGAT
GGTGTCACAAAAACATTCTTAAACATTGTTCCATCTAGTTGGAAATTTGGCCAAA
CATTTTCAAGCCAAACTCAATTCTGATTCGTAAATGTTCGATGAATACGTTTTTAA
TCAAAGGTCTTGAGTTTATAGGGCAGCGGCATGCTTACTTTTTACATCAAGTAGC
CCTCCCCAAAAAAAGAATCATTCTTATTGAGGTATATTTTTGAGGAGTTGTTGGTT
AAGTAAGCACATGAATGAACTATAGTCCAAATAAAGATAGTGAAAAAATAGAAA
TAATCAATTATTGGTGTAAGTAGGGGTAGTTCAAAAAAATTGTATTTTTTTTACTA
TATGAAAGGATGAATAAGATAAGTTTGTTTAAGCTA

Nucleotide
>SpnEXPA-26



ATTGACCATCTTATATAATGTTCCATAAAATTCTAATATCACATAACTATGTATAT
ATTTAGGAGCATATTGAAAGGCATAATACATAAATATACACTTAAATTAAATTTG
GCATCAACTGATAAGTAAGAACGTTAACATTGAGAGTACACATCATCTAGACATC
TCAATTTGGTTTGAATTGATGACTACAAACTCCAATTCGTCCCTGCTGTATTTCGT
GGACACTGACGCTGACGTGATACATAAATTTTAAAAATGTCGCGATCGATAATCA
TTTTGTAAGTTGGAGTGCTCAACTAACACAATAGAAACAAATTAAGGCGTCTAGA
TGTGCATATACTCAAATTAAAATCGAAATACTTATTAATTTACCAAATGAAGTCA
AGTTTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGGGGGTGTTATACATACAAGATGTATAACAAG
AAAATAGTCATATTACAAGGGTACAATATATAGAGCAAATTGAAATATATAATTG
ATGTAGCTTAAACAAACTTATCTTATTCATCCTTTCATATAGTAAAAAAAATACA
ATTTTTTTGAACTACCCCTACTTACACCAATAATTGATTATTTCTATTTTTTCACTA
TCTTTATTTGGACTATAGTTCATTCATGTGCTTACTTAACCAACAACTCCTCAAAA
ATATACCTCAATAAGAATGATTCTTTTTTTGGGGAGGGCTACTTGATGTAAAAAG
TAAGCATGCCGCTGCCCTATAAACTCAAGACCTTTGATTAAAAACGTATTCATCG
AACATTTACGAATCAGAATTGAGTTTGGCTTGAAAATGTTTGGCCAAATTTCCAA
CTAGATGGAACAATGTTTAAGAATGTTTTTGTGACACCATCACTAGTAGTAACTTT
AAATGATATTGATTGTCCATCAAGATATGCATTGGATTGCCAACTTGCTCCCCAAT
TTCTTGACATTGTTAGCCAATTTGTGTTTGAGCCTTTGATTTGAACTGATTCAACA
GATCCTGCCCCTCCTACATTGCTTACCAACACTAGTTCAAAATAGTCTCTTCCATT
TATTGTGAATCTAACTCCACCATGCTTCTTGCAAGGTACCCTACTCAACAAAAGA
TATATATAAAACATCAATTGCTCGAGATCGTATAAGGAGACAACAACTTATTTCA
TCGATAGACGTGAGACCATTCTAGCATACATTTGGAGGATGTATCTGACTCTGAC
TCTGATATCATGTAATGAAAATAGACTTCAAGCTTAATTTAATCTCAAAGTATAG
CTACAAAGTATTGTCTAAGACCATATGAGAAAGATAACAATACTTCACTTAATCA
ATGTGTAATATTCTAACATAGCCTTAGTATATATTAGTTGTTCAAAATCATGATAA
ACAAGTTTGACAACAATTCAATTAATCAATGAGGTATATTGCTACATCCAATATA
ACATGGATGCCAATATCGGCAGAGGTAGAGCAAAAATTTTAAATTTTTGAGTTCT
GAATTCTAGCACATGACAATCGACATCAATCAATCAACAAGAATATATCTCGATA
AAAACAATTCACTCTATCAATATAGGAGAATTATGTAACACCCCTTAGAGGAACG
ACAATATAACACAGAAGTTGATTCTGACTCTGACTTTGACTCTGATACCACCTTG
GACACACTTAGCCTCGAAATATCGTTTGTTAAGTGAAAAAAATTGTCTAAGACCA
TACGAGGAGACAACAACTCATTCCCTACTCGAACAATGAAGAATGATGACTTACC
TTTTGTATAAAACAGGAACAATGCCACCTTTGTAAATGCCAATTTTTTCCCAAGCT
GGTTGAGCCATATCAAAATGTGGACGTGGAGGGTTGCACCATCCACCATTGTTAC
TAGGAAGATTATAATTTGGTGGACAAAAATTTGTAGATGTAATTGTAACTGATAC
TCCCTTTTTGCACCATTGAGGATCTAATTTGTAATCACAAATTATTTTGTAACATT
GACCACATGATCCTCCATCATTGAACAATGCTGTGCTCAATGCTGCTGTTCTAGTA
CCATATCCTGTTGAATACAAATTACCATATCCACAAGCACCTCCTGTTTATTCCAA
GCCAAAAAAAAAAAAACTTGATCATTTGTCGTCTGTTTGGTCAAGCTTTTGAATA
GTCAAAAGTGTGTACTTTTTAAAGTTGATAGGGTTGACCAAATTTTTAAGTGAGT
GTCCAAGCTTTTGAGTTGCCAAAAGTGTTTATGTTTGTAAGTTGCGATGTTTGATC
AAGCTTTAGAGAAGTTAAAAATGCGCCTTATGTTTAAAAGTTGCGATGTTTGGTC
AAAGTTTTTGAAAAGTCAAAAGTGTTTGCTTTTGAAAGTTTGCGAGGTTTGATCA
ACCTTTTGAGGAGTAAAAAATGCTTATGTTTGAAAGTAATTGCGAAGTTTGATCT
GATAAGTCAAAAGTGCTTATATTTGAACGTTGCGATGTTTGGTCAAGCTTCTGAC
CAGAAGTAAAAAATGCTTATGTTTGAAAGTAATCGCGAAGTTTGATCAAGCTTTT
GATAAGTCAAAAGTGCTTACATTTGAAATTTGATTTCAGAACAAATATCTAGGAA
AAAATTAAGTGTTTGAAGAATAATAGAAATATAAAAAAAAAAAGTAAATTTTCC
TCATTAGCACTTTTGTGACCATGGTAAAGCACAAATTACTACTTCAATATTGACTA
AATTAAGTGTCCAAATAAATTAGCGTAACACAAATTACTTCTCTTAAAAAGTTTTT




TTCCCGATAAACACTTCTAACAAAACAAATTATTAGTATTTTTTCGGTAAACACTT
CTAACAAAACATATATATATCTAGAACTGCACGCAATATTTTTAAATTTTAAATCT
ATTTCTCGTTACGTACCCATCGTGCCAGAAGCATCAGCTCCACCATAAAATGTGG
CATGAGCACTTGTCCATCCAGAATCTGCTGAGAAACCATTTGCACTTAAGAAAAA
TGTACACAAACCAATTATAAATCCCAATGCTAAATTGACATTATTTGCCATTTTAA
TTTCTTAGTGGAAAATTAAGAAATTACTTTTTGAAACTTTGATGAATTCTACAATA
TTGACATAGCCAAGAAAAGTAATGGATAGTTACTTAAATAGATGTACTATTTATT
AAATACAATAACCACCCTACATGTGATCATTGCAACTAGGTGTGAAAATAATAAT
AATTAAAACTATATATTATAAAATTAAATTTATCTCTGGAGAAAACTGAAAACTC
ATTCAATTATTCTCACGTTCTATCACCTCATATACTTGTTAGGCCACATGGGAATG
CATCAATTACCCATCTCAATTTGGACATTTGTCATATTTTTCTAATGTTTTTTCTTT
CTTGGTTCTTTTGTGAAATTATGGTAACACGTTCTCAAGTCGTTTTGTGTGATCTA
TAAGGTATAAAGTATAATAAAAACTCTCGAATAAAATATAGGACTATTTTATTCT
GTATTTGGTTTGAGGTATTAGATCGTCGTACGGATCAACTCATGCCATCAATAAG
AATTTAACGGACGCTCATAAAAAAAGTCGACCAAAAACGCATCGAAATTACAAA
TTATTCACCGAAAATTCAT




