IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA34588

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA34588
Description: TprEXPA-19

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-
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GENE STRUCTURE
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNO2983 PLNOOO50

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O2983 super family 33 biotin carboxyl carrier protein of acetyl-CoA carboxylase 1-285 1.85e-100
[+] PLND0O50 super family ci31535 expansin A; Provisiona! 313-572 1.14e-80

>TprEXPA-19

MSSFTTVPCPKCLSFHHLGLMNSQTPSRQNVQMGFNKSQSFGSVSCDFVSTGIQCLER
KQSSVWKSQAHPNEAATIANSSNSAPLLVNEPKVASPIEKDNQNGKPSGPSTSVDASS
VSTFMNQVSELVKLVDSRDIVELELKQAGYELMIRKKEALPPPPAPQQQFSYPVYHSP
QAPPPPPPVATSAPASAPPSKAVPALPPPKSSASSHPPLKCPMAGTFYRSPGPGEPAFV
KVGDKVQKGQVVCIIEAMKLMNEIEADRSGTIVEILVDDAKPVSIDLSLNTIPFLHLSL
TATFPTISVSITLVMAMFHSLISFAFFMLLLIQAMGGGIDPNWYDARATFYGDASGAA
TMQLYXXXXYDITYDIFAEGACGYGDLFKQGYGLATTALSSALFNNGFTCGACFQL
MCVNDPQWCIKGANPITVTATNFCPPDYSKPTDIWCNPPQKHFDLSYKMFTSIAYYK
AGVIPVKYRRVPCSKSGGVRFELKGNPNFLLVLVYNVADAGDVTHVSIRGSKTGWIS
MSHNWGQNWDAHGQFVGQSLSFLITISDGKTLGFPFVAHSNWQFGQTYEGHQNF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-19

ATGTCTTCTTTCACCACTGTTCCTTGTCCTAAATGTCTCTCTTTTCATCATTTGGGT
TTGATGAATTCTCAGACTCCTTCAAGACAGAATGTGCAGATGGGGTTTAACAAAT
CTCAGTCATTTGGATCTGTGAGTTGTGATTTTGTGTCTACTGGGATTCAGTGCCTC
GAAAGGAAGCAATCTTCTGTCTGGAAGTCTCAAGCACATCCTAATGAGGCTGCTA
CTATTGCAAATTCTTCAAATTCTGCACCTCTATTGGTCAATGAACCTAAGGTTGCT
TCACCAATAGAGAAAGATAACCAAAATGGGAAACCCTCTGGTCCAAGCACTTCC
GTCGATGCATCTTCAGTTTCCACATTTATGAATCAAGTTTCAGAACTTGTTAAACT
TGTGGATTCTAGAGATATTGTGGAGCTGGAACTTAAGCAAGCAGGCTATGAGCTC
ATGATAAGGAAAAAGGAAGCTTTACCACCTCCACCAGCGCCGCAACAACAATTTT
CCTATCCCGTATATCATTCTCCACAAGCACCACCACCACCACCACCTGTTGCAACT
TCTGCTCCTGCAAGTGCTCCACCTTCAAAAGCAGTTCCGGCATTGCCTCCTCCGAA
ATCAAGTGCATCATCTCATCCACCGCTTAAATGTCCGATGGCAGGAACTTTCTATC
GAAGTCCGGGACCTGGCGAACCAGCATTTGTTAAGGTGGGAGATAAAGTGCAGA
AAGGACAGGTTGTTTGCATTATTGAGGCTATGAAGCTGATGAATGAAATTGAAGC
CGACCGATCAGGTACAATAGTTGAGATTCTGGTAGATGATGCGAAACCAGTCAGC
ATAGACCTGTCCTTAAATACCATACCCTTCTTGCATCTATCACTCACAGCTACATT
TCCAACCATTTCTGTTTCTATTACCTTAGTCATGGCTATGTTTCACTCTTTGATTTC
[TTTGCCTTTTTCATGTTGCTTCTCATACAAGCCATGGGAGGCGGCATTGACCCAA




ACTGGTACGATGCTCGTGCAACTTTCTATGGTGATGCCTCTGGTGCTGCTACCATG
CAGTTATATTNNNNNNNNNNTTATGATATAACATACGATATTTTTGCAGAAGGGG
CTTGTGGCTATGGCGATCTCTTCAAACAAGGGTATGGGCTTGCGACCACAGCACT
AAGCTCAGCTCTATTCAATAATGGATTTACTTGTGGTGCGTGTTTTCAGTTAATGT
GTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAGGGTGCAAACCCAATCACCGTGACTGC
AACAAATTTTTGTCCTCCAGATTACTCCAAACCCACAGACATTTGGTGTAATCCAC
CACAAAAACACTTTGACTTGAGTTACAAAATGTTCACCTCTATTGCTTATTATAAA
GCCGGTGTCATCCCTGTTAAATATCGTCGTGTTCCATGCTCCAAAAGTGGAGGTG
TTAGGTTTGAACTCAAAGGAAACCCTAATTTTTTGCTTGTTTTAGTTTACAATGTT
GCCGATGCTGGTGATGTTACTCATGTGAGTATTAGGGGGTCTAAGACTGGTTGGA
TTTCCATGTCACACAATTGGGGACAAAATTGGGATGCTCATGGGCAATTTGTAGG
ACAATCCTTGTCATTTCTTATTACAATAAGTGATGGAAAAACTTTGGGTTTTCCGT
TTGTTGCTCATTCCAATTGGCAATTTGGACAGACATACGAGGGCCATCAAAATTT
TTAG

Nucleotide
>TprEXPA-19

AAAAATGTAGTGACCGAAAATTTATTGTTCCAAGTTAGTTGAAATTGAAACCTAC
GTTGTTGATGTTTCGCATTGTTATCATCGAAGCCACATTGTCAAAACCCACTCTTC
TGTTCTGTTCCATTCTATTCCTTCTTTGTATTCTCCATCATCTTCAATAAACCATCA
CTCCCAAAACCTTCTTCGATCTAATCGCTACCCAAAACAAAAACCCTTATAATCA
CATCAACCCATTTCACCATTTTAGTTCTAAATCAATAAAAACCATTTTTTGATTCT
TGGGTTTGTTTCAAAATGTCTTCTTTCACCACTGTTCCTTGTCCTAAATGTCTCTCT
TTTCATCATTTGGGTTTGATGAATTCTCAGACTCCTTCAAGACAGAATGTGCAGAT
GGGGTTTAACAAATCTCAGTCATTTGGATCTGTGAGTTGTGATTTTGTGTCTACTG
GGATTCAGGTTTGTAATTTTATGTCAAATTGATGAATCTGTGTTTTGTAGTTTGAA
ATTGAATAATGAATGTTGCTTTGTTTTTTCATCTTTAGATTTTTTATAGTGATTGAT
GATGATGTCACTGCATGTAATAATTTTGTAGTATGTATGCGTATTGTTTGAGAATA
TGCTCAATTGAGTAAACTTTCATATTTGATCTATAAAAAATAGTCCCTAAACTATT
CTCAATCCAGTAAATTAGTCCCTAAATTATCACACTCTCATATTTTGAAAGTAATT
GAGGAACTAACTTGATATACTATCAATAATTTTGGGACTATTTATTATATTTCTAC
AGTTCACGGCCATATGTATACGAGAGATAATAATAGTTTAGGGACTGGATTGAAG
GTTTAATCTATGTAATTTTTTGTTTGAATTCAAGTTTGTTGGATGAATATTTTTTTG
GTGCCGTGTTGTTAAATTATTTCTTGCTTTAGCATGTGACATTTCAATTGCTAAGT
CATCGTCTTCGTCTATATTCCCGCTTTAGCATATGGCATATCAATTTCCATCACTG
TCCTTTATGTGTTGGTTTTATGAGTGTCAGTTTACATTTTTGGAAAAAAAAAAAAA
AATGAAAAGGAAAACCTTTTGTTCCTTGAAGTCTTAATTTTATTTGAAGCTTTCTT
TAACGTTTCATACTTTACAGTTGATGCATGTTTTGATCTATAAACACGTAGTATTA
CATCCCCAACTGTTGCAGTACTTCCTGCAGTATATAATGAGTTTGTATATTTTATT
TTGTTCAAACCATTTGCAACCAAGTGTTTAACCAATTCTTATTTATTTTTTGCATA
AAGAAAGAAGTGATACTTTAACATATTTTATGGGATCCTTTTGCCTCGTCATTTTG
AATGTTTATGCATGACTAAGAATATTGAATCTACTTCTTAAAAAAAAAAGAATAT
TGAATCTTGTGAATTTTCTCTTTACATTAATGTTCAGTTCTGAGCATAAAAGTCCT
TATCGACATAGGGTTGGTTCAGTGCACATCGAAGGAGACCACAATTTTTTGTTTC
AAATGTTATTTGGTGGTTGATCTCCTTCTGCAATTTGGAAGACAGGGCGCCAATG
CCTAAATTTTGCAATTAATTCATCTAGTAGTGGCTATAGTGGTGGTATAACGCCAT




AGGAAAGTGGAACTTGAGCAAATCACTATTGTTCAGCGATATGTTATTTAGTACA
AAATGTTCTCAAATAGGGGCTATAGTGCCATGGCATAGCGGAATTCGAACACGCC
GTTATTTTCCATAACCTGGGACTGACAACACTGGGTTAAGGCCTCCCCAACTAGT
GACATCTATGTCTCAATTTCCTAAGCCAAATCCTTCGTCAACTGAATGATCATGTC
CTCGGCTTCCAAGTTCTTCCACAAAACCCACATCTCAAACCAAGTCCTGAACTTTT
CACACATTCTGGTGTTCTATGGATCCATATTGACTGATTCGTCTAGCAGAACCAAC
TACAAAGCACAAACCAAGTTCAATGTTGTGAAGCATGTGTGTGAGAGTTTCTTTG
AGGATGTATTCGCCCGTGAAATCTGGTTGTGAAGTTGTCAATGCTTATAGGAGAG
AAGGGGTTGGGCAAAAAGTTGTTCCTTATTTTACTATGTAACAAAATATATTATG
TGTTTCGTGTACGTGTACATTGTCGCCCCTTGTGTTTTGTTCTATTATATCTCATAG
TAATTTTTCGATCAAACATAGAAAATATATTTATATTCTATGAGTCTTTTTTTTAGT
GAATCCAATGGATTCATACAAAGACATAGCAATTTGTATGCAATTCTGCTATAAG
GGATAAGTGTTTTTGCTTGCAATAATATGAGAATATTATCATGAAGTCTGGTCTTG
GAATAGTATGGTCATAAATTGTCTTTATATTTATTTAATTTCCTTACGAGGGGATT
ACACAAATTTTCAGTATCTTATAACCTGAAGAAGTGCATTATTTTCTTCCTGATTA
TTCATGTGTTCATCGTAATTGTTGTCTTACAGTGCCTCGAAAGGAAGCAATCTTCT
GTCTGGAAGTCTCAAGCACATCCTAATGAGGTTAGTTCGCATTGAGTTTACTTTGA
ACGAAAAAGTGGTCATCAATCTTCTGCTGCGATGATGATTTTTTATAATATTAATT
TGTGAACATTAACTATATGCATTGCTCTGTATGTTGTGTAGGCTGCTACTATTGCA
AATTCTTCAAATTCTGCACCTCTATTGGTCAATGAACCTAAGGTTGCTTCACCAAT
AGAGAAAGATAACCAAAATGGGAAACCCTCTGGTCCAAGCACTTCCGTCGATGC
ATCTTCAGTTTCCACATTTATGAATCAAGTTTCAGAACTTGTTAAGTAAGCACTTA
TGTATAAGTTATTTTTATAACAGAAGATAAAATAAAGCCAAACAATTTTCATGAG
CTATCCTAGAGATTTTATGGAAATAAGCTGAAAACGGCTATAGACATATCATAAG
TTGTTTCTACAAGTTCTCCCAAACAGTCTCAGAACCTTATGCCAATACATAAGTTG
TTTCTGTAGGTCTGTGAACTAAAAATATTTGTAACCGAGTCCCTGAGTTTGTTAGT
AATTCATTATTAGGTCTTTAAAAGAAGTTTTTAATTGAGTCCGTAAACCTTTAAAT
AATTTGTACTCCATTAAAGTCCATGAAATTTGGGACCTAGAAACAAATTATTTAA
AGTTTAGGAATTTAATTAATAATTATAAATATTAAAAAAAGGTTTAGGGACTATA
TATTAAAAAATTAGTTCAGCGATCTAATGAAATATTTTTAATTCATGGACTCAATT
ACAATTTGTTTTAGTTTAGGGACCTGCTACAAATCCTCAAATAGTTGAAGGACCT
ACAAAGTAATTAAACCTTGTTTACATCATACTGATATTATTTCATGCGCAGACTTG
TGGATTCTAGAGATATTGTGGAGCTGGAACTTAAGCAAGCAGGCTATGAGCTCAT
GATAAGGAAAAAGGAAGCTTTACCACCTCCACCAGCGCCGCAACAACAATTTTCC
TATCCCGTATATCATTCTCCACAAGCACCACCACCACCACCACCTGTTGCAACTTC
TGCTCCTGCAAGTGCTCCACCTTCAAAAGCAGTTCCGGCATTGCCTCCTCCGAAAT
CAAGTGCATCATCTCATCCACCGCTTAAATGTCCGATGGCAGGAACTTTCTATCG
AAGTCCGGGACCTGGCGAACCAGCATTTGTTAAGGCATGTATTAGACTTTATTTG
TATACACAACTTATTTAAGCACTTTTGCATAAGAGCTTATCACATGATAAGCACTT
TTGCATAAGCTCTTATCACATGATAAGCACTTATGTATACTTTATTTCTATAACAG
AACATAAAATAAAGCCAAACAATTTTCATAAGCTGCAAACGGCTATAGACATATC
ATAAGGTTTTCTATAAGTTCTCCCAAACAGTCTCAGAACCGTATGCCAATATATA
AGTTCAAATACGCCAATCCAAACAAACTCTTAACATTAAAATTATGGATAGCCTC
ATTCGTCTTGTTGATGTTTCAGGTGGGAGATAAAGTGCAGAAAGGACAGGTTGTT
TGCATTATTGAGGCTATGAAGCTGATGAATGAAATTGAAGTATGTGTATTTGTCC
TTTTTATGATGGTTTTTTTGCATCTTATTCTTCCTTTAACTTTACTATCTTGATTTGT
[TTCCTTTTAGTTTGGAAATTTGTCACACTATTACCTTAGATTATTTATAGTCCTTT




GTAGTAAAATACATAAATCCATATAAAAGGTTCTATTACTATAGGCTATAGCACT
CACAAAAACAAAGACATGTAACACACATGCACATTGCGTTTGTTTTACTTTATTA
TTTCCATCTTATCTTATTATATTGCATTAGCTCTTGTTACTTAGTATTTTTTATGAA
GCACAAACACAAACATCGGGCATGACAAGGGGACCAACATGTAGACACTGGAAA
TACTTTGAGAAAATAGAATTAACTTTATGTAAACACACATGTCATTGTCGTTTAA
GTTTTCGGACACGCCTTCGACCTGAAGTGTCGTGCTATAGTTATTTAGGCATTAGA
AAAACAATTCTAATTACTTGCTCTCATTCATTGCTTTCCAGGCCGACCGATCAGGT
ACAATAGTTGAGATTCTGGTAGATGATGCGAAACCAGTCAGCATAGACCTGGTAC
TCTCTCTCTCTCTCTCTCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTCACATTTTTTTTATCTTATAAAGTATAC
ATTTAAGAGTTACTTATCCAAGTGTTTGTGTGTGTATAGGTTATTTTAATATTAGA
CATCTCTTATGAGTTTATATAAACCTCACAAGATTATTTAGACTTTAGAGTTTATA
TTACCTAACCATGGTCTAGTGGTGAATGGTTTGAGTAAGATGCATGATGTCCTAT
GTTTGATTCCCTGCTCGATTGTAAACAAAAAAAATACCCAACTAGCACCATCTCA
TCCACCTAAGAACTCTTGAAATACCTAACCTTTATATCATACACATTAATGCTCAA
AATTGGAAGTGTGATCATGGATCTTATAGACCTAACCAATTGAAAGTGTGATCAC
TAGTTAAACATTCATCTTGAAAATTGTGTATTCAATATTTTAAAAGTGTAAAAAGT

TAGTATCTTTTAATTTTATCTTTTTATTTATTTTAGTATGCTTAACAAGTGTTCCAA
TGATACTGTGGAACATGATCTATTATAAAAATAAACATAATCGTGTCTATTATCG
GTCATTTTGGTTTTTAAATTTCTTTAGTTAGTTAATTTAGTATTCAAATTTAGTTCT

TGCTAGTAGTACCAAGTATGATTTTGATAAATTCAAATATTATAGTGGCATCACTT
CATATATTTTTCATGATAAGTATCTATAGCAATCGAGGGACTATGTTAGAGTCCTT
GAGTAGCATTCCATGCATCATGAATGCAATTTTAACGTTCTTAGATTGTCTTCTGA
AAATCACCCCTTTTTGAAGCAAGAAGAAAAAAATTAGGGCCGGCTCGGTTTATTA
CATACTGTCCCCGTAATACTATATAAGCAAAAATTACTTTTTTATGTTCATTGCAT
TATTAATGTATTTGGTCAATATTATAGACCAAATACATTGGTGGCGTCTAAGGTG
ATGGCTCTATCAAGTCCCTCACCGGTGAGGCATTTAAAAAATACCGTTAGATTTA
ATGAATGGTTTAGATTTATTAGAAATAAAATTGAGAACACTTGTCTCTTCTCACAC
ACAATCTTTGTCTCACATCTCNNNNNNCCCCCCCCACTCCCACCCCGTCATTTCCA
TCTTCTCTTCTTTGCTACTGCTAATTTCCCACTCTCTACCATTTCCATCTTCTTCATT
ATTTATCTCTACACATTAAATTCCTTTTTTTTGTGTCACCACAAATTAAAAAGGGT
TTGATGAGTCTTCCTAATTTATAGCAAAATTTGTAATGGGGCCTTTTGATCAAAGA
GGACAACGATAACAACAATGTTGTCATAGTAAGAACAATTGAAATTGAGGTCTTT
AGCCTTGTGTTGCTGTTATGACTAGAACTTTATGGTAGTGACACATGTGTTTGTTC
TTGAAGTTTCATTGACAAAAGTTGGACGAGTAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTACGGTGTAATGAAAATGG
AGGAAATTTTGTCAAAAGAGAAAGAATAAAAAAAAAAGTGTAAAAATGGAAGA
AACGAGGACAAAATTGTGTGTGAAAATATGTAAATGTTCTTATTATTATTTCAAG
AAATCTGAACCATCCATTAAATCCAACGGTATTTTTTAAATGCATCACCGGTGAG
GGACTTGATAGAGCCCTCACCTTAGACGCCACCAAATACATTAGTTATGCAATGA
ATATAAAAATATATTTTTTGCTTATATAGTGTTACAGAGGGAGTATGTAAGAATT
ATTATAGGACTTGGGAATAAATATTAATTTATGTTTGACTCTTTTTTTTTTCTTTTC
CTTTTGATGAGATGCACTTTTTTTTTTTTGTTGATAATAATTAAGTTTGACTAAATT




CATCAATTCTATATCAATTTCAATTTTCTTAATTCTAATTTTTTTTTTATCTTAGAT
GAAGTGGTAATTCACTGAAATCAAATTCACAATGGTAATTAATTTTGTAATTTAA
ATATGATATACATTTTATCATGTCATAGTTAAGAACAAAAATGTTACATATCTAAT
TTTTTTTCTTCTTCCCAAAGCACTACTTATCTAAACCTAAAAACGAAATAAATGAT
GTTTTCATATATTTTTTTATATCATGTGTGCACCATACCAAATACATGATAGAATA
AGGTATCTAACTATTTGTTCAAAGTACACTCACTAATGAATTTAAAATTACATCTC
ATCATGTGGATAGTTGATATTTTATGAAATAAGTATGTTAAAATAACATTATAGT
ATCATTAGTAAGTGTTGATTTATTCATTATTATTATAAATATTTTGATGGACACTN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNAGTCCAAATTTTTAACCAAATACATCAACTTTCTTTGATCAATTTTCTCT
TATATTTTGGAACGGAGAAATTATTAATTAAGGGGTACTATAAAAAAAAAATTAA
TACTAAAAACAATTTTTATTCGTAAATGTGATAATTATTATAAGACGGAAGACTA
AATATTAATTAAGTTTGACTTAAATCATCAAATTCTATATTAATTTTTTTTGACCG
ATTAATTTTAATTTTCTTAATGCTACGTACATTACCAAGTCCTTAAATACCATACC
CTTCTTGCATCTATCACTCACAGCTACATTTCCAACCATTTCTGTTTCTATTACCTT
AGTCATGGCTATGTTTCACTCTTTGATTTCTTTTGCCTTTTTCATGTTGCTTCTCAT
ACAAGCCATGGGAGGCGGCATTGACCCAAACTGGTACGATGCTCGTGCAACTTTC
TATGGTGATGCCTCTGGTGCTGCTACCATGCGTAAGTTATTTTTTAGGATCTGATC
CCACACAATTATAAAAGAGTTATATTNNNNNNNNNNTTATGATATAACATACGAT
ATTTTTGCAGAAGGGGCTTGTGGCTATGGCGATCTCTTCAAACAAGGGTATGGGC
TTGCGACCACAGCACTAAGCTCAGCTCTATTCAATAATGGATTTACTTGTGGTGC
GTGTTTTCAGTTAATGTGTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAGGGTGCAAAC
CCAATCACCGTGACTGCAACAAATTTTTGTCCTCCAGATTACTCCAAACCCACAG
ACATTTGGTGTAATCCACCACAAAAACACTTTGACTTGAGTTACAAAATGTTCAC
CTCTATTGCTTATTATAAAGCCGGTGTCATCCCTGTTAAATATCGTCGTGTTCCAT
GCTCCAAAAGTGGAGGTGTTAGGTTTGAACTCAAAGGAAACCCTAATTTTTTGCT
TGTTTTAGTTTACAATGTTGCCGATGCTGGTGATGTTACTCATGTGAGTATTAGGG
GGTCTAAGACTGGTTGGATTTCCATGTCACACAATTGGGGACAAAATTGGGATGC
TCATGGGCAATTTGTAGGACAATCCTTGTCATTTCTTATTACAATAAGTGATGGAA
AAACTTTGGGTTTTCCGTTTGTTGCTCATTCCAATTGGCAATTTGGACAGACATAC
GAGGGCCATCAAAATTTTTAGATTTGCATAATTTTGTTGAGAAATACAACTAGTC
ATAAAATTATTAGGCCTGT






