IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016202753

Gene Model: XP_016202753.1
Description: AipEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis

GENE STRUCTURE

AIpEXPA-14 e — e
7

| 1 1 1 1 1 1 I
by Sdbp 100bp 1500bp 2000bp 2500bp 300067 3500bp

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

s 100 125 150 175 200 25 250
ottt ——

Query seq,
Superfanilies PLNGOOS0

SEQUENCES
Peptide
>AipEXPA-14

MDLIGLVLVINLAMFSSSVYGYGGGGWINAHATFY GGSDASGTMGGACGYGNLYS
QGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVNDRRWCLPGSVMVTATNFCPPNNALP
NNAGGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYRAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFN
LVLVTNVGGAGDVHGVAIKGSRTGWMPMSKNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTS
DGRSVVSYNVAPAGWSFGQSYTGAQFH

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-14

GAATTTGTGACTGTGGTCCCTGTAGCCACCCCCTTACACCCCAAAAAGGTCTATA
AATTAAGTCGCACTTCCCTTCATTATGCTTCACTCAACTACTCATCAACAACACAT
TTGCCTCTCATTTGTGCCTACTTCCCAATAACCAAAGTTGTCAACAAGAAAAGAA
ATGGATCTGATTGGTTTGGTCTTGGTCATCAACCTCGCAATGTTCTCCTCCTCCGT
GTACGGCTATGGCGGAGGAGGGTGGATTAACGCACATGCTACCTTCTATGGTGGG
AGTGATGCTTCAGGAACAATGGGTGGGGCGTGTGGGTATGGGAACCTGTATAGTC
AAGGTTATGGAACAAACACAGCAGCTTTGAGCACTGCACTGTTCAACAATGGTTT
GAGCTGTGGTTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAATGACCGTAGGTGGTGCCTA
CCTGGCTCCGTAATGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCTTACC
CAATAATGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCTTGCACCACTTTGATCTTGCTCAG
CCTGTTTTCTTGCGCATTGCGCAATACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCTTATAG
AAGAGTACCCTGCAGGAGAAGGGGAGGAATAAGGTTCACAATCAATGGCCACTC
ATACTTCAACCTAGTCTTGGTGACAAACGTTGGCGGCGCCGGCGACGTTCATGGC
GTGGCCATTAAGGGTTCAAGAACTGGGTGGATGCCAATGTCAAAAAACTGGGGA
CAGAATTGGCAGAGCAACAACTACCTCAACGGCCAAAGTCTCTCCTTCAAAGTCA
CCACCAGTGATGGCCGTAGTGTGGTCTCTTACAATGTTGCCCCAGCTGGATGGTC
ATTTGGCCAAAGCTACACTGGAGCCCAATTCCATTAAGATCTCTTCGATTCGATTC
GCAATTTCTGTCACTTTGAAATTTTTGGTACGCTAAAAAAATTTATATCTATGTAC
CAAAAAAAATCGAAGTGGTAGTTATTAAGTTGATGGTGGTATGTTATAATTTCTT
AAATTTAAATGTCCGTAGTAGTATATGACTTAATAGTATACTAGGATATTAGATA
GTATGTTACTTGGTTATAGGGACAATTAATTAAGGGATAATTAAGCTATTTGCATT
ATTGGAGGGGGTTAGAAAATGGGAAGGGCTTATTTTAACTTAGCTCTTCATCATT




TTCATTTGACTTGCGTTAAAGTAGGGAATTCCTAATTAAGTGTTAGGAGCTTCCTT
GATGATTGGGGGTATT

Nucleotide
>AipEXPA-14

TTTTTTAAAAGATCTTTTTTCCTTAAAAAAAAGATGTTTTTCATGTAATAAATAAA
CAAAAAAGTACTTTTATATTGTTATACCCAAACATATTGATTGATAAAAAGACCT
TTTTACATGAGATATCCAAACATAAAATTACTTTTACTTCTCTATAAGATCTTTTA
AAAAAAGATAACTCGAAAAAAGATCTTTTTTAAAAAGCTCACCCAAACAAGCCC
TAAGAGTGGACAATCAATGTGGCAAGAAAGAAACTTCAAAAAGTGGACTCGTTT
CAGCCTTCCTTTTGCAATTTGCATCATTACTAAAAAATAATATATGTATTATTTGT
ATAAATGTTATATTTTTAGTATTAAATTAATTGATAAAAAGATGAGAAATTTTTTT
TAATTCTAAAAGTGTGGAAAATAATAACCAACTTATACACCTATATGAATATCTA
TAGTATGCCCTTGCGGTTTTTGGTCCCAACAGTTATAAAAGCGTTAGTTTAAGTTA
GTGAATTTGTGACTGTGGTCCCTGTAGCCACCCCCTTACACCCCAAAAAGGTCTA
TAAATTAAGTCGCACTTCCCTTCATTATGCTTCACTCAACTACTCATCAACAACAC
ATTTGCCTCTCATTTGTGCCTACTTCCCAATAACCAAAGTAATTGCTTCTTCCAAC
TCCTCCAAATATTGCTTCTTCATGTGGACTTCTAAAGTGCACATTTTTCCTAGCAC
AAATAATGTTGCCAAAAGAAAAATGACTAAATTCTTTTTGTTTTAATTTTCTTGCT
CAGGTTGTCAACAAGAAAAGAAATGGATCTGATTGGTTTGGTCTTGGTCATCAAC
CTCGCAATGTTCTCCTCCTCCGTGTACGGCTATGGCGGAGGAGGGTGGATTAACG
CACATGCTACCTTCTATGGTGGGAGTGATGCTTCAGGAACAATGGGTATGTATGA
TGCAGAACCAGCATAAACAACTTTACTCATAATTCATTAATAACGAGTTAAAAAT
GTGTTTAAAGAAGCTTTCGCAGTCAAATACGTTAGTTTTCGACAATGTATATATAT
TCTATTATAATTAAGTACAGGAAAAATAATAATTCTATTCCTATTTTCATAATACC
ATTCTTTTTTTTTTTAATTCATAAAAGATACCATTCAAAAAAATCATGTGAAAATA
AACATTATAAAAAAGGAAAAGTATAGGTAACCAACAAGATTTTTGAACAATGTG
TAAACAATGTGAATTAATAGGGTTAAAAGAGTAAATTTAATTAATAGCATTAAAT
TAGGGTATAGTTTATTTTTATTTGATTGGTGGTTGTTCATGTTGTTCAAAATTTTCA
TTGTTCCCCTAGCACTCCCCTGTAAAAAATGAGAGTGACATTATCATTTTTCTAAG
TACAGAATGAGTAGATAGAATGTAGTTATTTTATTACTAGTTTTGCATTAAATTGT
GTGGGAGTAGATAGTTGAAGCTTCTTTCTCTCGAGCAAAACCATTTGAGAAATGA
ATAGTTTCTTTCAAATTACTATTTCAGGTGGGGCGTGTGGGTATGGGAACCTGTAT
AGTCAAGGTTATGGAACAAACACAGCAGCTTTGAGCACTGCACTGTTCAACAATG
GTTTGAGCTGTGGTTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAATGACCGTAGGTGGTG
CCTACCTGGCTCCGTAATGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCT
TACCCAATAATGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCTTGCACCACTTTGATCTTGC
TCAGCCTGTTTTCTTGCGCATTGCGCAATACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCTT
ATAGAAGGTAACCTTTAATTTTCTCTTTTGTTTTCTTCGCGTGTTAGTTTGAATATG
AGGTTATGTTTAATTGTGGGATAAAAGTTTTCGTAAATAATTCTATTTATAATTTT
AGATATATTCATGGTAACTTTTATTCTATTTTTATCTCTTACTATACATACTTTTAA
TATGGCTCTACTATATGTTAAAATTTAAAACTCTTTAAAGAAAAAAAAATCACAT
TTTTTCTGTAATTTTTTTTAAAACAAATAACATGTTAATAAAAATAAAGAAAAAG
AAAAGAAAAGCCAATGACAAATATCTTCCCATATGCAATTTTCACCGTCAATGTA
TTCTATGTTAGCATTAGTAAAAAAAGGACCGATTACTTCTCACTTATAACTAGTG
AAAGTGTTTTTTTTTATAATAATATGTTTTTGTTTTTGTTTCCTATTTTCTTTTGTTT




GAATGCTAAAAGAGGGAAATTATTAATTTTTTTTTATCGAAGATATGAAAATTCG
AACCCACAACCTCTTAATTGAATATGGGGAGACTATGCCATTTGAACTATTGTTT
ATTGGCGAGGGAAATTACTAATTGCTTGTCTATTTTGGAAAAGATAAATCTATAG
CCAAATTTACTCTACGGTCAAATATGACGCGAGCGAATTTTCTTCTGTGTTTAAAA
ATTGATTTTCTTTGATGTATTAATATGTCGTCTTTATAGTTTTTTTAAGTTGGAGTG
GGTAAAAACTACTAACATGTGTGTCATAATTTTTTTCTACCTTTTTTGGTTCGAAC
AGAGTACCCTGCAGGAGAAGGGGAGGAATAAGGTTCACAATCAATGGCCACTCA
TACTTCAACCTAGTCTTGGTGACAAACGTTGGCGGCGCCGGCGACGTTCATGGCG
TGGCCATTAAGGGTTCAAGAACTGGGTGGATGCCAATGTCAAAAAACTGGGGAC
AGAATTGGCAGAGCAACAACTACCTCAACGGCCAAAGTCTCTCCTTCAAAGTCAC
CACCAGTGATGGCCGTAGTGTGGTCTCTTACAATGTTGCCCCAGCTGGATGGTCA
TTTGGCCAAAGCTACACTGGAGCCCAATTCCATTAAGATCTCTTCGATTCGATTCG
CAATTTCTGTCACTTTGAAATTTTTGGTACGCTAAAAAAATTTATATCTATGTACC
AAAAAAAATCGAAGTGGTAGTTATTAAGTTGATGGTGGTATGTTATAATTTCTTA
AATTTAAATGTCCGTAGTAGTATATGACTTAATAGTATACTAGGATATTAGATAG
TATGTTACTTGGTTATAGGGACAATTAATTAAGGGATAATTAAGCTATTTGCATTA
TTGGAGGGGGTTAGAAAATGGGAAGGGCTTATTTTAACTTAGCTCTTCATCATTTT
CATTTGACTTGCGTTAAAGTAGGGAATTCCTAATTAAGTGTTAGGAGCTTCCTTGA
TGATTGGGGGTATTTTATATTTTATAGTGCTGCTAAAAGGAAAGCTAGCAGAATT
AAAGTGGTTCATTGGTAAATTGGAAGAGGTGGACTATCTTAATTTCCACCCGCCA
TTGGTATTGGATCATAGTGCTCTTTGCCCCTTCCATTGGTGGGGTGTTTAGTTACT
TCTCAGAAGCATTGTTTTCTTACTAATCCATTGTAATCAGCCCTTATTAGCTGAGT
ATGTCTTTTTTTTGGCTGTATTAGAGACTCAAAGTGTAAATGTTTCTATTTCTGCAT
GTAATGGAAAGTTGAAGTAATTTACTAGTAACACCTCTTGTTTTGTTTTGTCTTAT
TTTAATTTTTGTTATTTTATTTAGAAAAGTAATAGAAAGTATATTTAACAAATATC
TTGTTGACAAAGAAATTTCGTTAAGTTATTTATTCAAGCATTATAATAAGAGTAA
ACGGTTAAATTGATCCTTAAAAGGTCATACAATTTTCAAATCAGTTTTCAAAAGA
TTTTTTTAATCAA






