
IDENTIFICATION 

Species: Anacardium occidentale 

Locus: Anaoc.0006s0711 

Gene Model: Anaoc.0006s0711.1.p 

Description: AocEXPB-02 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AocEXPB-02 

MQFRRTFSQLMKLFLFLLAFTFLVVSASIKHLVTDVHWKPATATWYGDPEGDGSDV

CESTQTELIQLGGACGYGSLVDVRPLRARVGSVSPILFKNGEGCGACYKVKCLDKSIC

SRRAVTIIVTDECPGGYCSNGRTHFDLSGAAFGRMAITGEGSQLRNRGELSVIYRRTP

CKYPGKNIAFHVNEGSTDYWLSILVEFEDGDGDVGSMHIREASSSQWLQMNHVWGA

NWCIIGGPLKGPFSVKITTLSTGRALSARDVIPRNWSPKSTYTSRLNFNF* 

CDS (coding sequence) 

>AocEXPB-02 

ATGCAGTTCCGCCGCACTTTCAGCCAACTCATGAAGTTGTTCCTATTTTTGTTGGC

CTTTACGTTTCTGGTGGTCTCCGCTAGCATTAAACACCTTGTCACAGACGTACATT

GGAAACCCGCCACTGCCACCTGGTACGGCGATCCCGAAGGCGACGGTAGTGATG

TCTGTGAGTCGACTCAGACTGAGCTGATTCAACTCGGAGGGGCATGTGGGTATGG

TTCATTGGTGGACGTAAGGCCGTTGAGGGCCAGAGTGGGTTCGGTTAGCCCAATA

CTTTTCAAGAACGGAGAGGGGTGCGGGGCATGCTACAAAGTGAAGTGCTTGGAC

AAGAGCATATGCTCAAGAAGGGCAGTCACCATAATAGTGACGGACGAGTGCCCA

GGTGGATACTGCTCCAATGGCCGCACCCACTTTGATCTCAGCGGTGCAGCCTTCG

GTCGCATGGCCATTACAGGTGAGGGTTCCCAGCTCCGAAACCGAGGCGAGCTCTC

AGTCATCTACAGGCGGACGCCGTGTAAATATCCTGGAAAGAACATAGCCTTTCAT

GTGAATGAAGGTTCAACTGATTACTGGCTGTCCATTCTGGTGGAATTTGAGGATG

GAGATGGAGATGTGGGATCAATGCACATAAGAGAAGCAAGTTCCAGCCAGTGGT

TGCAGATGAATCATGTATGGGGAGCAAATTGGTGTATTATTGGGGGACCCTTGAA

GGGACCATTCTCAGTGAAGATAACAACACTTTCAACAGGAAGAGCTCTCTCTGCA

AGGGATGTAATTCCAAGGAACTGGTCTCCAAAATCAACTTACACATCTCGCCTCA

ATTTCAACTTCTAA 

Nucleotide 

>AocEXPB-02 

ATGGTCACCTAAAATAAAACTAGAGCAGAGAAAGCCTTGACGCGATTAGCTTCC

GTCTTCACGAGTCAGTGAAAAGAAACTGACTCTCTACATTCATCTAAATCACATT



TTAATATTACTGCTTTCTCGGGTTTCTCCGCTTTTGCTGCGAAATTGACGGAGTTG

GTGTGGGGGTTTTTGTGGTGCCGCCGCTCTTCACCTGACAAAACAAATCGACACA

ATGCAGTTCCGCCGCACTTTCAGCCAACTCATGAAGTTGTTCCTATTTTTGTTGGC

CTTTACGTTTCTGGTGGTCTCCGCTAGCATTAAACACCTTGTCACAGACGTACATT

GGAAACCCGCCACTGCCACCTGGTACGGCGATCCCGAAGGCGACGGTAGTGATG

GTATGTCCCACATTATACGTTTAGAGTGAGCTGTGAATTTTTTTTTTTTTTAAACAT

TTTTTTCTTGCTGGCAGTCTGTGAGTCGACTCAGACTGAGCTGATTCAACTCGGTT

CGTTAAATCAAAATGTTGAGCTTTTTCATTGCCTAATTTTCTAATTTAGGAGGTAG

ACAGAATGGTAAGTAACAGAATATTGATGTTTGATGCAGGAGGGGCATGTGGGT

ATGGTTCATTGGTGGACGTAAGGCCGTTGAGGGCCAGAGTGGGTTCGGTTAGCCC

AATACTTTTCAAGAACGGAGAGGGGTGCGGGGCATGCTACAAAGTGAAGTGCTT

GGACAAGAGCATATGCTCAAGAAGGGCAGTCACCATAATAGTGACGGACGAGTG

CCCAGGTGGATACTGCTCCAATGGCCGCACCCACTTTGATCTCAGCGGTGCAGCC

TTCGGTCGCATGGCCATTACAGGTGAGGGTTCCCAGCTCCGAAACCGAGGCGAGC

TCTCAGTCATCTACAGGCGGTACGTGTCTCTTTTCGGCTGGCTGGCAATATAGTGT

GTGTGTGTTTATTGTTGTTGTAAATTGTTGTTATTAATTAATTCAGGACGCCGTGT

AAATATCCTGGAAAGAACATAGCCTTTCATGTGAATGAAGGTTCAACTGATTACT

GGCTGTCCATTCTGGTGGAATTTGAGGATGGAGATGGAGATGTGGGATCAATGCA

CATAAGAGAAGTAAGATTTATCTTTCTTCTCTGTTTTTTTTTTTTTTTAATTTTCAG

TGTCAAATCTTCCTATTGAAATAAATGGCAATATCATCAACCGTAATTTCAGTCTT

GGGATTAAGATTAAACATTGTTTAATCTTTTATTAAAAGTAGATAAATCCTAAAA

TCATGGACGTGTCACATCCTGATTCATATTCCATTAACCAGCAAAGCACTTTTTGC

CAAAGTTTTAGTTCCCTCCACCAGCCATTTTTCTTGGTCCATTTCCATGTGCTCTTT

GATCTAAAAGGTTGTCGACATACATAATTAGAAACTGATTTTTTTTAATTTCTCTA

AAAAATGGCAGGCAAGTTCCAGCCAGTGGTTGCAGATGAATCATGTATGGGGAG

CAAATTGGTGTATTATTGGGGGACCCTTGAAGGGACCATTCTCAGTGAAGATAAC

AACACTTTCAACAGGAAGAGCTCTCTCTGCAAGGGATGTAATTCCAAGGAACTGG

TCTCCAAAATCAACTTACACATCTCGCCTCAATTTCAACTTCTAACACTTGCCTTT

CTCTTTTGGGTTGTTCCTTTTTACATTTTTTTAAGAAAGAAAAGTAGGCATTGGAG

AGCATCCAATGCTCTTTCTTTTCTATTCTATTTTTTGTCCAACTTCATTTGGTGCCA

TTCTTAGCGTGTGTAGTAGATATTGTAGCCCTCTCCAAAAGGAGAGAGAGCGTAC

AAGAATAGTCTATGTAATATGTAAAACGTTCTATTGTGGACCCTGATTTGTTTCTA

ATGAATTAAGGCTTTTAGCATGTGCTTGGAGACAAGCTGAGGCTGTGGAGCCTTA

TCCTCAGTTGAAGCAGAATTAATCGGTCTCCAGTTGGCACGGTTTGAATATCATT

ATGAGTGCCTACTGCTGAAACATCACATTATGTTGTGGCAGTATCCGAGAC 




