IDENTIFICATION

Species: Physcomitrium patens
Locus: Pp3c24_9250V3

Gene Model: Pp3c24_9250V3.1.p
Description: PPEXPA-39
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ppatens_v3_3
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01041

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ppatens_v3_3
https://www.genome.jp/entry/gn:T01041

GENE STRUCTURE

PPEXPA-39
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq, MTAALSSPLFOGGSACGACYOLROASY RSFRNICUS Y TRS W/ T ASNLOPRGSECGUCTPPR SHFTILPYLAF TSLVRRGG WPV RKVROAHRGGVRF TVGCNPUFLIL THNY GLAGNWAVR TKIPY TRV PHYRNUGALUTVRTIM SGPLSPWTTSORRSLVL RNRNGURF GOTURM K ARCGGSGAGTRGSHEVMMKRRUTLL Ve
Superfanilies PLNO#193

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 1-183 171e-53
SEQUENCES

Peptide

>PpEXPA-39

MTAALSSPLFQGGSACGACYQLRCASVRSRRNWCWSYTRSIVVTASNLCPRGSEGG
WCDPPRSHFDLPMLAFTSLVRRGGVVPVWFRKVRCAKRGGVRFTVGGNPWFLMVLI
HNVGGAGNVVAVRIKCPYTGWVPMYRNWGALWTVRTKMSGPLSFVVTTSDRRSLV
LRNVVRNGWRFGQTWAMKARCGGSGAGTRGSWEVMMKRRWTLLV*

CDS (coding sequence)
>PpEXPA-39

ATGACCGCTGCATTGAGCTCACCCTTGTTCCAGGGTGGTAGTGCGTGCGGTGCGT
GCTACCAACTCCGGTGTGCTTCAGTGCGGTCCAGGCGGAATTGGTGCTGGAGCTA
CACTCGCTCGATCGTCGTGACAGCGTCCAATCTGTGCCCGCGCGGGTCCGAGGGA
GGGTGGTGCGACCCTCCCAGGTCCCACTTCGACCTGCCGATGCTGGCGTTCACAT
CGCTCGTACGGCGAGGAGGAGTGGTACCAGTGTGGTTCAGGAAGGTTCGTTGTGC
GAAACGCGGCGGAGTGCGGTTTACGGTGGGGGGCAACCCGTGGTTCTTGATGGT
GCTCATCCACAATGTGGGCGGCGCGGGGAACGTGGTGGCAGTGAGGATCAAGTG
CCCATACACCGGGTGGGTGCCAATGTACCGCAACTGGGGTGCGTTGTGGACCGTG
CGGACTAAGATGAGCGGGCCGCTGTCGTTCGTGGTGACGACCAGCGACAGGCGG
AGTCTGGTACTGAGGAACGTGGTGCGCAACGGGTGGAGGTTTGGGCAGACATGG
GCGATGAAGGCGAGGTGTGGAGGGAGCGGAGCCGGGACGAGGGGGAGCTGGGA
GGTGATGATGAAGAGGAGGTGGACGCTGCTTGTTTGA

Nucleotide
>PpEXPA-39

TTGTTGTGCTCTTCTTGGCACTGGGGCTGTATGCAGTGCTTGCAGCACCGCGAGG
ATGGAGGGATGCCCACATCACCTACTACGGCTCGACTAACGGCGCAGGGACGCA
GGGGGGGGTGCCTGCGCGTACCAGAACACGTACGCGCTCGGCTACGGGTCCATG
ACCGCTGCATTGAGCTCACCCTTGTTCCAGGGTGGTAGTGCGTGCGGTGCGTGCT
ACCAACTCCGGTGTGCTTCAGTGCGGTCCAGGCGGAATTGGTGCTGGAGCTACAC
TCGCTCGATCGTCGTGACAGCGTCCAATCTGTGCCCGCGCGGGTCCGAGGGAGGG
TGGTGCGACCCTCCCAGGTCCCACTTCGACCTGCCGATGCTGGCGTTCACATCGCT
CGTACGGCGAGGAGGAGTGGTACCAGTGTGGTTCAGGAAGTAAGTGGCCCTCGC
GACCGCACCATGATTTGGAGGTTGGCTAGTGATGATGATGGTGAGAGAGCTGTCG



GAAGGTAGCACCAAAGCACATGAACTAGTGGTCTTCCAGACATGCAGCAGTGGT
TTCAGACATGTTGTAGTTGAAGGCAGTGGGAGGTGGTGTCTGAGCGAATGAGAA
GCTTGGTGGAGCTGACGATGTGGTGCACGTGCGATGGTGGCAGGGTTCGTTGTGC
GAAACGCGGCGGAGTGCGGTTTACGGTGGGGGGCAACCCGTGGTTCTTGATGGT
GCTCATCCACAATGTGGGCGGCGCGGGGAACGTGGTGGCAGTGAGGATCAAGTG
CCCATACACCGGGTGGGTGCCAATGTACCGCAACTGGGGTGCGTTGTGGACCGTG
CGGACTAAGATGAGCGGGCCGCTGTCGTTCGTGGTGACGACCAGCGACAGGCGG
AGTCTGGTACTGAGGAACGTGGTGCGCAACGGGTGGAGGTTTGGGCAGACATGG
GCGATGAAGGCGAGGTGTGGAGGGAGCGGAGCCGGGACGAGGGGGAGCTGGGA
GGTGATGATGAAGAGGAGGTGGACGCTGCTTGTTTGAGATGTGGCGCCTGCGCA
AGGAAGCGAGGCCGTTCATCCATGAGAAGCTAGTTCGGGTGCAGGTAGAAAGGT
TTGTGTGGGGTGGAAGCCGGGTGTGTGGACCAGAGATTTTTGTGAAAGCCGGTGA
CATCACGGAGCTTCCGACAGATTGACGAGAGGTGCGACGATTAGGTGTGATGCTT
ATATGCCAGCAGCCATTGATGCTGGGACGATTGTAATCTACATTGACTCCGCTTT
GGTGCTACTATGTTGTACGATGCATGGGTTCGGGTGAATGGAGGTGGGTACTTGG
AGCCATGTGTGCCGATCTGGTTGTTGTTTGTGGTGATTGTGCATGGGCCGTGT



