
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011070248 

Gene Model: XP_011070248.1 

Description: SinEXLB-01 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXLB-01 

MGSTVKNHYNLIFSQLIVVLLAASLSYGQESYVCSRATYYGSPDCYGNPTGACGFGE

YGRTVNNGEVSGVSRLYRNGTGCGACYQVRCKIPSHCSDEGTKVVVTDYGEGDNTD

FILNLRAYANLARPNMAADLFAYGVVDVEYRRIPCGYSNNLMFKVHEHSKFPNYLAI

VPIYQAGIYDITAVELWQEDCKEWRGMRRAYGAVWDMANPPVGALSMRFQVSGGA

YGEGKWVQIASAIPSEWKAGVAYDTSFQLN 

CDS (coding sequence) 

>SinEXLB-01 

GATTTTACACACACCTTTCTCTCTGTATAATATTCTTGCTGATTTGTGTCTGATCAG

AACAAGCTACCCTTAATTCATCACTACTGTTTATGTCAAGATATGGGTTCAACTGT

TAAAAACCATTACAACCTTATTTTCTCACAACTCATTGTTGTTCTACTTGCAGCCT

CATTGAGTTATGGCCAGGAGAGTTATGTCTGCTCTAGAGCAACCTATTATGGAAG

CCCCGACTGCTATGGAAACCCTACTGGAGCATGTGGGTTTGGAGAATATGGGAGG

ACAGTGAACAACGGTGAGGTGAGCGGAGTCTCGAGGCTTTACAGGAATGGAACT

GGCTGTGGAGCCTGCTACCAGGTAAGGTGCAAAATCCCATCACACTGCAGCGATG

AGGGAACAAAGGTTGTGGTGACGGACTATGGGGAGGGAGACAACACAGACTTCA

TTCTGAACCTGCGCGCCTACGCCAATCTGGCTCGCCCCAACATGGCTGCCGATCT

CTTTGCATACGGTGTAGTCGACGTCGAGTATCGACGCATTCCGTGTGGCTATTCCA

ACAACCTCATGTTCAAAGTTCATGAACACAGCAAGTTCCCTAATTACTTGGCCAT

TGTACCTATTTACCAAGCTGGAATCTACGACATCACTGCTGTTGAACTGTGGCAG

GAGGATTGCAAGGAGTGGAGGGGAATGCGCAGGGCGTATGGTGCGGTGTGGGAC

ATGGCAAACCCTCCAGTGGGTGCTCTAAGCATGAGGTTCCAAGTGTCCGGTGGCG

CTTATGGTGAAGGGAAATGGGTGCAGATTGCAAGTGCCATTCCCAGTGAGTGGA

AGGCCGGAGTTGCTTACGACACTTCATTTCAACTTAACTAATTTATACGTATGTGT

GTGTGTAATGTTAGTACCACGTACTCATATTTGTATGTTTATAATCAGTTGGGCTT

GCTGGCTAGCAGTGTACGTTTGTTTCCTTTTTAGTTTACTTTTTTAGAATGTCGTTT

GTACACTTTTTTGTAGCAACAATCAGGTACTTGTGGTTTATGTATAAATAATAAAT

AAAAGCTTGCTATATATGTTGGTTTTAAA 

Nucleotide 

>SinEXLB-01 



TCCCATCCTTGACTAGGCATTTATGCTTCATACTCGAGATGCGTTTACTCTACTAA

TGATTTTAGAAAATCCCTTCAACTTGTTTATCCCAAATTTTATTAAGCTTCTGTAC

ACGAGTACCTTCTACACCCTAAGATAGGACACAAATAAAGTTGTGTTGTATATTG

TTGAAGAAGCTAAGTATCTACAAACTATCTACAGTGGTAGTATAATGGGGGAAGT

CCATAAAACCCATGGTTCGAAATACACAGTGGCAAAGGCAGTTAAACTAAGGTA

TGAATTTATGTAAGCTTTATTTTTCCAAAAGTATGTTGGGTCTGATTAAGAGTATG

TAGATGGACTACGAGACTTTGATCATTAAAAGCGCAAAATGTTCATTAATTGGCA

TAAAGACCAAAAGTGTTAACATTAAAAAGATACAGAACTAAAATTGCTAGATCC

TTTAAACTTACAAGATAAAAAATACAATTAAACCAATACATATATATATATGTAG

ATGCTTTAAAACCAACATATATAGCAAGCTTTTATTTATTATTTATACATAAACCA

CAAGTACCTGATTGTTGCTACAAAAAAGTGTACAAACGACATTCTAAAAAAGTAA

ACTAAAAAGGAAACAAACGTACACTGCTAGCCAGCAAGCCCAACTGATTATAAA

CATACAAATATGAGTACGTGGTACTAACATTACACACACACATACGTATAAATTA

GTTAAGTTGAAATGAAGTGTCGTAAGCAACTCCGGCCTTCCACTCACTGGGAATG

GCACTTGCAATCTGCACCCATTTCCCTTCACCATAAGCGCCACCGGACACTTGGA

ACCTCATGCTTAGAGCACCCACTGGAGGGTTTGCCATGTCCCACACCGCACCATA

CGCCCTGCGCATTCCCCTCCACTCCTTGCAATCCTCCTATATATATACACACATGC

ATATATATCAACAATATCTAAACGTTTAAATAATTAATTATTTTAATTATATTATT

AACATTTCTTCCCATGAAAATAGCTTCTCCTGGTTCCTTTTCAAAATAAAAGTTTA

GATAAGGGTTGGAAAGAAGTTGAGAAAATACACTATATATAATAAAAAAATAAT

ATCAAATGATATTTTTTTAAAAAGATTTCATGAAATATATTTATATATACATATAT

TAAAAAATAATAATTTTTATCTTGTTATAATATAATTATTAATAACAGATTTTGCA

TAAAGTTTGTCGATGGACAAATAGAGACACGTTCATAGTGTCAATTCTGTTGGTT

GTTATTCATTGTCATTACGTATATGGAAAATTTCTTACCCGAATCAAATTTGGTCG

AACCAAATCAATCACAGAACATGTATGTGTAAACCAATCACACGGCAAGTGTATT

GCACTTGTCATATGATTTGTTCAGGTTCGGCCGTATTGAGTCCAGACTAGAATTTC

CCAATACATCACGGACTATATTGTGCGTGTGTATAGAACTAATAGACAAAAGGTG

CGTAAATAAATGTAGGTAGGCGTATATGTACCTGCCACAGTTCAACAGCAGTGAT

GTCGTAGATTCCAGCTTGGTAAATAGGTACAATGGCCAAGTAATTAGGGAACTTG

CTGTGTTCATGAACTTTGAACATGAGGTTGTTGGAATAGCCACACGGAATGCGTC

GATACTCGACGTCGACTACACCGTATGCAAAGAGATCGGCAGCCATGTTGGGGC

GAGCCAGATTGGCGTAGGCGCGCAGGTTCAGAATGAAGTCTGTGTTGTCTCCCTC

CCCATAGTCCGTCACCACAACCTTTGTTCCCTCATCGCTGCAGTGTGATGGGATTT

TGCACCTTACCTAACAACATCCATTCATGAGTGGTGCATGCACATTTGGAAAGAG

AATTCAGAACTGTACTGGATTGTATATGATCATGGTTGTCCTTTTCATGCATTTTT

TAATGTAATTAATTAGTGTTAAATTTCACGTCTTATACATCTAAAAGTTCAAACTG

TTAAATAATTATTTAATATTAAAACTTTAATACGCTTTCTGACCAGCAAATCGTGA

AATTTAACTTTCTATTAACGAACGATGAGAAGATTCGAACTTAATACTTCTTGTTT

AGTCCGACTCTTATACCGTGTTAAAATGACCACATGCACGTCAAGTAACACCCTC

CCCCGTTCGACTTTTGCACATAAAAACCTTTCTTTTCATATATGGATAATAATAAG

ATTTAAATCTGGTTCGATTTTATACTATGTTCAATGATCAGATTATCTAAAAGTTT

AAATTATTAAGAAAAATTATTTGATGTTAATATATTATAATTAAGTGAATTGGAG

TTACCTGGTAGCAGGCTCCACAGCCAGTTCCATTCCTGTAAAGCCTCGAGACTCC

GCTCACCTCACCGTTGTTCACTGTCCTCCCATATTCTCCAAACCCACATGCTCCAG

CTGCAATAATTATTCATCAGTTACCATAACTTATTATATTATTATTTTATTTTAAAT

CACGATTCGTTATATTATTATTAATATATTTAAAAAATTTATATTAATATAACTTT

TTTTTGTAATAAAAAAATTAATAACCCACTGACACTCTATCCACTTATAAACACA



ACATGCATTATTTAAAAACAAAAAAAACCCACAGCATGCATTATTATTTAACATA

ACTAATTAATTAATATTACTTTATATAATTGTATACGCTTGTAGTCTGTATGTATA

TTATGCTTAAATTTCTAGAAATTTTAGTTCGAACCAAGTCCCATTAAACTCAGCCT

GATCATGTGACGAGTGAAAGATTATACTTATTGTATGATTGGTTTATAATCTAAC

AAAATGATGATCGATTATAGCAAGTGTACGTAGTAACACATATAATATAATCGAC

CAAATTTTATCAAACCTCACTCGAGTAAGAATACATTTCAGGAAAGTTAATTAGA

AGGATAGAGAAGAAGGAAGTAGAAGGCACATACTAGGGTTTCCATAGCAGTCGG

GGCTTCCATAATAGGTTGCTCTAGAGCAGACATAACTCTCCTGGCCATAACTCAA

TGAGGCTGCAAGTAGAACAACAATGAGTTGTGAGAAAATAAGGTTGTAATGGTT

TTTAACAGTTGAACCCATATCTTGACATAAACAGTAGTGATGAATTAAGGGTAGC

TTGTTCTGATCAGACACAAATCAGCAAGAATATTATACAGAGAGAAAGGTGTGTG

TAAAATCCCTGCCAAGAATCTGATATTTATAGCTCAGATTTGGGACCAGCTGGCG

GCACTCAGGAACTTTTGTCAGTGGTTTTTTCGAATTTTTTACAAGTGGTGGGATTC

AGGAGAAGTGTGGGCCGGAGATATTATTAGAGACATCGATTTTGACTCCTTAAAT

TTTCTTTGGGATGACAGTTAGTGCATATGCTAATCATGGTTATGTAATAAAAAAC

AAATTGAGTTCTTGCAAGAACTGTCGTTGGGCTGCTGCTTTTTGAGGTTATTGGTT

TTAGGCCTACCTTCTGCACTACTACACACGGATTCTTAGCTGTTTCTGCGTCACGG

AAGCGCGCATGTCGATCATTATCTCTAATATGGAGTTATGGTACTGTGGGACGCT

TTAATACAGAATATTAATGCTCTCTTTTACACTTATTTTGATAGCTATTCAGTACG

TAAATATGGGAAAAAATTGCAATTTCGATCCCATAATTATAGAGGAGTCAATTTT

AGTCGTGT 


