IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca_16682

Gene Model: Ca_16682
Description: CarEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Query seq.
Superfanilies PLN0O0OO50

+ Name Accession Deseription Interval E.value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 28-255 3.89e-113
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-16

MVAKILY IAFIISSMWIVEARIPGLYSGGQWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCANDREWCHSGSPSIFITATNFCPPNFA

LPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKHGGIRFTVNGFR
YFNLVLISNVAGAGDIVRAYVKGTRTGWMPLSRNWGQNWQSNAVLVGQSLSFRVS

SSDRRSSTSWNIAPPSWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-16

ATGGTGGCCAAGATCCTCTACATTGCGTTCATTATCTCTTCAATGTGGATTGTTGA
AGCACGAATTCCAGGACTTTACTCCGGTGGTCAATGGCAAACTGCTCACGCTACT
TTCTATGGAGGATCTGATGCTTCCGGCACCATGGGGGGAGCATGTGGGTATGGAA
ACTTGTACAGTCAAGGGTACGGAGTGAACACAGCGGCATTGAGCACAGCACTGT
TCAACAATGGTCTGAGTTGTGGTGCTTGTTTTGAGATCAAGTGTGCAAATGATAG
GGAGTGGTGTCATTCGGGAAGTCCTTCCATTTTTATTACTGCAACTAACTTTTGTC
CTCCTAATTTTGCTCTTCCAAATGATAACGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCGTCCT
CACTTTGATCTTGCCATGCCCATGTTTCTTAAAATTGCTGAGTATCGTGCCGGTAT
CGTTCCCGTTGCTTTTCGCCGGGTGCCATGCAGAAAGCACGGGGGAATAAGATTC
ACCGTAAACGGGTTCCGTTATTTTAACCTAGTGCTGATTAGCAACGTGGCGGGTG
CTGGAGATATCGTGCGCGCGTACGTGAAAGGCACTCGAACCGGTTGGATGCCACT
GAGCCGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAATCGAACGCGGTTTTGGTGGGCCAGTC
ACTTTCCTTCCGTGTTTCAAGCAGTGACCGTCGCTCCTCGACATCATGGAACATTG
CTCCACCTAGTTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACCGGAAAGAATTTTCGGGTCTA
A

Nucleotide
>CarEXPA-16

ATGGTGGCCAAGATCCTCTACATTGCGTTCATTATCTCTTCAATGTGGATTGTTGA
AGCACGAATTCCAGGACTTTACTCCGGTGGTCAATGGCAAACTGCTCACGCTACT
TTCTATGGAGGATCTGATGCTTCCGGCACCATGGGTTAGCAACACCATAACCATT
TTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTITTITTTITTTTITTTCTTCTCATTTAATTTTAGTAACAGA
ATTAGAATGTGATTTGAAGTTTTCCCTCTCTAAATTTCACTAGCTAATATAAGTTT




ATTTAGTAGTGAATTTTGTTATACTTGAATATTGGCATGAGGTAGCTACAAAATA
CAATACCCAATTTTGTAGAAAAAAACAATGTACCAAATTAAGGTCAATTTTATAG
ATTACAAATTAAAATAAGTTTTACACCATACACATTTATTTTTACCATTTAATTAA
TGAATAAAAAAAAAAGCACCAAAAATAAATTTGTCATAATCACGAATTATGTTTA
CTCATGTGATGTTAATTTGTTGGGTTGGTGTTTTATAGGGGGAGCATGTGGGTATG
GAAACTTGTACAGTCAAGGGTACGGAGTGAACACAGCGGCATTGAGCACAGCAC
TGTTCAACAATGGTCTGAGTTGTGGTGCTTGTTTTGAGATCAAGTGTGCAAATGAT
AGGGAGTGGTGTCATTCGGGAAGTCCTTCCATTTTTATTACTGCAACTAACTTTTG
TCCTCCTAATTTTGCTCTTCCAAATGATAACGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCGTC
CTCACTTTGATCTTGCCATGCCCATGTTTCTTAAAATTGCTGAGTATCGTGCCGGT
ATCGTTCCCGTTGCTTTTCGCCGGTAAGCAATTTCTTTTATAATTGTATTCAACTG
GATTCCAATTCGGTTACATCACTAAATTTTTACATACTACTACATTTTTTAAAATT
TAATATTGTGATTAAAAAAAGTTCATACTTAGTAGTTAATAATTAGTATCAAATTT
TTAAAAATAATTAATGAAATTTTGAAATAATCAATATAAAGGACAAACAAGGTTT

CTGAAGAGTGTCTCATATTTAGTTTATTCTATTTGTTTTGCTTTTTTACTTTGGAAA
ACGATTTTATAGTTAAGAAATTGGTTGTGGTAGCTGGTAGGAATTATGTCTCGTC
ACATCTTAAGAAAAAAGAACAGTTTATATTTTTTTGGCTAAGTAAAATTCTGCAC

TCTGCACATGGTCTGCGTGTCTGATTTCATGAGGTGGGGTAGAGTTACTATAGGG
TTTTGCTTATTAAATTTAATCTCACGTTGTTAACGGAAAAAATGCTTTATGTTACA
AAATCCCCCGTACGAAGCTAGGTGGAAAACGCGATTAGTTCTTACCGATCAATGT
TTTGCTTCCAGCGCGTATCTTCTTCTTATTGGTCAATAACTTTTTCAGAGCTTTTCG
TGTTAAAATATTTCGTGCAAATATAGCACTTCCCATGTGATATAGGGTTATTTGTC
CATTAAGCTTACATATTTGCACTTTTGACTTCATTTGTGTACCTTTTTTAGTTTCTT
TAGATGGTATTTTGCTTTTTAATTTCTCATATCATGTATGTAAAATTATGTACGTC
AACGCGCTTAAAATTTCCTTTTTGAAATGTTTTTGGTAAATTTTATGTACTCTGAA
GACAAATTAAATTCACAATATTAATTTTAATCTAAAATAATTAAATATAAAAATA
TATGACATACATAATTTTTTTAAAGAAAATATGAAATTAAATAATTGAATGTTAA
ATACTATACCCACCAAAAGTTTAAGTTACTAGAATGAAATTAATTTTTCTTAATTA
CGACCATTCCTATTTAATATGGAGATCTCTACTCAACCATGAAAAATAATGGGGA
ACTTAAGCTAGGTGATATCACCTGTATAAAAAAAGTATAAATTGGTATTAATTGT
GGTAGGGTATAGCGGGTGTAAAAATAAAACGATATTGGTGAAACATGTAAAAAG
TCAAATAGGTGACGAAATTGGTTGTTATTTACGCAGGGTGCCATGCAGAAAGCAC
GGGGGAATAAGATTCACCGTAAACGGGTTCCGTTATTTTAACCTAGTGCTGATTA
GCAACGTGGCGGGTGCTGGAGATATCGTGCGCGCGTACGTGAAAGGCACTCGAA
CCGGTTGGATGCCACTGAGCCGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAATCGAACGCGG
TTTTGGTGGGCCAGTCACTTTCCTTCCGTGTTTCAAGCAGTGACCGTCGCTCCTCG
ACATCATGGAACATTGCTCCACCTAGTTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACCGGAA
AGAATTTTCGGGTCTAA






