
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011076959 

Gene Model: XP_011076959.1 

Description: SinEXPB-06 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPB-06 

MFDFLNYRRFSIPTIVAIFVILNDYCFCMSSESVNATLDSTFSSAVATWYGSPTGAGSG

GACGFADDVANYPYQGYVAAGNNNLFKSGKGCGTCYRVKCYQNRACSGYPIRITIT

DECPGACNNDAIHFDLSGKAFGSLAKPGKADTLRNTGRINIQYQRVRCYYRVGIRFKI

DTGSNPYYLAFAVEYVGGDGDIGLVELLPSNARGRWLGMQQSWGATWKADIPVGT

KGPYSVRITTLQSKKTVVARRVIPADWAPGKYYGSRVNFK 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPB-06 

ATGTTCGATTTTCTCAACTATCGTCGTTTCTCAATTCCAACTATTGTCGCGATTTTT

GTCATTTTAAACGACTACTGCTTCTGCATGAGTTCAGAATCAGTGAATGCGACTCT

TGACAGTACTTTCTCCTCGGCTGTAGCTACGTGGTATGGGAGTCCTACGGGTGCT

GGAAGTGGGGGGGCTTGTGGTTTTGCAGATGATGTAGCAAATTACCCCTACCAAG

GATACGTTGCTGCAGGAAATAACAATTTATTCAAATCGGGAAAGGGTTGTGGTAC

TTGTTATCGGGTAAAATGCTATCAAAATCGAGCATGCTCAGGATATCCAATTCGT

ATAACAATCACAGATGAGTGTCCTGGTGCCTGTAACAATGATGCAATTCACTTCG

ACTTAAGTGGAAAAGCTTTTGGATCCTTAGCAAAGCCCGGGAAAGCTGACACATT

ACGAAACACTGGAAGAATCAATATTCAATATCAAAGGGTACGATGCTACTATCGT

GTTGGTATACGATTTAAGATCGATACGGGCTCGAACCCTTACTACTTGGCTTTTGC

TGTTGAATACGTTGGTGGAGATGGTGACATTGGTCTGGTTGAGTTATTACCTTCGA

ACGCAAGGGGTAGATGGCTGGGCATGCAGCAGTCCTGGGGGGCAACATGGAAAG

CAGATATACCTGTCGGAACAAAAGGCCCTTATTCTGTGAGGATAACGACACTTCA

GTCCAAGAAAACAGTTGTAGCACGCAGAGTGATTCCAGCTGATTGGGCACCGGG

AAAATACTATGGATCTAGGGTTAACTTTAAATAA 

Nucleotide 

>SinEXPB-06 

TCCCATAGTTCTTGCTTTGTCAACTATTCCATTTTGAGATGATTCCGTACAATATT

GTTTAGAAAATATCATCCAATTACTTAGGACAATTTACACATAGGGTTTAATGCA

ATTTACTCCGTACAATATTACAAATGAGCAAATTAAATAATAAAAGAAATAGCAA



TTCATCTCCGTGTGTTTCATTTTGGAAAAACACATTGGACAAATGCTGCATATTAA

AAAATACAGAAAAGTAAATTTAAATTGCTCATTTGCAATACCACACGGGGAGTTG

CTGGCATTTTTTCCTTTTCACATACCAAACATGTATATTTATTGTTTACTAGTGTAT

AATTAATTAGGTATATTTGATATATATAGCTCAATTCAGGCACATATATATATGTG

TGTGTGTGTGTGTGTATAAATAGGTCCAGCCATGAACTACAACCTCGTACCACAT

TAACAGCATACTCTTACAACAGACCACAGCATCATAGTTGTAAAAATCAAGCACC

ATGTTCGATTTTCTCAACTATCGTCGTTTCTCAATTCCAACTATTGTCGCGATTTTT

GTCATTTTAAACGACTACTGCTTCTGCATGAGTTCAGAATCAGTGAATGCGACTCT

TGACAGTACTTTCTCCTCGGCTGTAGCTACGTGGTATGGGAGTCCTACGGGTGCT

GGAAGTGGTAATGCTAGCAGCTATATATATTATATACGTTTAAATATAATTTTCAT

TCTATAACTATAAGTATTTGAGAATTTGTATATTCGTTAATTTTTCAATTTGAGGA

TATATTTTGTTAGGAATTTAAAAATTGACCTTAAAAATCACACGACGCATTTGTA

AACAAAACCAAAAACCAGCCAGTTCACTGTTTTTTTTTTTATTTTATATTTCAAAT

CAGTCTGTTGGGATCAGGTTTTGAAACGTAGTTTTTCAAAATTTAAGCCGGCATAT

GACTTGCTGATGCAATTTCCGGACAATTTTTAAATTTTGGACAAAATATGTCCTCG

AATTGAGATACTAATAAAGATAAAGGACCAAATTGCAAATCAAATTTCTTTAAGG

ACCAACTTACCAAATACTTATAATTACAGGACCAAAATCACATTTAAGTCTGTCA

TTTATGCATGTCGCAAAAGAAAAAATATGCATAATATTTGTAAATATAAATATAG

AGATATAACATAAAAATGAATTGTTGCTAAAAGTGAATATTTATGTGGTTGCAGG

GGGGGCTTGTGGTTTTGCAGATGATGTAGCAAATTACCCCTACCAAGGATACGTT

GCTGCAGGAAATAACAATTTATTCAAATCGGGAAAGGGTTGTGGTACTTGTTATC

GGGTACGGATGAATTTTCCCTCTTATTACGAATATCTTGTAAGATAATTTTGAACT

ACTATGTGGCCTTAGTTCTTGCATTATGGTTCTACTTCGTTCAACTTAATAACTCT

ATCACACGACACGTACACATGATGTAGTGTAAGAGATAGATCGATCGTCCGATGC

ATCGTGTCATTAGTCTGTTTATTTCTTCAAATTCAAAAATTCTTGCAGTATGTGTCT

TTTGTACTATAGTAGGAATTTGGTTCTTGAAATTGAATCGGGACGAATGCTGTAT

ACTGATGTGGTATCATTTTTATCATTTGGTATTATCTTTTACTAGATATCAATAGC

CATTGTTTACCCAATTTATTGCAAAATGACTCAAAAAATTGTATTTTCTTGAATTT

TTTTTTCTGGTGAAATTAATGAATATGATGCAATAGAAACTCATTATTACTAACTT

TTTTTTTTTTTTTTAAATGTTGCAAGGTAAAATGCTATCAAAATCGAGCATGCTCA

GGATATCCAATTCGTATAACAATCACAGATGAGTGTCCTGGTGCCTGTAACAATG

ATGCAATTCACTTCGACTTAAGTGGAAAAGCTTTTGGATCCTTAGCAAAGCCCGG

GAAAGCTGACACATTACGAAACACTGGAAGAATCAATATTCAATATCAAAGGTA

ACTATTTTCTAAAATTAAAATACTTCATCGATCCTTAATTAATGTTCAAACTTTCC

AAAAAAAAAAAAATAATATATTAAAACATTTTCCACGAGAAATCGCCAACTTTA

ATTATACTATACACAACACTTGTGTTTTTTCTTTTTTAATTTATTTCAGATTATGTG

ATAAGTTTCATAACATCTCATTCGATTTCTGGATTCACAGGGTACGATGCTACTAT

CGTGTTGGTATACGATTTAAGATCGATACGGGCTCGAACCCTTACTACTTGGCTTT

TGCTGTTGAATACGTTGGTGGAGATGGTGACATTGGTCTGGTTGAGTTATTACCTT

CGAACGCAAGGGGTAGATGGCTGGGCATGCAGCAGTCCTGGGGGGCAACATGGA

AAGCAGATATACCTGTCGGAACAAAAGGCCCTTATTCTGTGAGGATAACGACACT

TCAGTCCAAGAAAACAGTTGTAGCACGCAGAGTGATTCCAGCTGATTGGGCACCG

GGAAAATACTATGGATCTAGGGTTAACTTTAAATAATATTAGGATTCATTAGGTA

TTATTGACGTCGTGGTGTAGATTTTTTTCTATAAGGTAGGAAATAATTTCTCTTTT

CATGTAATATTGTTCAACAGTTTGAGAGAAATCTAGTGGTTGGTAAGCACTTCAA

CTTGTCATTTTTCTTGATTTGTCTCAAGGTTAATTGGAAAAAAAAATGAATAAAAT

AAAATTTGAATTGCCAGAGAAATTCTTGGGGAAAAACAAACAACAAAAGCTAAT



TAACTATGCAAAACATCCAAATGTGCAATTAATTATAAAAAGTCAAAGGTTCATT

TGTCCATACATGATTTCCATTTGATGGCCTTTATAGATTATAAATAATGTTGAAGT

AGAAATAAATTTATTCTGTTAAATATGACATTTTTCTTATTGGTATATTAATTGTC

CTATAATTTTTTTCGGGGATAACAGTACTTTCCATCTACTTCAATTTCAGTTTTACA

ATTGAGGATAATAATTTAAAAAATATATATATATAT 


