IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0003s1264

Gene Model: Anaoc.0003s1264.1.p
Description: AocEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies

PLNOSO23
+ Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN03023 super family 3621 Expansin-like B1, Provisional 79-284 1.61e-71
SEQUENCES
Peptide

>A0cEXLA-01

MLTCSPHLLKLFYTVLYIYIYIFALSLFSLLIWYQHLFLTKMSLFLCFLFYFLSSATACD
RCVHQSKVAYFSKASTVLSGACGYGSMAVEMSGGHLAAAAPSLYKDGAGCGACFE
MRCKDKALCSTKGTKIIATDLNKDNKTDFVLSSRAFMAMANQGKGQDILKLGLVDV
EYKRVPCEYKNKNLAVRVEESSKKPNYLAIKVLYQGGQTEIVGMDVAQVGSSNWGF
MSRSSGAIWDTNRVPNGALQLRFVVTSGYDGKWIWAQNVLPADWKAGVVYDSGIQ
ITDIAQEGCSKCDNGTWK*

CDS (coding sequence)
>AocEXLA-01

ATGCTGACCTGTAGTCCACACTTACTCAAATTATTCTACACTGTTCTCTATATATA
TATATATATATTTGCTCTATCTTTGTTCTCATTACTCATTTGGTATCAACATCTCTT
TCTCACAAAGATGTCTCTCTTTCTTTGCTTTCTCTTCTATTTTTTGTCTTCTGCAACT
GCTTGTGATCGCTGTGTGCACCAATCCAAGGTTGCTTATTTCTCCAAAGCCTCTAC
AGTTTTATCTGGAGCTTGTGGGTACGGTTCCATGGCAGTAGAAATGAGTGGTGGA
CACCTTGCAGCTGCTGCTCCTTCTCTTTACAAAGATGGAGCTGGTTGTGGTGCTTG
TTTTGAGATGAGATGCAAGGACAAAGCTCTATGTAGCACCAAAGGAACCAAAAT
AATCGCGACTGATCTTAATAAAGATAACAAAACGGACTTTGTTCTAAGCAGTAGA
GCTTTCATGGCCATGGCTAACCAGGGCAAGGGCCAGGACATTCTGAAACTTGGAC
TTGTTGACGTGGAATACAAAAGGGTTCCATGTGAATACAAAAACAAGAATTTGGC
TGTTCGGGTGGAAGAATCAAGCAAGAAGCCAAATTACTTGGCGATTAAAGTGCT
GTATCAGGGTGGTCAGACAGAGATAGTAGGAATGGATGTGGCTCAGGTAGGTTC
TTCCAACTGGGGATTTATGAGCAGAAGTTCAGGGGCGATTTGGGATACAAATAGG
GTGCCAAATGGGGCATTGCAGTTGAGGTTTGTGGTAACATCTGGGTATGATGGCA
AATGGATTTGGGCACAAAATGTTCTTCCTGCTGATTGGAAAGCAGGAGTTGTTTA
TGATTCCGGAATTCAGATTACCGATATCGCACAAGAGGGCTGCTCTAAGTGTGAC
AATGGAACTTGGAAATGA

Nucleotide
>A0cEXLA-01

TCGATTGGTTGACTCAACTAAATATCTTTAATCAGGTTGAAGCTAAAGAGCCAAT
TAGTTAATTTTGACACACTGATTTACAGATTCCCGGAAAAGGGGAAGCATGGTAA



AAGCAAATGTATAAAAACGAAAGAAAGTCTCGTGTTCTCACTGGAATACAAAAG
CTGTATAGGGAGAGGCAAAGAGTCGGTGACTGGACCCATCTCAGTCCTTTGCTCC
CTCCGCCTTTCATAATATACATTTCTCTTTCCTCTGTGTGTAAGCCTGTTTCATATT
TTACATAATAATTAAACAATTTGAAAAGATTGATATCTATTAAAAAAAATTTACT
ACCTGTTTGAATATGCTGACCTGTAGTCCACACTTACTCAAATTATTCTACACTGT
TCTCTATATATATATATATATATTTGCTCTATCTTTGTTCTCATTACTCATTTGGTA
TCAACATCTCTTTCTCACAAAGATGTCTCTCTTTCTTTGCTTTCTCTTCTATTTTTTG
TCTTCTGCAACTGCTTGTGATCGCTGTGTGCACCAATCCAAGGTTGCTTATTTCTC
CAAAGCCTCTACAGTTTTATGTGAGTTTCTCCTTTATGATCACTTATTTATTTAATT
TGATTTGTAACTGAATTTGACCCAGCTGCTATTTGATGAGACTTTTGGTGGGTAAT
TTTTATTTATATTGATTTGATGCAGCTGGAGCTTGTGGGTACGGTTCCATGGCAGT
AGAAATGAGTGGTGGACACCTTGCAGCTGCTGCTCCTTCTCTTTACAAAGATGGA
GCTGGTTGTGGTGCTTGTTTTGAGGTAAATATATACGATTACATTTTGTTCGTTGT
TTATTAATTTTTATAAAAATTGGTTCTAACTTAATGAAAGAAACATTTTTTGACAG
ATGAGATGCAAGGACAAAGCTCTATGTAGCACCAAAGGAACCAAAATAATCGCG
ACTGATCTTAATAAAGATAACAAAACGGACTTTGTTCTAAGCAGTAGAGCTTTCA
TGGCCATGGCTAACCAGGGCAAGGGCCAGGACATTCTGAAACTTGGACTTGTTGA
CGTGGAATACAAAAGGTAAACAAATATGAACCCCTACTTGGACATTATTACGCTA
TTATTTATTTTATTTCTTTTCTAATAGTTCTGTCACTCTCACAATCAATCATCCCAC
AGCATGAAATAATTGTAAACAGTAATCTCGTGGACCTTATTTAAACATTGCATAA
ATATTCAACTCACTCCAGCTCCTGCCACAATCACATTGATTGCCGGCAACGGTCC
AAAACATAATCGATACTTTATAATCATTCAGGGTTCCATGTGAATACAAAAACAA
GAATTTGGCTGTTCGGGTGGAAGAATCAAGCAAGAAGCCAAATTACTTGGCGATT
AAAGTGCTGTATCAGGGTGGTCAGACAGAGATAGTAGGAATGGATGTGGCTCAG
GTTGGTGAAAGAAAATTGAGCTTACCGTCCATCCAATTTAGATCAAGTAAATTAG
AATTCCGATGAACGTGATTATGTGCTTTGTTTGTGCAGGTAGGTTCTTCCAACTGG
GGATTTATGAGCAGAAGTTCAGGGGCGATTTGGGATACAAATAGGGTGCCAAAT
GGGGCATTGCAGTTGAGGTTTGTGGTAACATCTGGGTATGATGGCAAATGGATTT
GGGCACAAAATGTTCTTCCTGCTGATTGGAAAGCAGGAGTTGTTTATGATTCCGG
AATTCAGATTACCGATATCGCACAAGAGGGCTGCTCTAAGTGTGACAATGGAACT
TGGAAATGAGAGGAAGTTCAATAGTTGTTGGCGGCTGCTGCTGATTTTGATTTGA
TTCCTTCGACATAAACATAATCAAATATTTTAAAGGATTAGAAAAATGAGAGTAG
AGAGGAACAGTATATATTATATAATATATACACATTCCAATTCTTTTTTTTTTTTTI
TTTTTTTGGGTTTTGACTTTGTGACATTATATTTATTGATGACAGATGTTTGTAATT
AGTTTATGCACCTCCTTTCTGTAATAACATGAAGAATACTAATAAAATTTTCAATT
GGGTATTAAATTAC






