
IDENTIFICATION 
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Locus: AUR62004766 

Gene Model: AUR62004766 

Description: CqEXPA-47 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXPA-47 

QWESASATYYAAADPRDIVGGACGYGNLEKAGYGKATVGLSTALFHKGQICGACFE

VRCVEDLRNCIPGTSILVTATNFCAPNFGFAADAGGRCNPPNKHFVLPIEAFEKIALW

KAGNMAVQYRRIRCRKEGGIRFTIDASGVFMSVLISNVAGASDVTAVKVKGSQTGW

LPMSRNWGQNWILNANLEKQPLSFEVTTSDGAILKSYNVAPRSWKTGQTFEGKQFD* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXPA-47 

CAATGGGAGTCAGCGAGTGCAACATACTACGCCGCGGCAGACCCCCGCGACATC

GTCGGTGGTGCATGTGGTTACGGCAACCTCGAAAAAGCCGGCTACGGTAAAGCT

ACTGTTGGGTTGAGCACTGCTTTGTTTCACAAGGGTCAGATCTGTGGCGCTTGTTT

TGAAGTTAGGTGTGTTGAGGATCTTCGGAATTGTATTCCGGGTACTTCTATTCTTG

TTACTGCTACTAATTTTTGTGCTCCCAATTTTGGGTTTGCTGCTGATGCTGGTGGTC

GCTGCAATCCTCCCAATAAGCATTTTGTTCTTCCTATTGAAGCTTTTGAGAAGATC

GCTCTTTGGAAAGCTGGCAATATGGCTGTTCAATATCGAAGGATCCGATGCAGAA

AGGAAGGAGGGATTCGGTTTACCATCGATGCATCTGGAGTATTTATGTCTGTTCT

CATCAGCAATGTTGCAGGGGCAAGTGATGTTACCGCCGTAAAAGTTAAGGGGTC

ACAAACTGGATGGCTTCCGATGTCAAGGAATTGGGGACAGAACTGGATACTCAA

TGCTAATTTGGAAAAGCAGCCTCTTTCATTCGAGGTCACTACAAGTGATGGGGCT

ATTCTCAAATCATATAATGTAGCTCCAAGGAGTTGGAAAACTGGCCAAACATTTG

AAGGAAAACAATTCGATTAG 

Nucleotide 

>CqEXPA-47 

CAATGGGAGTCAGCGAGTGCAACATACTACGCCGCGGCAGACCCCCGCGACATC

GTCGGTGGTGCATGTGGTTACGGCAACCTCGAAAAAGCCGGCTACGGTAAAGCT

ACTGTTGGGTTGAGCACTGCTTTGTTTCACAAGGGTCAGATCTGTGGCGCTTGTTT

TGAAGTTAGGTGTGTTGAGGATCTTCGGAATTGTATTCCGGGTACTTCTATTCTTG

TTACTGCTACTAATTTTTGTGCTCCCAATTTTGGGTTTGCTGCTGATGCTGGTGGTC

GCTGCAATCCTCCCAATAAGCATTTTGTTCTTCCTATTGAAGCTTTTGAGAAGATC

GCTCTTTGGAAAGCTGGCAATATGGCTGTTCAATATCGAAGGTATATATTTATTCT

TTTGGTTTTTTGGTTGTTTAAATGTAGACGGGATTAGGGTATGAGTAGTTCGCGAG



ACTTTAACCAACTAAGCTAGTTGACATACGGGTATATTTATTTTCATTTGCTTATT

CTTTTGGTATTTTGGTTGTTTAAATGTAGACGGGATTTGATCCGAGGTACTGGATA

TGAAAAACTTTAACTAACTAAGCTAGTTGACGGTATTTGTGGGTTTGTTTTGTTTA

GTTGATGTAGCTTGATTGGAATTAATTCAGGTGCTCAAGTTTGATTATTTTAAATA

AGTGGTGCAGTTGAAAAGGGGGTTTTGTGATTATGGTTGTTGGGAATTTATGAGA

TGTTGCAGTCATCAATTGCATGTGTTATAGTGTAATTGTCTTGATAAAGATGCTAA

TTGATGGTAGGTTTGTTGCATGTTTTTCGACCTGGGTTCGAAACTTCTTAGGCTAT

GTTCTATCACTTAACCTCCTTATTTGAACTTATTGTGAATTGATACTATTGAGCTT

ACCTTAATTTAGCTGATTATGAAGTACAGAAAGTAGGGAGATTAATACCAAAGCT

AGTCCTTGATCGAATTATCAATTTCAAGGACTAATTGTAGACTATGTTCTTTACAT

ATTGGTTTTTCTTAGCCCCCTATTGCTTGTGAAATACAGGAATTTGTGTAAATTTG

GGTGTGGTTCTGGTAATTTGAATTGGCTACGGGTCAATTTTGCAAAGTTTAGGTA

GATTTTCGTACTTGAAGAAGGGTGATGCTTCTTCTATAATGACAAGCTTGCTTCAA

AGATTTTAGATTAAATTTTGTCATTTGAGAAGAATTTTCTTTGCCTTCAAAAGGTT

AGTGCTCACTCGTAGTTTAAAAAATCGTTAATTGTATATGCTAAGCATGTGAAAA

ATTTCATGCTCCTTACAAACCTTGACAGGGGAATACGAGTATAATGATCTTTGTA

GTATTTCCTAAATGCTTATAATTTCCTAAAATAGGAGTAGATCATGATTTGATCTC

CCGAGAAACTGAGATATCCTCTTTGAGCCGACATTGTCTTAAATTCTAAATCGTG

GGGGATTGGGACAACTGCTATTTACTTATGAATGGAGTATGCTGTACCACAGCCA

ATGAGCTAAGTTTGATACTGCTTGATACAAATTTACCTTTCTATTCAGATACATTC

ATCCTGTATTCTATATTTACTATATGATGGATTGCACATTGTGGTGCTTTTACAGA

GCCTTCATAGAAGAGTTGTAGTCATAGTACTCATTAAGCATTATGGGTTAAAATG

TTATGAGCATATGATAACATTTCATCCTAAATCGGTGGTCCAAAATTCTGTATGAT

TCTTCATACTTTTCTTCTTTCTTCTGTTCATGCTTGGTACAATAGTTCATCCAGTAA

AACAAAGAGGAATAAGTCGGATAACATCCTTGCATTCAGTTGATTTGGTGCTCAC

GTAATCTATTTAGGCACTTTATGAGTTAATGGTCTCAATACAAGGTTCACAGAAG

TTTTAAGAAAATATATCTTAGAAAATTCCCTAAATCACTCAATGCAGTCTGATAA

TAATTCTAAATTCTTCCTGCATGTAAGCTTTGGAGTAGCTTTTCTTATACTCCCTCC

ATGTTTTTACATATAGTTTTAGGCAATTTAATTGACTTAAATAAAATAAGAGGTA

AGTGGGGTAGTTGGAGTATTAAAAAATTATAAAAGAAAGATAGTGGGGTTAATA

GTTTATTGAAAAGTAATGAATGTGAGAGGAAAGATATAATAAAACAAATAGTAG

TAGGTTTGGATGGGGACCATGAAAGGAAAGAGATATAATATTTTAATGTGGCTTT

TTTCCAAAAAAGGAAGTGTAACACTTATTAAAACACGGCCGGATTTGGTAAGTGT

AACACTTATTAAAACACGGAAAGAGTAGACTATGTTTGGATAGGATTATTTGGAG

GGAAAGTGAGGGATATTCATATAATTTCCCTTATTTGATAAAGGGCAAGGTTCCC

TTTTCCATAAACAAAATCCCTCCATTGTTGGACAGATTTGGAAGGTCACTCTTTCC

CTCCCCTCACCTCTCTTTCTCTTCCCTCCTTTTCCTTCCCCTCCCTTTCTCTTCACTA

TTGTTATCCAAACATAGTGTAAGACCATGTCTTAACTTATCTGTCTAATTATAGGG

GATAAAATAGATAAACTTGTATTAAGGACAATCTCTATTTGATCCACCTCCTCTTA

GTACTCCATAGCCTGTTTGTAAGAGCTAAGTGTGATCTTTGTAACATATGCTATGC

ATTTTCAAATTTTAGAGTTTATAGACTATTATTAATGGCATTCCCTTGGAAATTTC

ATGAGAAATACCCATTGCAATGGATTTTAGCCATCAAATGGCCAATGATATTCTA

TTATTGAAATTCATTAGGTGGCTTATTTGATACCCTTCCTAACGCTTGAACTCCTT

TTGTGGATTATCTTCATAGTTTTACTGGGAGGAGGAAAAGTTCTAAACAATGTCC

AAACAACTAATTTCACGAGGTCTTGTAAAACTAACAGAAGTGTAGATAAGTTGTT

TTATTTTTTGAGAAGATTGATTGAGGGTATTAGCCTCGTAGTCGTGGGAGGATTTA

CCAATCGTTGATGGAAGCACAACTTCCATAATTATGTCTTCTTTCACGAATTTTTG



AAGAAATAAGTTAAAATGGAGCTTGGAGTGGCTAGGAGATGATTTAAAACTCTT

ACAAATGAGGTAACCTTGGAAGGATGAAATTTCTCTCACATTATCAGCTATGAGG

CTAAATTCTCTTTTCTTTCTTCAACACTTTTGGTATACAGCAGAGGGAAAGAATCT

GGCGAATGGAAGTTTGATTTAGGACAATCTGTTGTTCTCTGAATGTGCTAAATTTA

GAGTTTAAGACCCCTGAATTAAAAATCTTGGGCGGACTAAAATTGCCTTTAAGTT

CAAAATTTATCAAGCGATTAGTAAAATGTATGGCTAGTATGTTCTAGCTGGCATT

TGTTCTGTCCAAATGTGCCTAAATACCAAGATACACCTGCAAGTCCAAATAACCT

GCAAGCAAAGCCTGGGCCCATGTTAAGAAAATCAATCTTAGCGATATACTATCCA

TGCCCATTTCATATTAAGTTGAGCAGTTATATTGTTGAGGGTGCTAATGCAGATAT

TGGGCATTAAGAAGTTGGGTTTGGAAGAGTATGTTTGAGGGGATCATGGTTGGCG

AGTACAAAATGTACCTGAGCCCATATTTGAGATTTTAAGGCTTCAATTGTCGGCT

GTTTGTCTATCAACTTTGAGGAAGAATGCTCGTGTCTCTTCAACATTATTGGTGAA

GAGTTGTAAAGCCAAGGGGAGTGATGGAAGTGTTTGATTCAGGGTAATCTGGTGT

TCTGTGTAGATGCTAAAGTTAGACATACTTTCAGAATTATAGATCTTGATTTGACT

AATATTGTCTTGGTTTGATTAGAAGATGTATGGCCATTATGATCTAGCTTCCATTT

GTTCTGCCCAAATGTCAAGATACACCCTGCTAGCCCAAGTGACCTGCAAGCTAAG

ATATGGTCAATATTAACTACTCTTTTAAGGAGCATTGCCTTTTTGCTTTCAGACTA

CTCCACTAAAGATTATTAAGAGTGGCAGCAGCGACCATTAGATCTTTTTTTTTTTT

TTTGGTTATCCGTCTACTGGGACATCAATGCAGTAGAAAAAAAATAACAATTTAT

CAACTATGTAATGTACACGGTATAACATCTTCGGTTATGAAAGTACTTCACAATTT

TGGTAAAATCTTTAGCTGTCTATGTATTGTTTTCTTAATCTGTTTGATATGGAGTC

ATGCATGCTTAATATAGCTGGATGACCATGTTATCTCGTCTCTTTTTATGTTGTTA

CAAACTGAGTTACATGTGTGCATGGAACCTGCTGGTGGTGTGCTTATATTCTTTCA

GAACTCCTCTTTAAGAGTGTATTTTACCTCAAAACCACACCAGTTTGTTGTGTTTC

CATGTAGTCTATCTTTTTCACTCTGCAGCAAATTAATTCACATATAACAGCTAGCA

ATTCCATAGCTTCAGATGTACAGCATGTACTGGAGTCCCATACCCATTCATTATCA

ATTGCCTTCAAACATAGAAATAAATTTTGCCCTTTTTGACAATTAAATTACTTTGA

TATTTCGATGTAGAGAATTGCAATTAGATGCATTTAATTAAAACCAGTAGATACC

AAAAAATCAGTTTTTCTCCATGTTATACATTTAAATTTCTGAAAGATCTATGCAGC

AAACTACTTTTTCCGACTGCCTGTTTAAGTGTTTGTCCTTCGATTATGAGCAGGAT

CCGATGCAGAAAGGAAGGAGGGATTCGGTTTACCATCGATGCATCTGGAGTATTT

ATGTCTGTTCTCATCAGCAATGTTGCAGGGGCAAGTGATGTTACCGCCGTAAAAG

TTAAGGGGTCACAAACTGGATGGCTTCCGATGTCAAGGAATTGGGGACAGAACT

GGATACTCAATGCTAATTTGGAAAAGCAGCCTCTTTCATTCGAGGTCACTACAAG

TGATGGGGCTATTCTCAAATCATATAATGTAGCTCCAAGGAGTTGGAAAACTGGC

CAAACATTTGAAGGAAAACAATTCGATTAGAGAGCTACAATTTGTGATCTTATAC

TACGAAATTATTGGATTAGAGTTCAGTTGTATAAGCTATTCTTGCACCACCTTCAT

TAGTTAGGTTAAACTAAAGAATGAGCCAAAGGCTTAGGATAAATTCTAGATCTCT

GTATCATTGTATATGGATGTACACTATTCCCCATTTTTGAGGTAAATGGAATTTAT

GGCTGGTAGGTCATTGCCATCTTCTTTACTCATTTACCTTTAATACAGTACTTTGC 


