
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe3G275700 

Gene Model: Aqcoe3G275700.1.p 

Description: AcEXPB-02 

Family: Beta Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPB-02 

MATTTFSIACLLLSFFSFAQLCFSLSLSTVGTSWSTAGATWYGSPEGAGSDGGACGYG

DAVSQSPFSSLITAAGPSLYRSGKECGACYQVKCTENPACSGKPVRVVITDSCPGGPC

ASDSAHFDLSGTAFGAMAKPGQEEHLRSAGVLNIHYARVACDYSGKTLTFHVDPGS

NPNYIAVVIEFEEGDGDLASVALSEASKDSTEWQAMQQSWGAVWKLDPGYKLQAPL

SIQLKSQYSGKTLVAKNVIPEGWRPGGTYRSVVNFL* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPB-02 

ATGGCCACTACTACTTTCTCTATCGCTTGTTTATTATTATCTTTCTTCTCCTTTGCTC

AGCTCTGTTTTAGCTTAAGCTTGTCCACTGTTGGAACCAGTTGGTCTACTGCTGGA

GCAACTTGGTATGGCAGTCCAGAGGGAGCAGGGAGTGATGGTGGAGCGTGTGGA

TATGGAGACGCCGTCTCACAATCTCCATTTTCTTCTTTGATTACAGCAGCAGGTCC

ATCTCTCTACAGGTCAGGCAAAGAGTGTGGAGCTTGTTATCAGGTGAAATGCACA

GAAAATCCGGCTTGCTCAGGGAAACCGGTAAGGGTGGTGATCACAGACTCTTGCC

CTGGAGGTCCATGTGCATCTGACTCAGCCCATTTTGATCTTAGTGGAACTGCTTTT

GGGGCCATGGCTAAACCTGGTCAAGAAGAGCATTTACGCAGTGCTGGAGTTTTGA

ACATTCATTATGCACGTGTTGCCTGTGATTATTCGGGAAAGACTTTGACCTTCCAT

GTTGACCCTGGCTCCAACCCAAATTACATAGCAGTAGTAATTGAATTTGAAGAAG

GAGATGGCGATTTGGCTAGTGTTGCTCTAAGCGAGGCGTCAAAAGACTCAACTGA

ATGGCAAGCCATGCAACAGTCATGGGGTGCAGTATGGAAGCTTGATCCTGGCTAC

AAATTGCAAGCTCCGTTGTCAATCCAGTTGAAATCACAATATTCCGGCAAGACTC

TAGTGGCGAAAAATGTTATTCCAGAAGGGTGGAGGCCTGGTGGAACTTATAGATC

TGTGGTCAACTTCCTATGA 

Nucleotide 

>AcEXPB-02 

AGCACTACCATAAGTTCATTAGCCTAAAGTGAACTTAGTTAATACATTAGGTGTG

TCTACCATGGCCACTACTACTTTCTCTATCGCTTGTTTATTATTATCTTTCTTCTCC

TTTGCTCAGCTCTGTTTTAGCTTAAGCTTGTCCACTGTTGGAACCAGTTGGTCTAC



TGCTGGAGCAACTTGGTATGGCAGTCCAGAGGGAGCAGGGAGTGATGGTAAGAA

AGGATTAAAAATAGTGGGAGAGTCTTGTGATAATACTCCTTTTCCATGCTACGTT

GTTTAATGAGCGTTCTCGTAATAATATCTCTAGCTATACCTCACAAGATGGTCATC

ATCTATACATATGAACTTATAAACACAGTATAAGTTTGCTAATATATGGGCCATC

TGTGTGGTAAAAGAAATGTTTCTCTTGCTGACAAATTATCAGTTAAATTGAAATC

AAACTGAAAGTTGAATCGGAACAAAAATCCAAGAACCTTTTGTACTGCGTCTGCG

TCACAGGAATATATTTACTATATTCTATATATTTACAAGAACCTAAATTTTGTTTG

TTTAACTTTATATATTTAGATTAATTAATGGTGATCTCATCTTCTAAATCATGGAC

CTGAGGTGCTATTCTCTCCCCATGTACTTCAAAATACTCGGACTTAATATGCGTAC

ATAAGCTCCTAAATAAATTTGATGGGCGTATTATATGGGAAAAAAAATTAATACA

AGTGCTACATATTAAAATCTTCAGATGTTTATTCAAGTATATTGATTACTTTATAC

TAACTCATTTCACATTTGTGCAGGTGGAGCGTGTGGATATGGAGACGCCGTCTCA

CAATCTCCATTTTCTTCTTTGATTACAGCAGCAGGTCCATCTCTCTACAGGTCAGG

CAAAGAGTGTGGAGCTTGTTATCAGGTAAGTTAACAAAAACTACATATATGCAAT

TCGATATGACCTGGGATATTACGCTAGTCTACATAATATATATTATGCTGATAATT

AAGCAGTCATTTTGTTCTTATTGCAGGTGAAATGCACAGAAAATCCGGCTTGCTC

AGGGAAACCGGTAAGGGTGGTGATCACAGACTCTTGCCCTGGAGGTCCATGTGC

ATCTGACTCAGCCCATTTTGATCTTAGTGGAACTGCTTTTGGGGCCATGGCTAAAC

CTGGTCAAGAAGAGCATTTACGCAGTGCTGGAGTTTTGAACATTCATTATGCACG

GTATTATAATGGGCTTAAATGATGAATTTTGCTTTACATTTTTCATTGTTTAAAAT

TGAAATCCTCCCATATTATCACTTTTTTCCTATCATTGTTCTGATTTTCTCAGTCAG

TTTTCACACAAGTCATGCTGATCAATTTCTCTATTATGTGTTTAGTGTTGCCTGTG

ATTATTCGGGAAAGACTTTGACCTTCCATGTTGACCCTGGCTCCAACCCAAATTAC

ATAGCAGTAGTAATTGAATTTGAAGAAGGAGATGGCGATTTGGCTAGTGTTGCTC

TAAGCGAGGCGTCAAAAGACTCAACTGAATGGCAAGCCATGCAACAGTCATGGG

GTGCAGTATGGAAGCTTGATCCTGGCTACAAATTGCAAGCTCCGTTGTCAATCCA

GTTGAAATCACAATATTCCGGCAAGACTCTAGTGGCGAAAAATGTTATTCCAGAA

GGGTGGAGGCCTGGTGGAACTTATAGATCTGTGGTCAACTTCCTATGAATTTAAT

CTACAGAGATATAGTTATATATAGAAATAAATAAGCTAGCATGAATATTGCTTGA

ATAAAATTGTGATGTATAAGTGGCTCTGCTCTGTGTATTTGAGCCTATCGGCCATC

CAGAAGTACTGAGTCTCGCCATACTTCACGAGGTCCCTTATGTAAGGTGCTACTA

AGTTGAGATTCAAATTTCTGCTTAGCGGTACCAAGGACTGTTGATTTAGCTTTGCA

GCAGATTAACGTCGACTTAAAGGTAATCATGCATGTTCTTATAAAAAATTGGACT

GAGGTGGTAATGTATTAAAGTCTGGTACTTGGTGCAATAGTCACCCGCCAATGTT

ATATGTATACTGGATTTAAGGCCAGCAGTCTATTGGATGGCCTTTCTTCATAAAG

ATTTGTGCTTAGTTTGTAACAAGGAGTGAAGGACTTGATTATCGATGTGCTTTACT

GTATGACTTGGAATAAATTTGTAATTTGTTTACCTTT 


