IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011077647

Gene Model: XP_011077647.2
Description: SinEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135
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SEQUENCES

Peptide

>SinEXPA-09

MTLHIARRSKMVAAMKLILCIATVLCFITSAYARIPGVYTGGPWEAAHATFYGGSDA
SGTMGGACGYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDAAQDAKWCNP
GNPSILITATNFCPPNYALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVNYRR
VPCRKQGGIRFTINGFRYFNLVLVTNVAGAGDIVRVSIKGTNTQWMLMSRNWGQNW
QSNAVLVGQALSFRVTGSDRRTSTSMNVAPADWQFGQTFTGKNFRV

CDS (coding sequence)
>SinEXPA-09

TCACTAGCACCAGTAGGATTACCACCATCACCTGCTCGCACAACATCCTCTTTCTC
TCTCTATACTTTCTCCCTCTTCAGCTGCAGCTCCATGACACTCCACATAGCCAGGA
GAAGTAAAATGGTAGCTGCCATGAAGTTGATCCTCTGCATTGCCACCGTCCTCTG
CTTTATCACTTCCGCTTACGCCAGAATCCCCGGTGTCTACACCGGAGGTCCTTGGG
AAGCCGCCCACGCTACCTTTTACGGCGGCAGTGACGCCTCCGGCACCATGGGTGG
TGCGTGTGGGTACGGAAATTTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCAGC
ATTGAGCACTGCGCTGTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGTGCCTGTTTTGAGATC
AAATGCGACGCGGCGCAGGACGCCAAGTGGTGCAACCCGGGCAACCCCTCCATT
CTCATTACTGCTACTAACTTCTGCCCACCGAACTACGCGCTGCCGAATGACAATG
GCGGGTGGTGCAACCCTCCTAGGCCACATTTTGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTC
AAGATTGCGGAGTACCGCGCCGGCATCGTCCCCGTTAACTACCGCCGGGTGCCGT
GCAGAAAGCAAGGAGGGATCAGATTCACAATCAACGGCTTCCGCTACTTCAACCT
AGTTCTGGTCACCAACGTCGCCGGCGCAGGAGATATCGTGCGAGTGAGCATCAA
AGGAACAAACACACAGTGGATGCTCATGAGCCGCAACTGGGGGCAAAACTGGCA
ATCCAATGCCGTTCTCGTAGGACAAGCTCTGTCTTTCAGGGTCACCGGCAGCGAT
CGCCGCACTTCCACTTCCATGAACGTGGCGCCAGCTGATTGGCAGTTCGGCCAGA
CTTTCACCGGCAAAAATTTCAGGGTCTAGTGTGCAAATTAAAATTGGTACTCACT

[TTCAGTTTATTTCTCTTTTTTCTTGGGAAAGAAATTGAAAGCAGAGTAGGAAGAT
TGGTGTAGGGTTAGAGAAAGTACGGGTGTGTGCTTCTTTACTTTTACTTTTTTTTTI
TAACTGTGGTGTTTGCGGTAGGCGCTGGTAATGGTAAGTGAAAAGAGCCAGCAA
AGGGTAAAAAAAAAACAAGTGTGTGGAAAGCTGAAGCGGCTGCAGGAGTAAAA
GGGAAATAGATGTAGCCCGCAGCTTCAATTTATTATGTAATAATATATTACTATA
TTATATTATATTATAGTGAAA




Nucleotide
>SinEXPA-09

ATTTTTAAACTATAAAAAAAATGTGATGTAATCATCCCTATAATAAATTGAATCC
GAATTATGGTTAGGTCTTATTGTTGGGGCAGCTTAAAGAGCAAGAGAGTTTCTCA
ATTTTAAGTACTGTCTATTTCTTACTTAAGTAAATAAAAAGAAAAATAGTAAATA
GGAGTATTAATTAGGAGGGAAATAATTATGGGCCCCAGCCCTTAGTGAAACTCTT
TGGCAGGCGGCAGCAGTAGCCCTCTCCTTCCCACCATAAGTAGCCCCCTCACCTT
CTCCCGCTTTCTCATTCGCCCCAAACCCACCCTTTCTCTTTCTCTCTCTATACTTTC
TCCCTCTTCAGCTGCAGCTCCATGACACTCCACATAGCCAGGAGAAGTAAAATGG
TAGCTGCCATGAAGTTGATCCTCTGCATTGCCACCGTCCTCTGCTTTATCACTTCC
GCTTACGCCAGAATCCCCGGTGTCTACACCGGAGGTCCTTGGGAAGCCGCCCGCA
GCGACGCCTCCGGCACCATGGGTACTCACACATTCCACATTCCCCTTGGTTTCTTT
TTTCATGTAATTTTGGTTGCTAAAACCTTTTTGCTTGTGTGTGTTTTTTTGAAGGTG
GTGCGTGTGGGTACGGAAATTTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCAG
CATTGAGCACTGCGCTGTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGTGCCTGTTTTGAGAT
CAAATGCGACGCGGCGCAGGACGCCAAGTGGTGCAACCCGGGCAACCCCTCCAT
TCTCATTACTGCTACTAACTTCTGCCCACCGAACTACGCGCTGCCGAATGACAAT
GGCGGGTGGTGCAACCCTCCTAGGCCACATTTTGACCTCGCCATGCCTATGTTCCT
CAAGATTGCGGAGTACCGCGCCGGCATCGTCCCCGTTAACTACCGCCGGTAAATT
CCCTGCTCTGCCCTTTACATTACACTTGGTACATGTGTTAATGCATCCCCTAAATT
TGTAAGAATCGAACATCCGTTGATGGTTTCCTCGGTAATGGTGACAGAATCGTGA
GAGCATAATCTTTAGACAGTGTCTAGCAACAGCAATGGCCTCTGTTGTCGACCTG
AAGTGTCCTTTTCTTGCAGTAAAAAACGTTCAAAAATATAATCCCATGCCGGTTTC
ATAATTACAAGGGCATTTTGGTTATTTCGTACTAGGAGAGCAGCGAAAGTAACAT
GAATTCAGTATCTTCTTCACGGGCTATAACATTTTCCCTCCATCTCCCACATCAGG
GTGTTTTTGGTCATTTTATTGGCCCCTCGTTGCCAAGATCCGCTGAAATATTCGGT
GTCGTCGTTTAACTAACAGAATCCTGCTGCCCTCAACTCGGGCATTCATTAATGTG
AATGGACCACTTTGGCCTCTAGTCGGACGGACTCCCGCCATTATTTTCCTGACACG
AGGGGAATCATGTGGCTTTTCACCCATTTGATCTGACTTGACTAGAATGCCCGCCT
ACTTATCTTTAATTACTAGCAGGTAACTCAAATAGGTTGTGGCCCACCGCCGCAG
AAATGCTATTGAGCTAAGGTTATTGTCCTTCAACCTTTAATTGGGCCAACCAATCT
GTACAATCCGTCTGCCGAGGGTATTATAGTCAATTCAAACCTGGTAACAGTTTCTT
TTAATCTTTGTATTTGCAGGGTGCCGTGCAGAAAGCAAGGAGGGATCAGATTCAC
AATCAACGGCTTCCGCTACTTCAACCTAGTTCTGGTCACCAACGTCGCCGGCGCA
GGAGATATCGTGCGAGTGAGCATCAAAGGAACAAACACACAGTGGATGCTCATG
AGCCGCAACTGGGGGCAAAACTGGCAATCCAATGCCGTTCTCGTAGGACAAGCT
CTGTCTTTCAGGGTCACCGGCAGCGATCGCCGCACTTCCACTTCCATGAACGTGG
CGCCAGCTGATTGGCAGTTCGGCCAGACTTTCACCGGCAAAAATTTCAGGGTCTA
GTGTGCAAATTAAAATTGGTACTCACTTTTCAGTTTATTTCTCTTTTTTCTTGGGAA
AGAAATTGAAAGCAGAGTAGGAAGATTGGTGTAGGGTTAGAGAAAGTACGGGTG
TGTGCTTCTTTACTTTTACTTTTTTTTTTTAACTGTGGTGTTTGCGGTAGGCGCTGG
TAATGGTAAGTGAAAAGAGCCAGCAAAGGGTAAAAAAAAAACAAGTGTGTGGA
AAGCTGAAGCGGCTGCAGGAGTAAAAGGGAAATAGATGTAGCCCGCAGCTTCAA
TTTATTATGTAATAATATATTACTATATTATATTATATTATAGTGAAAGTGTTGTG
CTTTCGTTATGAATTGGCTTTTCACCGTAATTTTTTTATTCAAATTAAATTTAAATA
ATCACATAATAAATACAATATATTTATTTTTTTAAATTATATATCACATTTACTGT




ATAATTAATTTTAATTTGATTAAACTTGATTTAATTGGAATTTTACCTGCTCTCAA
AGTGTACGGTTAAACTTGATTCAGTTGGAATTTTACCTGCTCTCAAAGTGTACAAT
ATGGTAAGGGGAATTCTGGAATTTGGTGAAGTGAGTAAATGAATTTTATTGATGA
ATGGTTAATGTTAGGTTAATCATGAGAGTCGTTGAGGGAGAAGAAACCCTAGTGG
GTGAGAAAGAAGAAATGCGTGGCCATTTCACCTAAATTGGAGCTATTTAATTTTT
TTTAATTTTTTAAATACGTATAATTATGACAAATTTAAAGAGAATTCATAATCATT
TATCCTATTTTTTTATTATTAAAATTTTATATCTTTTTTTAATGTT




