IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015083683

Gene Model: XP_015083683.1
Description: SpnEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl3362 Expansin-like B1, Provisional 30-254 2.03e-86
SEQUENCES
Peptide

>SpnEXLB-02

MAPLQVVSVFVASFIFMQTLGNSQTCPDCFTRSRAAHYPNSEEKGTETGSCGFGTFG
ATINGGDVSAASELYRNGLGCGACYQVRCTDSNYCSDKGVTVVVTDQGAGDRTDFI
LSQRAFARMAQTTDAAASILPLGVVDIEYRRVSCTFPDKNITIKIEESSDNPHYLAFVI
WYQQGKKDITAVQLCETQNFVCKLLDRTRGAVWTTTSPPRGPLQIRMLLSVDDEDE
TWVVPVNNIPENWKAGDTYDSGIQADA

CDS (coding sequence)
>SpnEXLB-02

ATTTGAAGTTGAACAGAATGTCAAAAGTCATAGTTAAGTTTTACCCATGTGGAGG
TTTATTTGCTTCTTTCAGTTCACTATAAATACTCGAACGCCATTTCAGTTCCCTGCA
ACACCAACTTGTTCTCTTTTGCTTAATTACCCTTTCTTGTGATCTTCAATCCAAATG
GCTCCTCTTCAAGTTGTCTCTGTCTTTGTAGCATCTTTTATCTTCATGCAAACTCTG
GGGAACTCTCAAACATGCCCGGATTGTTTCACTCGTTCTCGTGCAGCCCACTATCC
AAATTCAGAAGAAAAAGGAACAGAAACTGGGAGTTGTGGATTTGGTACTTTTGG
AGCAACAATCAATGGTGGAGATGTCTCAGCAGCATCAGAACTCTATCGAAATGGT
CTAGGATGTGGTGCATGCTACCAGGTGAGATGCACCGACAGTAACTACTGTTCTG
ATAAAGGAGTAACTGTAGTTGTAACAGACCAAGGTGCAGGTGATCGCACAGACT
TTATTCTAAGTCAGCGAGCCTTTGCTCGCATGGCTCAGACAACAGATGCTGCTGC
TTCTATATTGCCACTTGGTGTGGTGGATATTGAATACAGAAGGGTCTCATGCACCT
TCCCGGACAAAAATATTACAATCAAGATTGAAGAGAGCAGCGACAATCCTCATT
ACTTGGCTTTTGTGATATGGTATCAACAAGGCAAAAAGGATATTACAGCTGTGCA
ACTATGTGAGACACAAAATTTTGTATGTAAGCTGCTGGACAGGACACGTGGAGCA
GTGTGGACTACTACTTCACCTCCAAGGGGACCTCTGCAAATCAGAATGCTATTGA
GTGTTGATGATGAAGATGAGACATGGGTTGTTCCTGTCAATAATATACCTGAAAA
CTGGAAAGCTGGTGACACATACGACTCAGGAATACAAGCGGATGCATAAACACA
AAGGACTCTGTTGCTATTTGATTGAATTTTACTAAACAAGTTTATTGGCTCTTTGA
TAGTGTTACTCTGCGCTAGCTTTTACTGCTAGTTAATATAATAAAAAACTATCCTG
ACTCGATTATGTATTTCAACATATAAAGTTTATCTTCTAAAGCAGTTTCTTCATAT
AGATTCATGACTGTAATGTAAGAATACAAAACTTTTCTACATCGATAA

Nucleotide
>SpnEXLB-02



AGAGGTTAATTTCGGTGGCTGTATTCAGCATGTGCTTTTAATAGATGTGCAGAAA
TTTGCAGTTTAATCTAATGCAAGCAATATTTTAAGTTTGAATGATCAGATTTGTGA
TCTAATTGAAGAACTTTGGTTTACACATGAAATAATATACTGTAGCAGTTAAACA
TAAACATATTTTTATTATCAGAGTAATAATCCCTCTGTACCATTTATGTGAGATTC
TTTCCTAGTCTGTTCCAAAAAGAAAAATCCTGACATCTTTCTATACTTAGGAAAA
GGCCAACTTAAACTTCCAATTTTATGCTTAATAACATAGTTTTCTAGCCACAAAAT
TTTCATGGCACATTTAAGACCACAAGTTCCAAAAGTCTTTTTTTTTTTTAGTACTTC
AAGGAACGTCTGTGTACCTATTGAATTTGGATAGGCAGATGCTGTTCAGGAAGAT
TATGGCCTCAAAGGTGTGAGTATCTGCGGTGAGGCAAACCCATGCACAACTTGAA
TTATCGATGTAGAAAAGTTTTGTATTCTTACATTACAGTCATGAATCTATATGAAG
AAACTGCTTTAGAAGATAAACTTTATATGTTGAAATACATAATCGAGTCAGGATA
GTTTTTTATTATATTAACTAGCAGTAAAAGCTAGCGCAGAGTAACACTATCAAAG
AGCCAATAAACTTGTTTAGTAAAATTCAATCAAATAGCAACAGAGTCCTTTGTGT
TTATGCATCCGCTTGTATTCCTGAGTCGTATGTGTCACCAGCTTTCCAGTTTTCAG
GTATATTATTGACAGGAACAACCCATGTCTCATCTTCATCATCAACACTCAATAG
CATTCTGATTTGCAGAGGTCCCCTTGGAGGTGAAGTAGTAGTCCACACTGCTCCA
CGTGTCCTGTCCAGCAGCTTACATACAAAATTTTGTGTCTGCATATTGAAAGAAG
GTAGTATTCAAAACATTGAAACATAGGACAATTTGGACGAAGTAGTCTTAACTTC
TCCCAATGTTATTCCTTTATCGACTTCATGTAGAAACTTTTCTCTGTGTGGATTCTG
AAAGATGAAACAGATGTTAGGTTCTTGCGAGGTAGCAATTATACCTCACATAGTT
GCACAGCTGTAATATCCTTTTTGCCTTGTTGATACCATATCACAAAAGCCAAGTA
ATGAGGATTGTCGCTGCTCTCTTCAATCTTGATTGTAATATTTTTGTCCGGGAAGG
TGCATGAGACCCTGTTCAGTGGAGAAATTGGCAAATTGCTTATTGGTAACTTATG
TTGTACTCGATTAATTGATATCCAATGATCCATCTTTGCTTATATACTTTGAATATT
TACAGGCCTAGCTATAAACTAACTTCAACTGGGAGATACATCTTACCTTCTGTATT
CAATATCCACCACACCAAGTGGCAATATAGAAGCAGCAGCATCTGTTGTCTGAGC
CATGCGAGCAAAGGCTCGCTGACTTAGAATAAAGTCTGTGCGATCACCTGCACCT
TGGTCTGTTACAACTACAGTTACTCCTTTATCAGAACAGTAGTTACTGTCGGTGCA
TCTCACCTAGCAAAACGAGGTAAAGTCCGGAATGACATCTTACACGTGAAAATCT
TGGCTAGTTATTATCTATTTATCAACTACATAATTTTTCTTCCTTTTTATTCATTAC
CTGGTAGCATGCACCACATCCTAGACCATTTCGATAGAGTTCTGATGCTGCTGAG
ACATCTCCACCATTGATTGTTGCTCCAAAAGTACCAAATCCACAACTCCCAGCTG
CATGCAACCAAACAGAAGAGGTTATTCTACGAGAAAACTTTAAACTTTCCACATT
TTACGTGCACGTTAATATGTTATTTGTCAACTATGCATGGCAAGAATCTCACTTTC
TGTTCCTTTTTCTTCTGAATTTGGATAGTGGGCTGCACGAGAACGAGTGAAACAA
TCCGGGCATGTTTGAGAGTTCCCCAGAGTTTGCATGAAGATAAAAGATGCTACAA
AGACAGAGACAACTTGAAGAGGAGCCATTTGGATTGAAGATCACAAGAAAGGGT
AATTAAGCAAAAGAGAACAAGTTGGTGTTGCAGGGAACTGAAATGGCGTTCGAG
TATTTATAGTGAACTGAAAGAAGCAAATAAACCTCCACATGGGTAAAACTTAACT
ATGACTTTTGACATTCTGTTCAACTTCAAATTTGAATGCAGGGAATTCTGCCTTTA
CTTTCCCAAGCAACCATTTTGGACCTTGCATCACTTGTTTTTAGATAATATAGGGA
GTCACTTTCTCACTTTATTAAATAAATATTTTGTTCTTCTTTAATCTCTCAGTTCAA
TGTGTTCCTTGCCAACCTTCAACTGCTTAGTTTAGTATTTGTGTTACTATTCCCTAA
TCCTTCCGTCCTAATTTATGTGATCCTTTTTGACTGGGCGCGGAGTTTAAGAATGG
AAGGAAGACTTTTGAAACTTGTGGTCTAAAACAAGTCGTACGTATTGCGGGTTAC
CTCTCCTGTATGGTTTGCGAGCTATTACGTAGGAGTGGAGATTTTACCATGTGCGC
ACCCAAAGGTTAGAGCTACGGGTTTCCCTTGTCATCAGAAAAAAAAAAACAAGTT
TAACATATTTGTGTGTTCATAAATCATCTTATTAAGGGTAAAATGATAAGGTTAA
AGTTAAATATTTACTAAATATAGGAAGT




