
IDENTIFICATION 

Species: Populus deltoides 

Locus: Podel.17G152300 

Gene Model: Podel.17G152300.1.p 

Description: PdEXPA-27 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PdEXPA-27 

MPPPLLQGPIHTLLKPLLLLLLLTLPPTTTSHTSSTTTPPPLSTYLSQWQPARATYYAAS

DPRDTVGGACGYGDLVKAGYGMATVALSESMFERGQICGACFEIKCVDDLRWCIPG

TSIIVSVTNFCAPNYGFPSDAGGKCNTPNKHFVLPIESFEKIAIWKAANMPVQYRRIKC

RKEGGIRFTISGSGIFLSVLISNVAGAGDVTSVRIKGSKTGWLDMGRNWGQNWHVNA

NLQNQALSFEVTSSDKMTVLSYTVAPKDWRFGQTFEGKQFET* 

CDS (coding sequence) 

>PdEXPA-27 

ATGCCACCGCCATTACTTCAAGGCCCTATTCACACTCTCCTGAAACCTCTCCTCCT

CCTCCTCCTCCTCACTCTCCCCCCCACCACCACCTCCCACACCTCTTCCACCACCA

CCCCTCCACCTCTGTCCACTTACCTATCCCAATGGCAACCCGCACGCGCTACTTAC

TACGCAGCATCCGATCCCCGGGACACAGTAGGAGGCGCGTGTGGATATGGGGAC

TTGGTTAAAGCGGGATATGGAATGGCAACTGTAGCATTGAGTGAATCAATGTTCG

AACGTGGACAGATCTGTGGCGCGTGTTTTGAAATCAAATGTGTTGATGATTTGAG

GTGGTGTATTCCTGGGACTTCTATTATTGTTTCTGTTACTAATTTTTGTGCTCCAAA

TTATGGGTTCCCTTCTGATGCTGGTGGAAAATGTAATACTCCAAATAAGCACTTTG

TGCTGCCCATTGAATCTTTTGAAAAGATTGCCATTTGGAAGGCTGCTAATATGCCT

GTTCAGTACAGAAGGATTAAGTGCAGAAAGGAAGGAGGGATTCGGTTTACAATC

TCTGGGTCCGGTATCTTCCTTTCTGTGCTGATCAGCAATGTTGCAGGTGCTGGAGA

CGTAACTTCAGTGAGGATTAAAGGTTCAAAAACGGGTTGGCTTGATATGGGTAGG

AACTGGGGCCAAAACTGGCATGTTAATGCTAATTTACAGAATCAAGCTCTCTCAT

TTGAGGTCACCAGTAGTGATAAGATGACTGTTCTTTCTTACACCGTTGCTCCCAAA

GATTGGAGATTTGGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTGA 

Nucleotide 

>PdEXPA-27 

AAATCCTTCTCTTTCATATTCTCCCATAAAAAAGACAACAAGATGCCACCGCCAT

TACTTCAAGGCCCTATTCACACTCTCCTGAAACCTCTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCA

CTCTCCCCCCCACCACCACCTCCCACACCTCTTCCACCACCACCCCTCCACCTCTG

TCCACTTACCTATCCCAATGGCAACCCGCACGCGCTACTTACTACGCAGCATCCG

ATCCCCGGGACACAGTAGGAGGCGCGTGTGGATATGGGGACTTGGTTAAAGCGG



GATATGGAATGGCAACTGTAGCATTGAGTGAATCAATGTTCGAACGTGGACAGAT

CTGTGGCGCGTGTTTTGAAATCAAATGTGTTGATGATTTGAGGTGGTGTATTCCTG

GGACTTCTATTATTGTTTCTGTTACTAATTTTTGTGCTCCAAATTATGGGTTCCCTT

CTGATGCTGGTGGAAAATGTAATACTCCAAATAAGCACTTTGTGCTGCCCATTGA

ATCTTTTGAAAAGATTGCCATTTGGAAGGCTGCTAATATGCCTGTTCAGTACAGA

AGGTAAAATCCTGAAAAACCTTTTGGATTTTGTTGTTTTGTAAGTTGAGGTTAAGG

TTTCATCCTAGCATAGTTAGGCATGCAGTTTGGAACACATTTAGTGCTTTAAAAGT

TTGAGTTACGCGAGAGAGGATTTTTTGTTTTTTTGAAGAAATTTTGATGATTTGCT

TGCCTAATTCTTTCAAGATTAGAAATTTGAGTGTCTAGTTTGTTAGTTTTCAATGA

CTTTGTCTGCTTTTACTTCTTTCTTTCTTGCTAACATGCGTTTAGCCATTGAAAGGA

AGAGTGCCAATGGGCTAGATTTAGCAATTCCATGTTAATTGGTTTGTCTTTGTTGG

TCTATTTCTTCTTTCAAAATTTGTTTCTTTCAGCCTCGGTTCCTTTGAGGATGAACT

AGACTGACCATTATGAGTTTATTGTATTTAGTTCATTTTTTATAGCTTCCATTGAA

AGATTAAACATTAGAAGTTGTTAATTGTAATTTTAGAAACAAGAAGGTTTCTTGT

CATAGCAAAAGAAGAACTTGGTGTAATCTTAGTACTAAGCAAGTAGACTAGGGA

TGGACAATCTAAATTTATTGCTTTGTGTGCCCTGATCAGTGCTAATGTGCACCCAG

TCTCCTGCGAACTTAGTCATGGCATCACTAGTGGGGATTTAATCAAGAGCACCTG

TTTTGGCTTTGAAAATTCAAAGGGGTTTTTACCCAACACTTTTGGTTAATTACTTG

ATGGAAGATAAATAAATGCATAATGGGAGACAACCTAATGGCTTGTATCAATCCT

GCATCAAAATAAGTAAAATTTTCACTAACCATAGTATATGTTTTCTTTTGTATATG

ATACTGACAATTCCTTTGCCAAAACCCCTTTGTAAGTGTCTGAAAGCTTACAGTTA

ACTGGCATTAACTTAGAAAATATTTCTGTTCTTTTAATTGCTAGAGCAAAAGTAA

GCTAAGAACACAGCATTTATATATACTTGAATTATTCCAGAAATAAGTAGCCTTT

CGTTTTTTTCTTTTACTGATGGTACCGGATATATATCATTTAATCTGAAATCTAAA

TAAAGGTTCTTGAAGTTTGCTATTGTTGTTTTCAAATAATATTTTTTTCCCTTATCC

TTAACTTGGTTGCGTTTGAACAGGATTAAGTGCAGAAAGGAAGGAGGGATTCGGT

TTACAATCTCTGGGTCCGGTATCTTCCTTTCTGTGCTGATCAGCAATGTTGCAGGT

GCTGGAGACGTAACTTCAGTGAGGATTAAAGGTTCAAAAACGGGTTGGCTTGATA

TGGGTAGGAACTGGGGCCAAAACTGGCATGTTAATGCTAATTTACAGAATCAAGC

TCTCTCATTTGAGGTCACCAGTAGTGATAAGATGACTGTTCTTTCTTACACCGTTG

CTCCCAAAGATTGGAGATTTGGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTG

ATGTACCGGCAAGAAAATAAAATGATAAATAGATGAGACAATTCTTTTCTTTTTC

TATTTCTATGTTGTGCTCTCCTGGTTGGGGGTGAAGGTGTATGGAGTGAGGGGTT

ATGTCAATTTTGGTGGAAGATGCATGAATCAGTGGGTTGTCTATGGTCCAAAGGA

CATAGTTTGAGATGATACTACATTGTTGTATGGTGGGTACACTAGACCCGAGAAA

CTGTGCACTCGTGTATGATCGAAGACGAAGAAGGATGACCCAACCTGGGTTTAAG

TCTATGTTCTTGGACTTAGTTTCAGAAGATACTATGTTGTTGTAACCTGCAACTTA

AAACAATGTTAAATGATAAAAGTCTGC 




