
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe3G343800 

Gene Model: Aqcoe3G343800.1.p 

Description: AcEXPA-12 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPA-12 

MKMALVGFLMVGFLSMVSYVNGYGGWVNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLY

SQGYGTNTAALSTAMFNNGLACGSCYEIRCVSDRRWCLPGSIVVTATNFCPPNNALP

NNNGGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIAQYKAGIVPVAYRRVACHKRGGIRFTINGHSYF

NLVLITNVGGAGDVHAVFVKGSRTGWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQALSFKVITS

DRRFVVSYNVAPSGWSFGQTYSGGQFR* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPA-12 

ATGAAAATGGCTCTTGTTGGTTTTCTAATGGTGGGTTTTCTTTCAATGGTTTCATA

TGTTAATGGTTATGGAGGTTGGGTTAATGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGGGGT

GATGCTTCTGGAACAATGGGTGGTGCTTGTGGTTATGGAAATCTATATAGCCAAG

GATATGGAACAAATACTGCAGCTTTGAGCACAGCCATGTTTAACAATGGATTAGC

ATGTGGGTCTTGCTATGAAATCAGGTGTGTTAGTGACAGAAGATGGTGCTTGCCA

GGTTCCATTGTGGTCACAGCTACTAATTTCTGCCCACCAAACAATGCTCTCCCAAA

TAATAATGGGGGTTGGTGTAACCCTCCTCAGCACCATTTTGATCTCTCTCAACCTG

TTTTCCAACACATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTACCTGTTGCTTACAGAAG

GGTGGCTTGCCATAAGAGGGGTGGAATCAGATTCACAATCAATGGTCATTCCTAC

TTCAATTTGGTCCTCATAACCAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATGCTGTGTT

TGTCAAAGGTTCAAGAACTGGTTGGCAAGCTATGTCCAGAAACTGGGGTCAAAA

CTGGCAAAGCAACTCTTACCTCAATGGTCAGGCTCTTTCCTTCAAGGTCATCACA

AGTGACAGACGTTTTGTGGTCTCTTACAATGTTGCTCCTTCTGGTTGGTCCTTTGG

GCAGACTTACAGTGGAGGTCAATTTCGTTGA 

Nucleotide 

>AcEXPA-12 

TAAATCCACTATTCAAGTAAACCTTTATAGTGGTTTTTGTTAACAACAGTTGAAAA

GTGTCAGTTAGTTGGAAAACCCCACACTTGACAACTCCTTCAACCCCCAAATCCC

TCTATTTATTCCTCCTCACCCTCCCACTATTTTCCTCACCAAACCAATCTTTTCTTC

ACTTCCCTTCACCCCTTTCTGCACTCTTGTTACCTCCATTCAAGCTTCATCATCATG



TAATCATCTTTCCAACCCTCTTTCAGCTTATTGATCGAGTACTTTTTATGTATAGA

AAATGCTAATGGGGTATTACGTGCTCTTGTTTTTGCAGGAAAATGGCTCTTGTTGG

TTTTCTAATGGTGGGTTTTCTTTCAATGGTTTCATATGTTAATGGTTATGGAGGTT

GGGTTAATGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGGGGTGATGCTTCTGGAACAATGGG

TATGTCTCAAAAGTCAAAACTAAAAATTAAACATTTTTTTTAGTACCAAACTTGC

ATTTTAGTAAAATTACTTATGTGACAAATTTTTTGTTATGTAGGTGGTGCTTGTGG

TTATGGAAATCTATATAGCCAAGGATATGGAACAAATACTGCAGCTTTGAGCACA

GCCATGTTTAACAATGGATTAGCATGTGGGTCTTGCTATGAAATCAGGTGTGTTA

GTGACAGAAGATGGTGCTTGCCAGGTTCCATTGTGGTCACAGCTACTAATTTCTG

CCCACCAAACAATGCTCTCCCAAATAATAATGGGGGTTGGTGTAACCCTCCTCAG

CACCATTTTGATCTCTCTCAACCTGTTTTCCAACACATTGCTCAATACAAAGCTGG

AATTGTACCTGTTGCTTACAGAAGGTATATTGTTTCTCTGAGAATTCTTTGTTTGT

GCATTTTTACTTTTGCAATTTCAAATCAATTTCCAAGTGTGAACTACAGAACTAGT

GTTCTTTTGGACTTTTTGGCCATTTCCCATGAAAAGTCTGTTTTGCCCTCAGTAAA

TTCTAGGGTTGATGCTGTGATAGGAATAATTTACCAAGACTGCCCTCCATTTTTTA

AGACCTACCCTTTTTCCTGCAGTCTCTTTATTGCCTGGCTGAACTTTTCTTTATTAT

TTTTGTGTGATATTTCTGAAATTTATTTTGAACTGGGCCACAAAAATATTTTTTTAT

TTTCATTTAGTATCATCTTTCATCAAATAGTTTTGACTTAAGAGAGAGAGAGAGAT

GTGGGAGAATCTTATCTGCTTTCATTCTGTTTCTCTTGTTTTCAGTTAGGATATGG

GATCAAATTATTTTGAATCTTTAACTTTATGTACCACTGCTGAGCCTAATCTATAA

CCATCTTTTTATAGGGTGGCTTGCCATAAGAGGGGTGGAATCAGATTCACAATCA

ATGGTCATTCCTACTTCAATTTGGTCCTCATAACCAATGTTGGTGGTGCTGGTGAT

GTTCATGCTGTGTTTGTCAAAGGTTCAAGAACTGGTTGGCAAGCTATGTCCAGAA

ACTGGGGTCAAAACTGGCAAAGCAACTCTTACCTCAATGGTCAGGCTCTTTCCTT

CAAGGTCATCACAAGTGACAGACGTTTTGTGGTCTCTTACAATGTTGCTCCTTCTG

GTTGGTCCTTTGGGCAGACTTACAGTGGAGGTCAATTTCGTTGAAAAATTTACCA

TACCCATCAAGCTAAATATAGCAGAAATCCTCTATATTTAGCTCTAGCTTTGACTA

GTTGATGGATATATATACAAGTACAAGATCAAGTAGTTTGATAGATAATGGGAGT

TTAATTAGGGTGGTAGTTATAGTAAATATTGTGTCCATGTTGGGTTACAACATGA

GAAGGACTTATTTTAAAATAGTCCTTCATTCAATGCCCTTTAATTTGAATATGTTG

TTGTTTATTGCTATTGGTTTAGTCTTCATCTTGAAGACTTAAATATTAACTGTGTG

GGGGAAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGTACTGTGTTTGTTCTGTTTAAG

ACAGAAGTTGCAGTGGTGGACTTTTACCACCCGCCTAGTAGTACTACTAGTTTTTA

TGTTTTGTTTTTTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTCTTCTTTTTGCTCAATCTGT

TCTTTAGATTCTGATTGAGCTTTGATAGAGTGTAATTGTACAACTTCAATTTCACT

AGTAATGAAATGGAATTATGTTCTTGGTGTT 


