
IDENTIFICATION 

Species: Boechera stricta 

Locus: Bostr.27991s0025 

Gene Model: Bostr.27991s0025.1.p 

Description: BosEXPB-23 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BosEXPA-23 

MSMLGLVLFVLTILTLSEARIPGVYNGGGWETAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFELKCASDPRWCHSGSPSIFVTATNFCPPNFA

QPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSFRRVPCRKRGGIRFTINGFRY

FNLVLVTNVAGVGNIVRLSVKGTHTSWMSMSRNWGQNWQSNSVLVGQSLSFRVTG

SDRRSSTSWNIAPANWQFGQTFMGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>BosEXPA-23 

ATGTCAATGTTGGGTTTGGTTTTATTTGTTCTTACAATTCTTACATTGTCTGAAGCA

AGAATCCCTGGAGTTTACAATGGAGGTGGTTGGGAAACTGCTCATGCCACTTTCT

ATGGCGGCTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGAGGTGCTTGTGGTTATGGTAACTT

ATACAGCCAAGGCTATGGTGTAAACACAGCGGCTCTAAGCACGGCTCTGTTCAAC

AATGGTTTTAGCTGCGGCGCTTGTTTTGAGCTCAAATGCGCGAGTGATCCAAGGT

GGTGCCATTCTGGTAGCCCTTCAATCTTCGTCACTGCGACCAATTTCTGTCCTCCC

AACTTCGCTCAGCCTAGTGATAATGGCGGCTGGTGTAACCCTCCTAGGCCTCACT

TCGATCTCGCTATGCCTATGTTCCTTAAGATCGCTGAGTATCGTGCCGGAATCGTC

CCCGTCTCTTTCCGCCGTGTGCCATGCCGGAAGAGAGGTGGTATAAGGTTCACGA

TTAACGGTTTCCGTTACTTTAACTTGGTTCTGGTCACAAACGTCGCCGGCGTCGGA

AACATAGTGCGTCTAAGCGTGAAAGGAACACATACTTCGTGGATGAGCATGAGT

CGTAACTGGGGACAAAACTGGCAATCTAACTCTGTTTTGGTTGGTCAGTCACTTTC

GTTTAGAGTCACAGGCAGTGACCGTAGAAGTTCGACGTCGTGGAACATTGCTCCG

GCGAATTGGCAGTTTGGTCAAACCTTCATGGGAAAGAACTTCAGAGTCTGA 

Nucleotide 

>BosEXPA-23 

CTTCCCTACACATATGAAACACTCCAACAGTCTCTTCTTGTTCCTCTGCTTCTTTCT

CCAAAATCTCTGTCTCTCTCTCTCATAATGTCAATGTTGGGTTTGGTTTTATTTGTT

CTTACAATTCTTACATTGTCTGAAGCAAGAATCCCTGGAGTTTACAATGGAGGTG

GTTGGGAAACTGCTCATGCCACTTTCTATGGCGGCTCTGATGCTTCTGGCACCATG

GGTTTGTCTCTCTCTCTCTTCTACTCCATCAAGTACATACATTTTCATCAATTTAAA

CCTAAAGTTCCCAACTTTTTGTAACAACATTGTGAAAATGTTAAAATCTAGAGAT



GTTGTAGCTTCTTGATATTTTTGTACCTCTTCAATACAAACCCAACTTAAAGTTTC

CATCTTTTTGTTCATTTTTGCTTAACCAAACTACCACATTGTCAGATTAACGGTTTT

TATTGTAGCTTCTTGATTATGTACCCCAAAAGGTTTCAAATTTTGCTCTGTTTTTGT

TTTCAGGAGGTGCTTGTGGTTATGGTAACTTATACAGCCAAGGCTATGGTGTAAA

CACAGCGGCTCTAAGCACGGCTCTGTTCAACAATGGTTTTAGCTGCGGCGCTTGT

TTTGAGCTCAAATGCGCGAGTGATCCAAGGTGGTGCCATTCTGGTAGCCCTTCAA

TCTTCGTCACTGCGACCAATTTCTGTCCTCCCAACTTCGCTCAGCCTAGTGATAAT

GGCGGCTGGTGTAACCCTCCTAGGCCTCACTTCGATCTCGCTATGCCTATGTTCCT

TAAGATCGCTGAGTATCGTGCCGGAATCGTCCCCGTCTCTTTCCGCCGGTAAGAA

GAACAACTTTTATTGTTCAATGCAATCGTACATTAAGAGTTTCAAACCCCCTAGGT

TAGAAACTCTGCAAGGCTTTAGATTGGTTACTTGAACTGGGGTTAACTTTTGTAG

ATTTTAAACTTTGGGGTGTGAAACTTAATATCTTATAAGTATTTGGGGTTGAAGTT

GAGAAGTCTTACTCCGGAGTTCCGAACGATTGGGGTTAATTTCGGCAGAATAATA

AGTTTTAGGGTACTAGTTGAGAAGTCTTATAGATTTATGAACGGGGTTAATGTCG

ACAGAATTAAAAGTTCGGGGTATAAAACTCAATCAACATTTAAGAAGTAATAAT

GTACAGTTGAGAAGTCTTACATTACGAAATACGAACCACTGGGATCCATTAAAGA

ATAATTAAAAGTTTGGGGCATTAACCTCAACATTATAGAAATACTAGGGTGCAGT

TGTGAAGTCTATTCTGAATAATTAGGGTTAAAGCTGTAGAATTAAAAGTTTAAGG

TGTCAAACATAACAAGTTAAAAGTATAGGGGTACGGTTGAAAACTCTTGTCTTTA

ATTCTTGACGCGAGTCGGTGTAGCATTGATGTCGGGTCTCTCGTACCAATTTCCAA

ATCTAAAAGATCTTATTTTCTGCAAAAAGACAAAAGTGTCCTTCCAATAATCTCTT

TTTTACCTATCAGTACCATTCGTAGAATAACAAAAAGTCAATAGTAACAATAACG

CGTTTCCCCAACTTTTTATGAGATGACGTAACTAACCTTGGATTGTTTGTTTTGAT

TACGACAGTGTGCCATGCCGGAAGAGAGGTGGTATAAGGTTCACGATTAACGGTT

TCCGTTACTTTAACTTGGTTCTGGTCACAAACGTCGCCGGCGTCGGAAACATAGT

GCGTCTAAGCGTGAAAGGAACACATACTTCGTGGATGAGCATGAGTCGTAACTG

GGGACAAAACTGGCAATCTAACTCTGTTTTGGTTGGTCAGTCACTTTCGTTTAGAG

TCACAGGCAGTGACCGTAGAAGTTCGACGTCGTGGAACATTGCTCCGGCGAATTG

GCAGTTTGGTCAAACCTTCATGGGAAAGAACTTCAGAGTCTGAGGGCAAAATCG

GAAAATCATCTATCTCTATTAGTATTTTTATTATTATTATTAAAATTTCTAGCCGA

AGGCATATTAGTAATTTGAGAAATTTTAATATATATATTATTTTTCATGTTTTTAT

AAGAGACCACTAAAATTCCAATTTTTCTTACCTCTGATGGTTTTTTTTTGTTTTTTG

TTTTTTTTTTCTGATGTGTTCGTTGGAGAGTGGTGTTTTTTTTTAGCGTGTGGGGTC

TTAAATGTGTAATCTCTTGGGGTGAAATTAGAAGTTTGTTGAAAGTAGAGAAGGA

GCTGTGAAGCAGATGTGAAAAGTTCTGGTTTCAGCCTATCATAGTAAAAGAAGCA

GTAATAGCTATGTTTGTAATGCTTCTTGTAGACCTCTATATTGTAATTTATATATA

AATGTGGATATGTTATGGTT 




