IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0009s0069

Gene Model: Anaoc.0009s0069.1.p
Description: AocEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

280 228

Query seq.
Superfanilies PLNO0193

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 1-256 1.83e-167
SEQUENCES

Peptide

>A0cEXPA-16

MAKPLSLFAVILIQMTCFSIYANAYTAGTWNNGHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSTGYGTRTAALSTALFNDGASCGECFRIICDYKSDPTWCVKGTSITITATNFCPPNYA
LPSNNGGWCNPPLQHFDMAQPAWEKIGIYKGGIIPVLFQRVPCKRHGGVRFTINGRD
YFELVLISNVGGAGAVQSAYIKGSNTGWMAMSRNWGANWQSNAYLNGQSLSFKVT
TTDGETLVFTDIVPSNWAFGQTFSSSVQFS*

CDS (coding sequence)
>A0CEXPA-16

ATGGCGAAACCCTTGTCTTTATTTGCAGTTATCTTGATTCAGATGACCTGTTTTTCT
ATCTATGCCAACGCCTATACTGCTGGTACTTGGAATAACGGCCATGCCACTTTCTA
TGGAGGCAGCGATGCCTCTGGAACAATGGGAGGAGCTTGCGGGTATGGTAACTT
GTATTCCACTGGCTATGGAACTAGAACTGCCGCTTTAAGCACTGCGTTGTTCAAT
GATGGAGCGTCATGTGGGGAATGTTTCAGGATCATTTGTGATTATAAATCAGACC
CCACTTGGTGTGTTAAAGGAACTTCTATCACCATTACTGCGACAAACTTTTGCCCT
CCTAATTATGCTCTCCCAAGCAACAATGGGGGATGGTGCAATCCTCCTCTCCAGC
ATTTCGATATGGCTCAACCAGCATGGGAAAAAATTGGTATTTATAAAGGTGGAAT
CATTCCTGTTCTGTTTCAGAGGGTTCCATGCAAGAGGCACGGTGGAGTAAGATTC
ACCATTAACGGGAGAGACTATTTTGAGCTCGTTTTGATCAGCAACGTGGGTGGGG
CTGGTGCCGTTCAGTCTGCATATATCAAAGGTTCCAACACCGGCTGGATGGCCAT
GTCCAGGAATTGGGGAGCCAATTGGCAGTCAAATGCGTACCTCAATGGCCAATCT
CTATCGTTCAAAGTCACCACAACCGACGGCGAAACTCTTGTATTCACAGACATTG
TGCCATCGAACTGGGCATTTGGGCAGACCTTCTCAAGCAGTGTACAATTCTCATA
G

Nucleotide
>AocEXPA-16

TTGTATTGGGGAAATGCATGTGGGTGGCAAGGCAAGAGTGAGAGAACGTGGGAA
TCATTGAATGAGTTTCAGATTTCTTCAGTTTTGCAGAAATCACATGTGAGATTGTT
GCCATTAGAGAGTCGGTCACTTATTTAAAGAAGCAGTTTCTTAAGCTTGCAACCG

CCAATAAACGTAAACTCATCTCCAATCCTCATCCTCCATCTTCCTCATTCGAAGAG
TAAAAAATGGCGAAACCCTTGTCTTTATTTGCAGTTATCTTGATTCAGATGACCTG



TTTTTCTATCTATGCCAACGCCTATACTGCTGGTACTTGGAATAACGGCCATGCCA
CTTTCTATGGAGGCAGCGATGCCTCTGGAACAATGGGTATGTATACATGTAATGT
AATGTAATTCTTCATCTTCTGTATATATACACAATAAAAATGATATTTGCTTGGTG
GCCTGGCTCACAGGAGGAGCTTGCGGGTATGGTAACTTGTATTCCACTGGCTATG
GAACTAGAACTGCCGCTTTAAGCACTGCGTTGTTCAATGATGGAGCGTCATGTGG
GGAATGTTTCAGGATCATTTGTGATTATAAATCAGACCCCACTTGGTGTGTTAAA
GGAACTTCTATCACCATTACTGCGACAAACTTTTGCCCTCCTAATTATGCTCTCCC
AAGCAACAATGGGGGATGGTGCAATCCTCCTCTCCAGCATTTCGATATGGCTCAA
CCAGCATGGGAAAAAATTGGTATTTATAAAGGTGGAATCATTCCTGTTCTGTTTC
AGAGGTACCATTTTTTTTAAACTCTCCTTTTACTGCTTAAGTCATTTGTATGTCTGC
GTTCTTTGTTAAGCATCTTTAAGCGAATAATTTTCCAACACTGACCTATTAACCCT
ACATAACACGAAACAAAAAATCTGATGACAGCTTAATTTACTTTTTAACACAAAA
TTTAGTTTAGTTCAATTTGGTACGATTATTCAAACTAATCAGAATTGATTTGAGTA
TTTAAAAAAATATTATTGCAATAGAATTTGCAGGTTTAATAATAACACAAATAGT
TACCTATTGTTCTCTATGCAGTAACTTTTTTAATTATTCATGATCGTTTTCAAATTT
TATTTTATTTTTGGTAGTAAAAATGAGATTTAATTATTATAATTGTTGATTTGTTTT
AAAGAATTTGGATATGCCATTTTCTAGGTCATTTATAATTAAGATAAAATATTGTG
TTGTGGTTTTTAGTAGTTGATTGAAGTAATTTGATGAATAAATTGCAAGGACTATT
TGGTCAATTCGATTTGTATTAGGCTAACTTGAACATAATTCAATTCGGATTAATTA
GAGTGAAAAGATTTTAATATGTTTTTAGCTCGAATCACGTCACCATCCAATAATA
CTTGCTGCCAGGATTCAAAGTCTCGGTGTTTTACGCAGGGTTCCATGCAAGAGGC
ACGGTGGAGTAAGATTCACCATTAACGGGAGAGACTATTTTGAGCTCGTTTTGAT
CAGCAACGTGGGTGGGGCTGGTGCCGTTCAGTCTGCATATATCAAAGGTTCCAAC
ACCGGCTGGATGGCCATGTCCAGGAATTGGGGAGCCAATTGGCAGTCAAATGCG
TACCTCAATGGCCAATCTCTATCGTTCAAAGTCACCACAACCGACGGCGAAACTC
TTGTATTCACAGACATTGTGCCATCGAACTGGGCATTTGGGCAGACCTTCTCAAG
CAGTGTACAATTCTCATAGGTGGCTTCTAGTTCAAGGATACTGTGGATCGAAATT
GGCAGAGGCGTGCTTGTTATTTCATTGAAGCAGCCCGCCACGATTTTCTAGGGAT
TTGAAGGAATCCCTGAACTCAAGGCAACCATAGCTCTGCAATTGCTTCGTCCTCC
GTGAAATTTGCAGTGATTTATGGATGCTCATGTTACAAATTCAGACATCATGTGTT
AAATAGTAGGCTTGGCGTACAATAATAAATAAGAAGCTCAAGCTTCCACACACGT
AATTTTTTTTGTTTTACAATTTATATGCTTGTAATATCATCTGTTTTCACATAAATT
GTTGTATCATTCAAATAAAATAAAGTGGT






