IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015069340

Gene Model: XP_015069340.1
Description: SpnEXPA-08
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome

GENE STRUCTURE

SpnEXPA-08

L 1 1 1 1 1
obp 500t 106K 1500bp 20K 250007

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

s 50 175 200 25 2% 280

Query seq.

Superfanilies PLNO00S0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 36-254 2 36e-85
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-08

MAKHQSFFIFFITEVVIFLVETYESKMVEENLAAQGWINARATFYGDNNGGGTMQGA
CGYGDLFKQGYGLETAALSTALFNKGSTCGACFQIMCVNGPNNACHSGQVITVTAT
NLCPPDSKKTSQSWCNPPQQHFDLTMPMFTKIAEYKAGVVPVVYRRVTCQKKGGLK
FDIKGNSNLIIVLVENVGGVGDVVNVKIKGSKTGWVPMKRNWGQNWQTPVQLGGQ
SLSFQVQTSDGKLVQSDNVAPANWQFGQTFEAKNNF

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-08

CAAATCAACTAGTGAGTTGAAACTAATGCAGAGAAAAATTGTTTTTAGCTAAAAT
GGCAAAACACCAAAGTTTTTTCATTTTTTTTATTACATTTGTTGTTATTTTTTTAGT
AGAAACATATGAAAGTAAAATGGTTGAAGAAAATTTGGCTGCCCAAGGATGGAT
AAATGCTCGTGCTACATTTTATGGTGACAATAACGGTGGTGGAACTATGCAGGGA
GCTTGTGGTTATGGAGACTTGTTTAAGCAAGGGTATGGCCTTGAAACTGCGGCAC
TAAGCACAGCACTGTTTAACAAAGGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAT
GTGTGTGAATGGTCCTAATAATGCATGCCATTCAGGCCAAGTCATAACTGTAACT
GCCACCAATTTATGCCCTCCAGATTCAAAAAAAACTAGTCAAAGTTGGTGCAATC
CTCCACAACAACACTTTGATCTTACAATGCCTATGTTTACAAAGATTGCAGAGTA
CAAAGCAGGGGTTGTACCAGTCGTTTATAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGG
AGGTCTTAAGTTCGACATCAAAGGGAATTCAAATTTGATTATTGTTCTTGTTTTCA
ACGTGGGAGGTGTTGGAGATGTTGTTAATGTTAAGATCAAAGGATCTAAGACGG
GATGGGTGCCAATGAAGCGGAATTGGGGACAAAATTGGCAGACTCCTGTGCAGT
TGGGAGGACAAAGCTTGTCTTTTCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAATTGGTTCA
ATCTGATAATGTTGCTCCTGCTAACTGGCAATTTGGTCAGACATTTGAAGCAAAG
AATAATTTTTAGGGATTATGTATTTTCGAAAATCAGTAATTTTTAATCACTCTAGT
TTATGATCTATTCTTTTTTTATTTTTTATTTTTAGATATTTAATAAGCAATTATAAG
TTATGATGTTTTGGTTTACTTCCTCTACAAATAATCTGATTATGTTAAATTCACAA
TTAATTACATT

Nucleotide

>SpnEXPA-08



AGCATTCAAATAAATTTGTTACAAATGTTAATATCTTTGTTACGAAAATATCAGG
AATTTGTTTATATTAGATCGGAGGGTGTACAAAAGAAAAATAACTTACGCATGGT
TTCGTTACCACTCATGTCACCATAAAATGTAGCACGGGCATTATTCCATCCCTGTT
CATCCAAATTTCTTTCTACCTCTTTACTTTCAAACGCTTCAACCAAAAAAATAACA
GTAAATGTGATAAACAAAATGAAAAAAATTTGGTGTTTAGCCATTTTAGCTTAAA
ACTATTTTTTCTCTAAACTAGTTTTTAACTCTCTTGGTAATTTGCTTTGAATAATAC
TTTTGCTATGGACATACATACTTATATGGCCAAAATATTCACTGTGTGATAAATTT
CAGTTTCAGTTCTTTGCTAAAATTAATTGCTTCATTTGACTACTGGTTTAATGTGA
AAAGTAGGATAAATGGAAATTTAGTGGTTTGTTACTCTATAGTCTTGGGTCTTTAA
TGTAATTAATTGTGAATTTAACATAATCAGATTATTTGTAGAGGAAGTAAACCAA
AACATCATAACTTATAATTGCTTATTAAATATCTAAAAATAAAAAATAAAAAAAG
AATAGATCATAAACTAGAGTGATTAAAAATTACTGATTTTCGAAAATACATAATC
CCTAAAAATTATTCTTTGCTTCAAATGTCTGACCAAATTGCCAGTTAGCAGGAGC
AACATTATCAGATTGAACCAATTTGCCATCGCTAGTTTGTACTTGAAAAGACAAG
CTTTGTCCTCCCAACTGCACAGGAGTCTGCCAATTTTGTCCCCAATTCCGCTTCAT
TGGCACCCATCCCGTCTTAGATCCTTTGATCTTAACATTAACAACATCTCCAACAC
CTCCCACGTTGAAAACAAGAACAATAATCAAATTTGAATTCCCTTTGATGTCGAA
CTTAAGACCTCCTTTTTTCTGGCAAGTAACTCTTCTATAAACGACTGGTACAACCC
CTGCTTTGTACTCTGCAATCTTTGTAAACATAGGCATTGTAAGATCAAAGTGTTGT
TGTGGAGGATTGCACCAACTTTGACTAGTTTTTTTTGAATCTGGAGGGCATAAATT
GGTGGCAGTTACAGTTATGACTTGGCCTGAATGGCATGCATTATTAGGACCATTC
ACACACATTATTTGAAAGCAAGCTCCACAGGTAGATCCTTTGTTAAACAGTGCTG
TGCTTAGTGCCGCAGTTTCAAGGCCATACCCTTGCTTAAACAAGTCTCCATAACC
ACAAGCTCCCTCTGCAATATAGTAATAAAAAAAAAAAAATTGTTACAAATGTTAA
TGTTTATGTTATGAAAAATCATCATCAACAGTAATCTATCTAAAGAAATTTCACA
AGTGAGGTTTGGAAAGAATAGAGTATACGCAGACCATACTTTTATCTCATGGACA
ATGGCGTAGCCACATGGTGTCTAATTGGTCACTGTTCGTCGGAAAATTACATCGT
GTATATATATGTCAAACTCTTCATTTAAAGGATATATATTTAAATTTGGACGACCT
TGACAAAAGTAATGCTACCTTTGCGCAGTGGTTTTTAGTGTCCATTTAAATAATGG
AGTTATGGGTTTGAACACTAGATATCACAATATTTTTTTTATTTCCGTTTATTTTGA
TAGTCACACTTTATTATTCTTGGACACACTTACTCTAACACTGTTTATAAAGATAG
AAAGATTGTGTTTAAATGGCCCTAGGCTCACGCGTTATGAAAATATATATATTAG
GCTTTAAATCTATTTTCATCTTGAATCATTATAAAGAAGTACGAGAAATTTATTTA
TATGAAAGTTAAGGGTGTTCAAAAGAAAAAGAAAAAGAACAACTAAATGAAAAT
AAAATAATTTTCATTTTGTTAGTACGCGAAATGTGATGGGAAATTAATTCAATTAT
GGCCTATATGTTTGCTACATGAGATATTGTGTTGTAACATATCTTAATATAATGTT
GTGGCAAATAACTTTAATCGAATATCAATCTTAAATAGTTTTTCAAAAAATAAAA
TTTATAGCTTTGTCAATATTTTAACATCACGTTAACTGTCTCAACAATATAAGTAA
AAAATTAAGATACAAATATATCTTACGCATAGTAAAAAATTAAGATACAAATATA
TCTTACGCATAGTAAAAAATTAAGATACAAGTATATCTTACGCATAGTTCCACCA
CCGTTATTGTCACCATAAAATGTAGCACGAGCATTTATCCATCCTTGGGCAGCCA
AATTTTCTTCAACCATTTTACTTTCATATGTTTCTACTAAAAAAATAACAACAAAT
GTAATAAAAAAAATGAAAAAACTTTGGTGTTTTGCCATTTTAGCTAAAAACAATT
TTTCTCTGCATTAGTTTCAACTCACTAGTTGATTTGTTTAGGATAATAGCTTTGTTG
TGGACATACAATTTATAGTCATATGGTAAATTGGATTCAAAGGAGTTAATATTTT
GAAATTGAATTAAATTAATTGTGATTCTTCCCAATTAATTAGTATTTGCATTTAAG
TGCTAATATAGGAGTTGTGAGGAAACAAATCTGCATCAGTTTAATTTTGCTAAAA
GAATTGGAGGGTTAATTGCTTCATTAAGTAGTAGTTTACTGAGAAAAGTAGGATA
AGAAGAAATTTAGTGATTTGTTACCGTAAAGTCTTGGGTATTTAGTGTAATTAAT
AGAGATGTTTATTACTAACTAAATAAAATAAAATAAAGAGAGAGAGAGCGCACC




ATAATGTATAATTGCATAGTGAATATAGTTTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAAACTT
AAAATTCATTTGACTTTCCATATAATAAAATGGAAGGCAAAAAGAGTTGTCTTAA
TATTATCAAAAGTTAAAAGTTAAAATAGGTGTTTTCCTA



