IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0002s1456

Gene Model: Anaoc.0002s1456.1.p
Description: AocEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Query seq.
Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND3023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 16-252 3.03e-91
SEQUENCES

Peptide

>AocEXLB-01

MALKSFFFFLSTLLLIQTLAVASTCSDCFTPSRAAYYPNSDEHGTDVGACGYGSFGAT
INGGDVSAASDLYRNGVGCGACFQVRCKNSYYCSDKGVTVVITDSGSSDRTDFILSR
RAFGRMAQNYDAAASILALGIVDIEYRRVSCSYPGKNLTVKIDEHSNYPHYLAFSLW
YQQGKKDITAVHLCETENFACKLLDRSYGAVWTTTSPPKGPLTLRMLFSGEDGDES
WVVPVNNIPQDWKAGETYDTGVQINE*

CDS (coding sequence)
>AocEXLB-01

ATGGCTCTTAAGTCCTTTTTCTTCTTTCTCTCAACTTTACTTCTTATCCAAACTCTG
GCTGTGGCTTCAACATGCAGCGATTGTTTTACCCCATCACGAGCAGCTTACTACCC
GAATTCCGATGAACATGGAACAGATGTTGGTGCTTGTGGGTATGGCTCATTTGGA
GCGACAATTAATGGTGGAGATGTATCAGCTGCATCTGATCTCTATCGCAATGGTG
TTGGCTGTGGTGCTTGCTTCCAAGTGAGGTGCAAGAACAGTTACTATTGCTCAGA
CAAAGGAGTAACCGTAGTTATTACTGATTCAGGCTCGAGTGACCGTACGGACTTC
ATTCTAAGCAGGAGAGCCTTTGGTCGGATGGCTCAAAATTATGATGCAGCAGCTT
CTATATTAGCACTTGGTATTGTTGATATAGAATACAGACGTGTTTCTTGCAGCTAC
CCAGGGAAAAATTTAACTGTTAAGATCGATGAACACAGCAACTACCCTCATTACC
TGGCTTTCTCGTTATGGTATCAACAAGGCAAAAAGGATATCACTGCTGTGCACCT
ATGTGAGACTGAAAACTTTGCTTGCAAGTTGTTGGATCGGAGTTATGGAGCAGTT
TGGACAACAACGTCACCGCCAAAAGGCCCTTTGACTCTAAGGATGTTGTTTAGCG
GTGAGGACGGAGACGAATCATGGGTAGTCCCTGTGAACAACATACCCCAAGACT
GGAAAGCTGGAGAAACATATGACACTGGCGTCCAGATCAACGAGTAA

Nucleotide
>AocEXLB-01

TGTTATCTTCGTTTCTTTTAATTGCATTATTTTCCTTTTTAAATTGTTCTATAATGGC
TCTTAAGTCCTTTTTCTTCTTTCTCTCAACTTTACTTCTTATCCAAACTCTGGCTGT
GGCTTCAACATGCAGCGATTGTTTTACCCCATCACGAGCAGCTTACTACCCGAAT
TCCGATGAACATGGAACAGATGGTAAAGTAAAATAGTAAACAAAATGAGAAATG
AGATGACTGTTATTTTTGTTGCTATAAATGCATAAATCCTCATTGATATTCTTTAC
GAGATTGCAGTTGGTGCTTGTGGGTATGGCTCATTTGGAGCGACAATTAATGGTG




GAGATGTATCAGCTGCATCTGATCTCTATCGCAATGGTGTTGGCTGTGGTGCTTGC
TTCCAAGTATATATATTGGAATTTGTAAGCTTTTCAATATCATGGTTAACATGAAA
TGGATTTTGACTATATTGTATCTTTTACTTTGTTATTGTTAGGTGAGGTGCAAGAA
CAGTTACTATTGCTCAGACAAAGGAGTAACCGTAGTTATTACTGATTCAGGCTCG
AGTGACCGTACGGACTTCATTCTAAGCAGGAGAGCCTTTGGTCGGATGGCTCAAA
ATTATGATGCAGCAGCTTCTATATTAGCACTTGGTATTGTTGATATAGAATACAG
ACGGTGAGGTTCCGCTTATATTTTCTTACATTCAGTTGCTTAATATTGAATACTGA
ATACCTAGCTAACTCATAAAGTTGGGGTTTGGCCTGGTTGAACAGTGTTTCTTGCA
GCTACCCAGGGAAAAATTTAACTGTTAAGATCGATGAACACAGCAACTACCCTCA
TTACCTGGCTTTCTCGTTATGGTATCAACAAGGCAAAAAGGATATCACTGCTGTG
CACCTATGTGAGGTACAATCAACGATTAAGTAATTCATTTATTTTATTTTTCTGTC
TGCAGCCATGCATACACAAAGAAAGCTTCGATAAATATACCAACATTATGCAAAT
GAATATGCAGACTGAAAACTTTGCTTGCAAGTTGTTGGATCGGAGTTATGGAGCA
GTTTGGACAACAACGTCACCGCCAAAAGGCCCTTTGACTCTAAGGATGTTGTTTA
GCGGTGAGGACGGAGACGAATCATGGGTAGTCCCTGTGAACAACATACCCCAAG
ACTGGAAAGCTGGAGAAACATATGACACTGGCGTCCAGATCAACGAGTAAGAGC
CAGCCAACGTTTAGACAATTTTTTCCTTCAAGAAGAAGCCATTACCATATACAAA
TCAAATTAGATGTCTGATATTTTACTTAATGTATGATGTCGTGACTGTAATCATTG
TATTGTTGAGCATTAAATAAATGACGGCAGCCAGCCAGTTCCACTAAATTAATCT
AATATATTTTGACCATGGAATTTTGTTTTGTATTAACGAAGTAAACCAATGGACA
GGCCAAGTTTCTGCTCTTGAATAAGAATAGATTGAAAACACT






