IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011076958

Gene Model: XP_011076958.1
Description: SinEXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135

GENE STRUCTURE
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Query seq,
Specific hits
Superfanilies FLNO3#Z3

DPBB_RIpA_EXP_N-1like superfamily

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N c022275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 33-151 1.56-60
[+] PLN03023 super family cI3362 Expansin-like B1; Provisional 12-254 6.56e-33
Peptide

>SinEXPB-05

MILAILLILDDCYFCLNIKLASNVSPNNTFNSAVATWYGDRVGSGSGGACGLENDVA
NPPYYGMISAGNNNLFKYGKGCGSCFQVKCTQNAECSGYPITVTITDECPGACNNDP
VHFDLSGKAFGYLAKPGQGDALRCKGRINIEYQRVQCYYNNTSIVFKIDRGSNPYYL
AFALEGVNGDGEIGSMELLPSSSGRPLYMQQVFGATWKADIPIGITGPYSVRITSLQSA
RTITAYNSIPADWHPGKYYISNVNF

CDS (coding sequence)
>SinEXPB-05

ATGATTTTAGCTATTCTGTTGATCTTAGACGACTGTTATTTTTGCTTGAATATTAA
ATTGGCGTCCAATGTTTCTCCTAATAATACTTTCAATTCGGCTGTGGCGACATGGT
ACGGGGACCGTGTTGGATCTGGAAGTGGAGGAGCATGCGGTTTGGAAAATGATG
TGGCAAATCCTCCCTACTATGGCATGATTTCTGCAGGAAACAACAATTTATTTAA
ATACGGAAAGGGTTGTGGGAGTTGTTTTCAGGTGAAATGCACACAAAATGCAGA
ATGTTCAGGATATCCAATTACAGTAACAATCACAGATGAGTGTCCTGGTGCCTGT
AATAACGATCCCGTCCACTTTGACTTAAGTGGAAAAGCATTTGGATATTTAGCAA
AGCCTGGGCAAGGTGACGCTTTGCGGTGTAAGGGAAGGATCAACATTGAATATC
AAAGGGTGCAATGCTACTACAACAACACAAGTATAGTATTTAAGATCGATAGAG
GCTCCAACCCGTACTATCTAGCTTTTGCACTTGAAGGTGTCAATGGGGATGGAGA
GATTGGATCCATGGAGTTATTACCTTCAAGTTCAGGGCGACCGCTATATATGCAG
CAAGTTTTTGGTGCAACTTGGAAAGCCGATATACCTATTGGAATAACCGGTCCTT
ATTCTGTGAGGATAACGAGTCTTCAATCCGCAAGAACAATTACAGCATACAATTC
AATTCCGGCTGATTGGCATCCAGGGAAATACTATATTTCGAACGTTAACTTCTAA

Nucleotide
>SinEXPB-05

TTGCCTGTCTAGAAAATATAGTATCTTGGTAAGTAGCAACATATATATTTATATAT
TCTAATAATTATCAAAATGACGAGGATGTACATGCCATTTGATTTTAGTAATTTCA
AGTCCAAACTGTTTAAATATATCACTCATTTTTCTTACTTTCCAACAACATAAACT
AATCAAAGATATAGTAGGCTGTTTTAGTTATCTCTAAGAATGCTATAGAATATAG



TCTGAATCCTATATATCCATTTTAATTTATCAAATGCAAGATGAGTTCAGTATGAA
ATTCTTGAGAAAAAATTGTACAGTTTTAACTTTTTAAATCAGCACAATCTATGGAT
TGGTGTTGTTGGCATAAGGTAAGTATTGTAGCTTCAACAGTATAAAAAGGGTCTT
AAGATACCACATAAATCCTCAAACTCTTCAACTTGTGTTGTTTGGGTGTACTGTAT
TTCACCTTGAACACCATGTTTACTTATCAAAGCCGTCGTCTATGCTCTATTTTAAT
GATTTTAGCTATTCTGTTGATCTTAGACGACTGTTATTTTTGCTTGAATATTAAATT
GGCGTCCAATGTTTCTCCTAATAATACTTTCAATTCGGCTGTGGCGACATGGTACG
GGGACCGTGTTGGATCTGGAAGTGGTAAATTTTGCTAATTTTTCAGCACAACCCA
TGCAAAAATGCATATGACTAATATACGTATGATATGAAATAAAAATTAATAGAAT
AGAGATGAAGCGTAATTAATATGATTGTAGAGAATATATATATATATATATATAT
ATCTTATTGCTGCTCATTTGAGAATATTTATGTACATCAGGAGGAGCATGCGGTTT
GGAAAATGATGTGGCAAATCCTCCCTACTATGGCATGATTTCTGCAGGAAACAAC
AATTTATTTAAATACGGAAAGGGTTGTGGGAGTTGTTTTCAGGTACAAAACATTA
TTCTCAACTACCATTTATATTTGTTGGATAATTTTAAACTAGGAACATATATATAT
ATATATATAAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATGA
CCAGGGATCTCGCTTCCAACGCAAGATTCACCACACTATATATATATTGGGTGGA
TAGCAATTTATCCTCCTGTGATATTGAAAATAAACATATTACTCCCCTATGAAAA
AAATATCGTAATTTATCCCCTATACTTTTTAAAATGAAACAATTTACCTCCTTGTA
CAGGGAGGTAAATTGCTTCATTTTAAAAATCATAGAAGGGTAAAATTGTTGTATT
TTAAAACATACAGGAAGGTAAATCGCTATTTATTTTTTCACAAGAGGGTAATTTG
TTTACTTGCGATATCACAAGAATGTTTCTTGTATTTTTCACTATATATATATATAG
ACTTGATATAGCGTAAGAGATAGATGTATCTTTTTATTGGTCCTACATTTTATCGA
AGAATTTAATGAAATTTTACTTTTGCAATCAAAAGGTCTTATTTACATTTGCTATA
TCCTCCCAAAATGATAAGTATAATGTTGTTCAGTGTGTTGACGTGGTAATTCTTAC
TATTTGGTATTTATACAAATACACATAAGCTTTTATCCTTAACATGAACGACCTAT
AAGACCTAATATTTGTTTGTTTGATTGTAAGGTGAAATGCACACAAAATGCAGAA
TGTTCAGGATATCCAATTACAGTAACAATCACAGATGAGTGTCCTGGTGCCTGTA
ATAACGATCCCGTCCACTTTGACTTAAGTGGAAAAGCATTTGGATATTTAGCAAA
GCCTGGGCAAGGTGACGCTTTGCGGTGTAAGGGAAGGATCAACATTGAATATCA
AAGGTAATGATGAAAATGTAGATGAACAATTTAAAAATAAAACCCTTTCTTTAAA
AATATAACAATGACTAATAACAACAGCTTTAGTGTAATTAATGAGTATTCGGTAT
GGTTTTTCGTATTTAATCATGGTAATTAGCCATAGTGAAACTCGTATATTTCTTCT
AGTGCGCCAATGCTATATACTATATCTAGTTCTAGAAGGGCACAACTTTATATTTC
TACTAAAATGAGATATGTAATAACAAAAAGAAGTGACTATCTTAACGACTAATAT
CATTTCTGCAATTTACAGGGTGCAATGCTACTACAACAACACAAGTATAGTATTT
AAGATCGATAGAGGCTCCAACCCGTACTATCTAGCTTTTGCACTTGAAGGTGTCA
ATGGGGATGGAGAGATTGGATCCATGGAGTTATTACCTTCAAGTTCAGGGCGACC
GCTATATATGCAGCAAGTTTTTGGTGCAACTTGGAAAGCCGATATACCTATTGGA
ATAACCGGTCCTTATTCTGTGAGGATAACGAGTCTTCAATCCGCAAGAACAATTA
CAGCATACAATTCAATTCCGGCTGATTGGCATCCAGGGAAATACTATATTTCGAA
CGTTAACTTCTAATGTTAATGGTTATTAGGCGATTGTTCGAGTCTTAACATAGACT
TTTCTTGGAAGAAAATAATACCATTTCGATACATTGTTCAATAATATGAGCGAAG
ACTAACGGTTCGTAATAAAATTTTACTCTACATGAGTAATTCTACTGCCTATTTTT
TGTTTTCAAGTTCCTTTTTATTCATTCGTTTTAAGCTACTAGTAGTAACCATGTGCA
TTGCACGTGATGCTTATTATCGCGATAATACGGTTATACTATTTAAAAGTTTAATT
AACAAAAAATGCAAAGTATTTCGTAAATCAACAAATATTACTTTAAACTTAATAA
GTACTTTATAAATGAAAAGATGCCATTACTAAGTTTAATGAATTTAAAGTTTTAA




AATTATTGTAAAAGCTTTCTATTCAATGCAAAATATAAAAGCTATAGAACTAAAT
AAGTAATTGTTATGTAACCTTATGGTTCTGTTGTTCATTTGCTTGTTTAATTTTGCT
GGCAGGAGAAA



