
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris 

Locus: XP_009797268 

Gene Model: XP_009797268.1 

Description: NsEXLA-01 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

- 
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXLA-01 

MALPIVSCLFFLLMISSATACDRCVHQSKVAYFSKASALQSGACGYGSSAVGFNGGR

LAAAVPSLYKEGARCGACFQIRCKNSKLCSKEGTSVTVTDQNTNNQTDFVVSSRAFS

AMANQGKAQDLLKLGIVDVEYKRVPCDFKNKNLAIRVEQSSKRPNYLSITFLYQGGQ

TEIVGIDVAQVGSSNWSFMSRNEGAVWDTSRVPKGALQFRLVVTAGFDGKWYWAK

AVLPANWRNGVIYDTRLQITDIAQEGCSPCDDGTWKRP 

CDS (coding sequence) 

>NsEXLA-01 

CCCCATTTAGTCAATCAGTTAGTCAGTATATCCTCTCTCTACATTTTCTTGACCAA

AGAAATATGGCTCTCCCCATAGTTTCCTGCTTATTCTTTCTTCTTATGATCTCCTCT

GCAACAGCTTGCGATCGCTGTGTCCACCAATCAAAGGTTGCTTACTTTTCCAAGG

CTTCTGCCCTTCAGTCTGGTGCTTGTGGTTATGGCTCCTCAGCTGTAGGCTTTAAT

GGGGGTCGCCTTGCAGCAGCAGTTCCTAGTCTCTACAAAGAGGGAGCTCGTTGTG

GTGCTTGTTTTCAGATAAGATGCAAGAATTCAAAACTTTGTTCAAAAGAAGGCAC

AAGTGTGACTGTAACTGATCAGAATACCAACAACCAAACAGATTTTGTAGTCAGT

AGCAGAGCTTTCAGCGCCATGGCTAATCAAGGCAAAGCTCAAGACCTTCTCAAAC

TCGGTATCGTCGATGTTGAGTACAAAAGAGTGCCTTGTGATTTCAAAAACAAGAA

TTTGGCTATTCGGGTGGAACAATCAAGCAAAAGGCCAAATTATCTATCAATCACC

TTCTTGTATCAAGGGGGTCAAACTGAAATCGTTGGTATTGATGTAGCTCAGGTTG

GATCATCTAACTGGAGTTTCATGAGCCGAAATGAGGGAGCAGTTTGGGACACAA

GCAGAGTACCGAAGGGAGCATTGCAATTTAGGTTGGTGGTGACAGCCGGGTTTG

ACGGCAAGTGGTATTGGGCTAAGGCAGTACTACCGGCTAATTGGAGGAATGGGG

TGATCTATGACACACGACTTCAGATCACTGACATTGCTCAAGAGGGTTGTTCTCCT

TGTGATGATGGAACCTGGAAACGCCCTTAGTTTTTTTTTTTTTTTCGCTTGTCACA

ATCTGTGTGAATAGACATTAGTTCTCGCGTCCATAGGTGCAAAGAAGATATATAT

CTAGATTGATATAATAGGAGTTTCATTTTTATTTTATTTTTGGGTTTTAATAAGTTG

CTCATAATATGTATTATAGCTTTCCAAGACATTCACTAATGTTCAGATA 

Nucleotide 

>NsEXLA-01 



CTTAGTTGATATTGGCACGGATACTATGTATATGGTAGTACGTGGATTTCGCCGTG

CGGAGTGATTTGAAAAATGTGGGCACAAGGTGCCATGTGTGTAAGGTTTGGAAGT

TGTGATTTATGATCTGAGATTACGAGAAGTGGTACTTGAGGTAACTCTTGTTGAA

ATTTGTGCATTAGGAATAATTTGATTGATTGAGTGTCATCGGTTTTCCTTACTTGA

ACATATTCATATTTCATCTGTACCCCGACCATGTTGTTGCCTAATTACTTGGCTGT

CACTCGTTGACATTCGTGCTCCCATTAATTTCACCGTTGGTTGTAATTTGAAATCC

TTCTGCTATTGGCCTTATATTGATGTTCTTTCCTTACTAGTTTTATGTTATATCCTG

CACATGTTTACATGTCTTGTAGGTATTGTGCATGGTGAAGTCTTTGCAAATATGAA

GATCTCTACATAAGCATAGGGACAACTGGGACAAGGAGAGAAGTGTTTTAAGAT

ATCTGAACATTAGTGAATGTCTTGGAAAGCTATAATACATATTATGAGCAACTTA

TTAAAACCCAAAAATAAAATAAAAATGAAACTCCTATTATATCAATCTAGATATA

TATCTTCTTTGCACCTATGGACGCGAGAACTAATGTCTATTCACACAGATTGTGAC

AAGCGAAAAAAAAAAAAAAACTAAGGGCGTTTCCAGGTTCCATCATCACAAGGA

GAACAACCCTCTTGAGCAATGTCAGTGATCTGAAGTCGTGTGTCATAGATCACCC

CATTCCTCCAATTAGCCGGTAGTACTGCCTTAGCCCAATACCACTTGCCGTCAAAC

CCGGCTGTCACCACCAACCTAAATTGCAATGCTCCCTTCGGTACTCTGCTTGTGTC

CCAAACTGCTCCCTCATTTCGGCTCATGAAACTCCAGTTAGATGATCCAACCTAA

ACGCACCACCAACATTAGTTAATTGGTACAAAAACCAATAGTTCTACTGAACTCG

AAAAGAATTTGTGTATAGTACTAGAATAGTAGTTTACCTGAGCTACATCAATACC

AACGATTTCAGTTTGACCCCCTTGATACAAGAAGGTGATTGATAGATAATTTGGC

CTTTTGCTTGATTGTTCCACCCGAATAGCCAAATTCTTGTTTTTGAAATCACAAGG

CACTCTGTCCCCACCAAAAATATTATTCCCGCAATATTAGCTTTAGCGTATAAGCA

TCCATCTGGAAATCTTATCCTATCAATTATTCTCTAATGCAATCGTGAATATGTGT

ACATATCATGACTTCAATATAATGCACGTGCATAATGCTCTGGAGAGTGATGTTC

ACTTGTCTATCTAATCTAGTGGGGGCATGCTAACATAGTTTTGCTTTCTTAAAAGG

TCCGTACTATTTTTAAAAAAAATAAAGATCTTTTGGCAGTTGTAACAAAACCACC

TAAGCTAGCATCACTATCGATGTGTTAAGGACTTGGAACGCATTATTTGTGGTCC

CTCCATTTGTCTTTTCTTAAGGAGCTCTTGAACAGTTTGGCCTAAACTCAAACAAT

TACGCAAGTGTAAGTGCACAATTTTGCACTCATGAGAAATTTGTACTCTCTCTAGC

TTAACGCCACACGTTTCACTTCTCGAGACCATATAAAATTTGATTAAGGTTGGCC

ATAAATTCCAAATTTATTTTGAAAAATTTGATTTGGGTGAAATTTGGTTTGAAAAT

AAAAATGTGCCTTTATTTTGGAAAAACTATGTATATAATTCCCAAATTTTGGAATT

TTGGCCCAAAATCAGCAATTGGGGTGATTTTGGGATTTGGATTTGGGACTTTGTC

AAAATGTGGGCAAAATTTATGGCTAAACATGAGTTTTGAAAATAAATCCCAAATT

TATTCTGGCAAAACTCATGGCCAAACGAGTCCTAACATTTTGAAATGTATTTTTTA

TTGTATTGACATGACAAATTATAATACTTTCATATTTTTTTTAATATTTATATATAT

ATATTAAAATATTAAATTGATCTAATTCAAATTAACCTCAAGATTGGTCGAATTA

ATTCTCAAAAAGCAAAAAATGTTGCATAAATTGAGATTGAAAGAGTACATAGTA

GTAGACTAGTAGTGCACAGAGTAAGTGAAGGTAACCTACGGACCTTTTGTACTCA

ACATCGACGATACCGAGTTTGAGAAGGTCTTGAGCTTTGCCTTGATTAGCCATGG

CGCTGAAAGCTCTGCTACTGACTACAAAATCTGTTTGGTTGTTGGTATTCTGATCA

GTTACAGTCACACTTGTGCCTTCTTTTGAACAAAGTTTTGAATTCTTGCATCTTAT

CTGCAATTCAATTAGGTTCCATAAAATCATCTGGAAAAATATTGAATATATTTAC

AGTAACTAAAATTTCCACTTTTTTTTTCTTTTGGTGAAGTAAATCGAATTGCATAT

GCGCTATGGGACGAAAATGGTAAGTAAATTAAAACCTGAAAACAAGCACCACAA

CGAGCTCCCTCTTTGTAGAGACTAGGAACTGCTGCTGCAAGGCGACCCCCATTAA

AGCCTACAGCTGAGGAGCCATAACCACAAGCACCAGCTGTAAAAATGAAATCAT



ACACAAATTAAAGAGTGATTAACAAGTGGAAAGAGTAATAGTATTATGTCTGAG

AAGATGCTCAATAAGTTTAAAAACAAGGTTTCTTTTTAGTTTCAACAGAAAACAG

AGGAATATATAGTTACATCAAGATTATAAAAATAAAGAAACGAGCTAGAGGGAA

ATGAGTAGGGTTAGAAAATATAAAAAAGCTTACACTGAAGGGCAGAAGCCTTGG

AAAAGTAAGCAACCTTTGATTGGTGGACACAGCGATCGCAAGCTGTTGCAGAGG

AGATCATAAGAAGAAAGAATAAGCAGGAAACTATGGGGAGAGCCATATTTCTTT

GGTCAAGAAAATGTAGAGAGAGGATATACTGACTAACTGATTGACTAAATGGGG

AGTGGCGAGGTCTATATATATATAAATACTCTGATAGAACTGATTGAAATAGTAA

TAGTAGCCTCTTAACGCGATGTCGCGTTTGTTTTGTAAATTTGTTGCCATGTATAG

AGCAAAAAGGAGGAACAGTAAATAAATCCAAACAGGAGATAAGGAAAAAAGTG

TAAGATAGTTTGTTATTGGCAAGTTAGAAGTGAGATTCTTCCCACATCGGAAGAA

AGAAGTTCCGTGCCTGTTATGTGAAACACCTTCGAGACCGACCTTACTCGTACCG

TGTCTGTTAGCCTCGGAACTGATCATTATGAAATAGCACTCAACAGACACGAGAT

TGACTCAACAGGCATGAGATCCTAAAGTTAATTATTTTTAACAGAAAAATCAAAT

TTATTTGAATTTTAAATTCAAAG 


