IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009797268

Gene Model: XP_009797268.1
Description: NsEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq,
Specific hits | Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXLA_N cd22276 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the expansin-like A subfamily; Expansin-like 16-142 9.26e-68
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P1, Pl and PIil from Lolium perenne. 148-222 1.36e-17

MALPIVSCLFFLLMISSATACDRCVHQSKVAYFSKASALQSGACGYGSSAVGFNGGR
LAAAVPSLYKEGARCGACFQIRCKNSKLCSKEGTSVTVTDQNTNNQTDFVVSSRAFS
AMANQGKAQDLLKLGIVDVEYKRVPCDFKNKNLAIRVEQSSKRPNYLSITFLYQGGQ
TEIVGIDVAQVGSSNWSFMSRNEGAVWDTSRVPKGALQFRLVVTAGFDGKWYWAK
AVLPANWRNGVIYDTRLQITDIAQEGCSPCDDGTWKRP

CDS (coding sequence)
>NSEXLA-01

CCCCATTTAGTCAATCAGTTAGTCAGTATATCCTCTCTCTACATTTTCTTGACCAA
AGAAATATGGCTCTCCCCATAGTTTCCTGCTTATTCTTTCTTCTTATGATCTCCTCT
GCAACAGCTTGCGATCGCTGTGTCCACCAATCAAAGGTTGCTTACTTTTCCAAGG
CTTCTGCCCTTCAGTCTGGTGCTTGTGGTTATGGCTCCTCAGCTGTAGGCTTTAAT
GGGGGTCGCCTTGCAGCAGCAGTTCCTAGTCTCTACAAAGAGGGAGCTCGTTGTG
GTGCTTGTTTTCAGATAAGATGCAAGAATTCAAAACTTTGTTCAAAAGAAGGCAC
AAGTGTGACTGTAACTGATCAGAATACCAACAACCAAACAGATTTTGTAGTCAGT
AGCAGAGCTTTCAGCGCCATGGCTAATCAAGGCAAAGCTCAAGACCTTCTCAAAC
TCGGTATCGTCGATGTTGAGTACAAAAGAGTGCCTTGTGATTTCAAAAACAAGAA
TTTGGCTATTCGGGTGGAACAATCAAGCAAAAGGCCAAATTATCTATCAATCACC
TTCTTGTATCAAGGGGGTCAAACTGAAATCGTTGGTATTGATGTAGCTCAGGTTG
GATCATCTAACTGGAGTTTCATGAGCCGAAATGAGGGAGCAGTTTGGGACACAA
GCAGAGTACCGAAGGGAGCATTGCAATTTAGGTTGGTGGTGACAGCCGGGTTTG
ACGGCAAGTGGTATTGGGCTAAGGCAGTACTACCGGCTAATTGGAGGAATGGGG
TGATCTATGACACACGACTTCAGATCACTGACATTGCTCAAGAGGGTTGTTCTCCT

TGTGATGATGGAACCTGGAAACGCCCTTAGTTTTTTTTTTTTTTTCGCTTGTCACA
ATCTGTGTGAATAGACATTAGTTCTCGCGTCCATAGGTGCAAAGAAGATATATAT
CTAGATTGATATAATAGGAGTTTCATTTTTATTTTATTTTTGGGTTTTAATAAGTTG

CTCATAATATGTATTATAGCTTTCCAAGACATTCACTAATGTTCAGATA
Nucleotide

>NsEXLA-01



CTTAGTTGATATTGGCACGGATACTATGTATATGGTAGTACGTGGATTTCGCCGTG
CGGAGTGATTTGAAAAATGTGGGCACAAGGTGCCATGTGTGTAAGGTTTGGAAGT
TGTGATTTATGATCTGAGATTACGAGAAGTGGTACTTGAGGTAACTCTTGTTGAA
ATTTGTGCATTAGGAATAATTTGATTGATTGAGTGTCATCGGTTTTCCTTACTTGA
ACATATTCATATTTCATCTGTACCCCGACCATGTTGTTGCCTAATTACTTGGCTGT
CACTCGTTGACATTCGTGCTCCCATTAATTTCACCGTTGGTTGTAATTTGAAATCC
TTCTGCTATTGGCCTTATATTGATGTTCTTTCCTTACTAGTTTTATGTTATATCCTG
CACATGTTTACATGTCTTGTAGGTATTGTGCATGGTGAAGTCTTTGCAAATATGAA
GATCTCTACATAAGCATAGGGACAACTGGGACAAGGAGAGAAGTGTTTTAAGAT
ATCTGAACATTAGTGAATGTCTTGGAAAGCTATAATACATATTATGAGCAACTTA
TTAAAACCCAAAAATAAAATAAAAATGAAACTCCTATTATATCAATCTAGATATA
TATCTTCTTTGCACCTATGGACGCGAGAACTAATGTCTATTCACACAGATTGTGAC
AAGCGAAAAAAAAAAAAAAACTAAGGGCGTTTCCAGGTTCCATCATCACAAGGA
GAACAACCCTCTTGAGCAATGTCAGTGATCTGAAGTCGTGTGTCATAGATCACCC
CATTCCTCCAATTAGCCGGTAGTACTGCCTTAGCCCAATACCACTTGCCGTCAAAC
CCGGCTGTCACCACCAACCTAAATTGCAATGCTCCCTTCGGTACTCTGCTTGTGTC
CCAAACTGCTCCCTCATTTCGGCTCATGAAACTCCAGTTAGATGATCCAACCTAA
ACGCACCACCAACATTAGTTAATTGGTACAAAAACCAATAGTTCTACTGAACTCG
AAAAGAATTTGTGTATAGTACTAGAATAGTAGTTTACCTGAGCTACATCAATACC
AACGATTTCAGTTTGACCCCCTTGATACAAGAAGGTGATTGATAGATAATTTGGC
CTTTTGCTTGATTGTTCCACCCGAATAGCCAAATTCTTGTTTTTGAAATCACAAGG
CACTCTGTCCCCACCAAAAATATTATTCCCGCAATATTAGCTTTAGCGTATAAGCA
TCCATCTGGAAATCTTATCCTATCAATTATTCTCTAATGCAATCGTGAATATGTGT
ACATATCATGACTTCAATATAATGCACGTGCATAATGCTCTGGAGAGTGATGTTC
ACTTGTCTATCTAATCTAGTGGGGGCATGCTAACATAGTTTTGCTTTCTTAAAAGG
TCCGTACTATTTTTAAAAAAAATAAAGATCTTTTGGCAGTTGTAACAAAACCACC
TAAGCTAGCATCACTATCGATGTGTTAAGGACTTGGAACGCATTATTTGTGGTCC
CTCCATTTGTCTTTTCTTAAGGAGCTCTTGAACAGTTTGGCCTAAACTCAAACAAT
TACGCAAGTGTAAGTGCACAATTTTGCACTCATGAGAAATTTGTACTCTCTCTAGC
TTAACGCCACACGTTTCACTTCTCGAGACCATATAAAATTTGATTAAGGTTGGCC
ATAAATTCCAAATTTATTTTGAAAAATTTGATTTGGGTGAAATTTGGTTTGAAAAT
AAAAATGTGCCTTTATTTTGGAAAAACTATGTATATAATTCCCAAATTTTGGAATT
TTGGCCCAAAATCAGCAATTGGGGTGATTTTGGGATTTGGATTTGGGACTTTGTC
AAAATGTGGGCAAAATTTATGGCTAAACATGAGTTTTGAAAATAAATCCCAAATT
TATTCTGGCAAAACTCATGGCCAAACGAGTCCTAACATTTTGAAATGTATTTTTTA
TTGTATTGACATGACAAATTATAATACTTTCATATTTTTTTTAATATTTATATATAT
ATATTAAAATATTAAATTGATCTAATTCAAATTAACCTCAAGATTGGTCGAATTA
ATTCTCAAAAAGCAAAAAATGTTGCATAAATTGAGATTGAAAGAGTACATAGTA
GTAGACTAGTAGTGCACAGAGTAAGTGAAGGTAACCTACGGACCTTTTGTACTCA
ACATCGACGATACCGAGTTTGAGAAGGTCTTGAGCTTTGCCTTGATTAGCCATGG
CGCTGAAAGCTCTGCTACTGACTACAAAATCTGTTTGGTTGTTGGTATTCTGATCA
GTTACAGTCACACTTGTGCCTTCTTTTGAACAAAGTTTTGAATTCTTGCATCTTAT
CTGCAATTCAATTAGGTTCCATAAAATCATCTGGAAAAATATTGAATATATTTAC
AGTAACTAAAATTTCCACTTTTTTTTTCTTTTGGTGAAGTAAATCGAATTGCATAT
GCGCTATGGGACGAAAATGGTAAGTAAATTAAAACCTGAAAACAAGCACCACAA
CGAGCTCCCTCTTTGTAGAGACTAGGAACTGCTGCTGCAAGGCGACCCCCATTAA
AGCCTACAGCTGAGGAGCCATAACCACAAGCACCAGCTGTAAAAATGAAATCAT




ACACAAATTAAAGAGTGATTAACAAGTGGAAAGAGTAATAGTATTATGTCTGAG
AAGATGCTCAATAAGTTTAAAAACAAGGTTTCTTTTTAGTTTCAACAGAAAACAG
AGGAATATATAGTTACATCAAGATTATAAAAATAAAGAAACGAGCTAGAGGGAA
ATGAGTAGGGTTAGAAAATATAAAAAAGCTTACACTGAAGGGCAGAAGCCTTGG
AAAAGTAAGCAACCTTTGATTGGTGGACACAGCGATCGCAAGCTGTTGCAGAGG
AGATCATAAGAAGAAAGAATAAGCAGGAAACTATGGGGAGAGCCATATTTCTTT
GGTCAAGAAAATGTAGAGAGAGGATATACTGACTAACTGATTGACTAAATGGGG
AGTGGCGAGGTCTATATATATATAAATACTCTGATAGAACTGATTGAAATAGTAA
TAGTAGCCTCTTAACGCGATGTCGCGTTTGTTTTGTAAATTTGTTGCCATGTATAG
AGCAAAAAGGAGGAACAGTAAATAAATCCAAACAGGAGATAAGGAAAAAAGTG
TAAGATAGTTTGTTATTGGCAAGTTAGAAGTGAGATTCTTCCCACATCGGAAGAA
AGAAGTTCCGTGCCTGTTATGTGAAACACCTTCGAGACCGACCTTACTCGTACCG
TGTCTGTTAGCCTCGGAACTGATCATTATGAAATAGCACTCAACAGACACGAGAT
TGACTCAACAGGCATGAGATCCTAAAGTTAATTATTTTTAACAGAAAAATCAAAT
TTATTTGAATTTTAAATTCAAAG




