IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016171516

Gene Model: XP_016171516.1
Description: AipEXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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DOMAIN ARCHITECTURE

specific hits B | Pollen_allerg_1
Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-1like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
+ Name Accession Description Interval E.value

[+] DPBB_EXPB_N 122275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 38-159 2.21e-66
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Pill from Lolium perenne. 167-242 3.42e-27

MQLHHRVTAVSVLIFCFGVMLVCGQKQRPQHRILDPHWHAGTATWYGDPEGDGST
GGACGYGTMVDVKPLKARVGAVGPVLYKNGEGCGECYKVKCLDPTICSKRAVTVII
TDKCPGCPSDRTHFDLSGAAFGRMAVSGENGQLRNRGEIPVIYQRTTCTYPGKNIAFR
VNEGSTPFWLSLLAEWEDGDGDISSMHIQEVGSSEWLEMKHLWGANWCIIAGPLRG
PFSVKLSTSSGRSLTARDVIPSNWSPKATYTSRLNFIP

CDS (coding sequence)
>AipEXPB-05

CCAACGGTCTTCATTCATACATACCACACCAAACCCCGAAAAAACTTCCGCCGGC
GACACTTCACTTCCGCCGCATTTTTTCCCTCGGGATCCGAGCTCGCCGAAGCTTTC
ATTTCGCAGTCAGTCACCACAATGCAGCTCCACCACCGTGTCACCGCCGTGTCAG
TTTTGATATTTTGCTTCGGAGTGATGTTAGTTTGCGGCCAGAAACAACGGCCACA
GCACCGCATCCTCGATCCACATTGGCATGCTGGCACCGCCACGTGGTACGGCGAT
CCCGAAGGAGACGGTAGCACCGGAGGGGCGTGTGGATATGGAACGATGGTGGAT
GTGAAGCCGTTGAAGGCGAGGGTGGGTGCGGTGGGGCCGGTGCTGTACAAGAAC
GGGGAAGGGTGCGGAGAATGCTACAAGGTGAAGTGCTTGGACCCAACCATATGC
TCCAAGCGAGCGGTGACGGTTATAATCACGGACAAGTGCCCTGGTTGTCCCTCTG
ATCGAACCCACTTTGACCTCAGCGGTGCCGCATTTGGCCGAATGGCGGTTTCCGG
CGAGAATGGTCAGCTCAGGAACCGAGGTGAAATCCCAGTCATATACCAAAGAAC
AACTTGCACATATCCAGGCAAAAACATTGCCTTCCGTGTCAATGAAGGTTCTACA
CCCTTTTGGCTATCACTCTTGGCAGAGTGGGAGGATGGAGATGGAGACATCAGCT
CCATGCATATACAAGAAGTAGGGTCAAGTGAGTGGCTGGAAATGAAACATCTGT
GGGGTGCAAATTGGTGCATCATTGCGGGTCCTTTAAGAGGACCTTTCTCAGTTAA
ACTAAGCACATCGTCAGGGAGAAGCCTCACTGCCAGGGATGTTATTCCAAGCAAC
TGGTCACCAAAAGCCACTTATACCTCTCGCTTGAATTTCATTCCTTAGGTTCATGC
ATGCTTCATTTGCAACTTTACAAGACCAAAGGGACTAGTAACATTAAAGAATGCC
TTTTTTTCCCCAGTTAAAGTTGGTCAAGTTCCACAAAGGAAAACTTCCGTGGGTTA
TTATACTATATATAGATATATAGATAGATATGTTGACAGTGTTACCCTTACCCTTA
CCCTTTGTCTTTCTGTTTTCTTGATAGAAATTAAGTAGCCGTTGAATGCAAAATGG
CATTTTTATATGCATTTTTCCTTTTGTTTTTGTATACATCCTTTTGTGGTGTGCATAT




GTTTAATTGTAACAGATGTTGTGTTATGTAGCCATCTCCAAAGAGGAGAGAGAGC
TTGTAGTGTATAGTATCCTTCATTGTTTGTACTGGCCCCCTTTGGCATTATTAAAT
AAAGTTATTAAATAAATGCATAATTTTGATA

Nucleotide
>AipEXPB-05

CCTGTAAAGCCATCATCAGTTCATCATGCACTCACTCATTCACAGTCTGTACCTAA
CATTAACTAACTTACTCAAAGGGAACTCAAGAACAACACTCATAAATTCCTCAAT
AAAGTTGTCTTCATTCATATCTCATATATAGGATACCCCTACCAACTTAATTTTCG
ACTTTTTTGTTTGCCTTAACCTATAACTAAGGTGTTGTAGCTAGGGAGCCCATTGG
CTTTGATCTTCTTTCATCACATCAACTAGATTTGCCAGTAATAATTACGAAAATTG
ATGTGTCATTAATGTTCTATTTAGTTGGAAGTATCAATCATTTTTCTATAGAAAGG
AAGACAAATGCTTATGATTATGCCACCGAATTAATGGTCTTCCCTAGACTCAGCA
TCAAATGCAGTTCATCAGTTTTGGTTTATAAAAATTAGACTGGACATAGTTTATTG
TCCATATGAAAATAAAATTTAACAAAATGGTCAGGACCACAATACATTGGTTCAT
ATCAAAATTATGCATTTATTTAATAACTTTATTTAATAATGCCAAAGGGGGCCAG
TACAAACAATGAAGGATACTATACACTACAAGCTCTCTCTCCTCTTTGGAGATGG
CTACATAACACAACATCTGTTACAATTAAACATATGCACACCACAAAAGGATGTA
TACAAAAACAAAAGGAAAAATGCATATAAAAATGCCATTTTGCATTCAACGGCT
ACTTAATTTCTATCAAGAAAACAGAAAGACAAAGGGTAAGGGTAAGGGTAACAC
TGTCAACATATCTATCTATATATCTATATATAGTATAATAACCCACGGAAGTTTTC
CTTTGTGGAACTTGACCAACTTTAACTGGGGAAAAAAAGGCATTCTTTAATGTTA
CTAGTCCCTTTGGTCTTGTAAAGTTGCAAATGAAGCATGCATGAACCTAAGGAAT
GAAATTCAAGCGAGAGGTATAAGTGGCTTTTGGTGACCAGTTGCTTGGAATAACA
TCCCTGGCAGTGAGGCTTCTCCCTGACGATGTGCTTAGTTTAACTGAGAAAGGTC
CTCTTAAAGGACCCGCAATGATGCACCAATTTGCACCCCACAGATGTTTCATTTCC
AGCCACTCACTTGACCCTACCTGCCAATATATGATCAATCACAACACATAGTATA
AGAAAATTAGTATCATTATTTAATCTTGTGGATTTGCCATAGACTAATGTTATATT
ATATTCTCCTACAAATTTTGGTAAAGGAACAATAAATTTACTTTGTCCCCTCCCCT
CCCCTCGTAATTTTCACTTCTTCAGCCTTATTAATAGTATAACGAACTCATGAAAT
TTTGTAGGGTCATGTAACTATTAATATAACTGAGAAATTCAGTTTGAGCTATATA
AAGCATAACTCTTCTTGAAAAGATCTAGTTAAAGATTTAAGAATTATTTTTTGCTA
CTTTTTTGCTATATAAGAAACTCGAGTTAAGTGATCTTGGAGCCCACATATAAGA
TATTTTGTATTGTGGGGGAGAAGTGAGGAATGAAGTTTGGTTAGAGAGGTCCCAT
ATATCACATGCTTAGAGAACAGAATATAGAGGGAAAAGGGCACCACCGAGAATT
AACAACACTATGGATAGCAATTTTTAATAGGATAGAAAGAGGGTCCAATCTAAA
GTACCAAAAAAGATGGAAGTGGTGGCATTAGGCTAGCACGTGATCTAGGGAGAC
ACATCCAAAACATTTGGAACCTAGCCATGCTGTTTTGCTTTTTAATTGGTACCCTA
AAAAAAAGTAATGACCCTAAAAGCTTTAGCGCACGTTTAGCCGGTTGCTTTCAAC
TCCAATTGGCACTTTTCACATAACATTGTTCAAACACAGACGCAAAGTATAATGG
TAAATTAAATGTGTTAAATCAATATAACACATTAATAAGAATCACATCACTTTCTT
ATATATTCATATCAATTAAAGATTTGGTAATTCGGTAAAAGATTATGCAAACAAA
TATAAAGAGGAGGAGCAAAATGCATACTTCTTGTATATGCATGGAGCTGATGTCT
CCATCTCCATCCTCCCACTCTGCCAAGAGTGATAGCCAAAAGGGTGTAGAACCTT
CATTGACACGGAAGGCAATGTTTTTGCCTGGATATGTGCAAGTTGTTCTGCAAAT
ATTGCAATCACATAGAACAAAATAAAGGTCATTCATTCGGTAGTATATACATGTT




GTTTCAAGTTTCTAGTTTCAACCCAAACATAGAAAAACAGTAAGGCCTTGGAGGG
GACCATGACCTCTGGCGAGAATCTCGTTCAGTTTCTATCTACCAGTGCAATTAAA
AGGTCAAATTAAAAAACAAAACAGAAAGAATCTTCTGCATGTACATATATGATG
CATATTCGTGCGTACCTTTGGTATATGACTGGGATTTCACCTCGGTTCCTGAGCTG
ACCATTCTCGCCGGAAACCGCCATTCGGCCAAATGCGGCACCGCTGAGGTCAAAG
TGGGTTCGATCAGAGGGACAACCAGGGCACTTGTCCGTGATTATAACCGTCACCG
CTCGCTTGGAGCATATGGTTGGGTCCAAGCACTTCACCTTGTAGCATTCTCCGCAC
CCTTCCCCGTTCTTGTACAGCACCGGCCCCACCGCACCCACCCTCGCCTTCAACGG
CTTCACATCCACCATCGTTCCATATCCACACGCCCCTCCTACAATTCACAACCATC
AGTAACAAATTTAAATTCATGCCGCTAAAATATTTAAGCCGTTAGTTAGTTATTA
GTATACTCAAGGAGTGAACATGGAGAATGAGCCTTTAATTACCGGTGCTACCGTC
TCCTTCGGGATCGCCGTACCACGTGGCGGTGCCAGCATGCCAATGTGGATCGAGG
ATGCGGTGCTGTGGCCGTTGTTTCTGGCCGCAAACTAACATCACTCCGAAGCAAA
ATATCAAAACTGACACGGCGGTGACACGGTGGTGGAGCTGCATTGTGGTGACTG
ACTGCGAAATGAAAGCTTCGGCGAGCTCGGATCCCGAGGGAAAAAATGCGGCGG
AAGTGAAGTGTCGCCGGCGGAAGTTTTTTCGGGGTTTGGTGTGGTATGTATGAAT
GAAGACCGTTGGGGAGGTTTTGGGTCTTCTTTATAGTGCAACAGAATGGTGGGGT
CAACCTCTAACGGAATCAGTATTTTGACCTTATTATCCTTATTGTCTCTAGTTTATT
TACTGAATATGCCATTCGGATGGGTCCTAGCGGGTTAATATTATTTAATTAATTTA
AATATTTAATTTTATAAAAAGTTACTTATTTTTTATAAAAATTATTTGTTTTTTAAT
TTTTTTCAAAAAAATAAATAATAAATAATTTTTAAAAAATACCTAATTGCTTCGA
AAGTCGTATGGGTTTATTGGTCATTTTTAATAAGAACAATGTATTCTGTTACTTAC
TTAATTAGTGATTCACTGATTCTAGTTTATTATGTACTTGTTGCCGTTAATCCGTTT
GTTCGTTTGAGCATCAAGCTTCAGCTAACCAAAACGGTCGAATGATGGAGAAAGT
TAGGTCGTAAATGATCCATGAAAACGACGTTATTTTGGCTATTCAAGCTGCCGTTT
GGTCAAAA






