IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009787901

Gene Model: XP_009787901.1
Description: NsSEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq,
Superfanilies PLNOOOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0OS50 super family 31535 expansin A; Provisional 30-254 2.60e-119
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-20

MAVTNWTLCIASVLCFLTSVNAKISGNYAGGPWTTAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNNAALSTVLFNNGLSCGACFELKCTDQKWCTPGNPSILVTATNFCP
PNYALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVNYRRVPCRKQGGIRFTV
NGFNYFNLVLVTNVAGAGDIQKVYVKGTKTNWIAMNRNWGQNWQTNALLVGQAL
SFRVTASDRRSSASYDIAPANWQFGQTFQARDNKWVVEQNGVADLLAKEGARRSFL
IMLLYICQFLLCLL

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-20

ACCCCATTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCGTTTAGACTGAACTCTTCACTGTGAGAA
AATGGCTGTGACTAATTGGACACTCTGCATTGCTAGTGTTCTCTGTTTTCTGACGT
CCGTTAACGCAAAAATCTCCGGCAATTACGCCGGCGGCCCCTGGACAACTGCCCA
CGCCACTTTCTATGGAGGCTCTGATGCCTCTGGCACCATGGGTGGTGCTTGTGGAT
ATGGGAATCTGTACAGCCAAGGCTACGGAGTGAACAATGCAGCACTGAGTACAG
TACTTTTCAACAATGGGCTGAGTTGCGGCGCTTGCTTTGAGCTTAAGTGTACTGAC
CAGAAATGGTGCACCCCTGGGAACCCTTCCATATTAGTGACTGCTACAAATTTCT
GCCCACCAAACTACGCCTTGCCTAACGATAATGGAGGGTGGTGCAACCCACCTCG
ACCCCATTTCGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATTGCTGAGTACCGTGCTG
GAATTGTTCCTGTAAATTACCGACGGGTACCATGCAGAAAGCAAGGAGGAATCA
GATTCACAGTCAACGGTTTTAATTACTTTAACTTGGTATTAGTGACAAATGTGGCA
GGAGCAGGGGATATTCAGAAGGTTTATGTTAAAGGTACAAAAACCAATTGGATA
GCAATGAATCGAAATTGGGGTCAAAATTGGCAAACCAATGCTTTACTTGTTGGCC
AAGCCCTTTCTTTTAGAGTCACGGCCAGTGATCGACGCAGTTCTGCTTCTTATGAT
ATAGCACCAGCTAATTGGCAATTTGGTCAGACTTTCCAGGCTAGAGATAACAAAT
GGGTTGTGGAGCAGAACGGAGTAGCGGATCTACTAGCTAAGGAAGGAGCCAGAA
GGAGCTTCTTGATCATGTTATTGTATATATGTCAATTTCTCCTTTGTTTGCTATGAA
TGCACTAATAGCAGATAAATTAGGTCAAATGTTTGTCACGAGATGGTTTAATGAA
GAATATTCCCTAGTATTCAATAGGTAGTCGTTTCAGAGAATTTTGGCATTCATGGT
CTGCCGTTACGTTTTGATCAGTGGCCCCCTTTATTGTCATTTAAGAGGGCTTGTTC
CTAGGATCTTGTTTCCTAGGTATAGCTACAAATAGTGACATCAACAACCATT

Nucleotide



>NsEXPA-20

TCATAGGGAGCCGTATATTGCTTCAGATTCATACACGTTGACGTAGTTAAGAAAC
CTTAAAAGCCATAGGCCCATAACATATGGTATGTACCAATCATGAAGTGTTTTGG
AAGTTTTACTAACACTAAATCAAGAAGCTCAAGCTTCCCTCTAATCTTTTAGGCTT
TGCCATAAGTCTAAGCATGAATCATGAAACTTCACTACTTCATTGCCATGTTTCCA
TGTGCCTTGAGCAAGCTAGCTATTCTCATGACCACGTGCACCTCACATGTATTCTT
ATAGATCCTATTTTTGTTCAATATTTTCCCCCCCCCTTTCATACTATGGCCTATAGC
TTAACCCCATGATAAATACGTCCACATATATGTCACATTTTAAAAAATTCGAAAA
ATTACATAATTAACAAAAACAGAGCATTTAATTACAGACCCTGCCATTGTAACTC
CTCAATAAATACGCCCACTTAATTTCCTTTCCCTCTCAATTCGCCCTCTGCTCAAA
CCCCATTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCGTTTAGACTGAACTCTTCACTGTGAGAAA
ATGGCTGTGACTAATTGGACACTCTGCATTGCTAGTGTTCTCTGTTTTCTGACGTC
CGTTAACGCAAAAATCTCCGGCAATTACGCCGGCGGCCCCTGGACAACTGCCCAC
GCCACTTTCTATGGAGGCTCTGATGCCTCTGGCACCATGGGTATTATACCTCTCTT
CTCTTCTCCCCATTTTACGCAAAATTCTTCGATTTAAACTACTACTTCAATATAAT
AAGACTCTATAGTGTTAAATACTATTGCCTCTCCCCCGATTTATATGGCATATTTA
TAGCTTATTTGACCAAATTTCTAAAATGAATGTTTAGAAGTGTTTTTCAAAAAAA
AAAAATAGTTTTGGTGTGAAGTAATTTTTATGTTTGACTAATTAATTTGAAAAATA
TTTTTTAGCAATAATTATTGTTTGGCCAAAGTTTTAAAAAGTATTTTTAATTATATT
TTTCTCAAAATGTTTTTCATTGCATTTATTTATTTCTCAAAAGTTGCTTCTCCTTAC
TCAAAATTACTTCTTCTTTTTTTCTAAAACTTGGCCAAACATTTTTAACTTAAATTT
TTTTTTTATTTTTTTTGTTTGTAAACGAGTGCTTTTAGCCTTAGTTTGGCCAAACAG
ACTATTTAGTATATTCAAAAAAAATTTATACTTTTTAAAGAAATAATTTATTTCAA
ACTTCTTAATTTACTTTTAATAAGATAACTATAGTCATACATATGTGTATGACTCA
TTTTAGAAGGTTACGGATGGGCAGGGGTGGAGCTAGCCCTTCCCTTCCGGATTTG
GCCGAATCCAATTGATCCAAATTCAAACTCTGTATTTATCTCGTAAAATTCATGAA
GTATGTATAAATCATTAATTTAAAACTCAATAACTTAACTCCGCTTGTGCTCATGA
TTTAACACTAGGTGTTTTTTTTCCTAGGTGGTGCTTGTGGATATGGGAATCTGTAC
AGCCAAGGCTACGGAGTGAACAATGCAGCACTGAGTACAGTACTTTTCAACAAT
GGGCTGAGTTGCGGCGCTTGCTTTGAGCTTAAGTGTACTGACCAGAAATGGTGCA
CCCCTGGGAACCCTTCCATATTAGTGACTGCTACAAATTTCTGCCCACCAAACTAC
GCCTTGCCTAACGATAATGGAGGGTGGTGCAACCCACCTCGACCCCATTTCGACC
TCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATTGCTGAGTACCGTGCTGGAATTGTTCCTGTA
AATTACCGACGGTTAGTCAAAGTGCCTAAGCTATAAATTCATCTTTTGCTAATGC
ACTTTGTTTGTTATTGCTTTGCATTACTCCTATTTGTTTGGGTATTTGATTAGTCAT
GATCTCGTTACGGCTGTGAACTGTTTGACAAGATTTATAGCATGTTTCGTCAAGCT
TCTAAAAATAGTTTAATTTGAAAAGTATTTGTAAGTACTTTTAAAAAAAGTTATTT
TTTTTTTTGCTTTTCAAAAGTTGCTTCTACTTCTACTCAAAAATACTTTTTCGCCGA
ACACCTTAGCTTTGGAATAAAAAAACTTTTATCCAAAAAAATACTTTTGGCCAAG
AAAACAATATTGAACATAGATGAAATGGTCTTTTTAGGCCTACATAAGAATAGCT
TTGCTATGCCACAACCCACAAATCATAGTAAAATTTAGTATGGTCCCCTATCCGT
AGCTATATTTTGCTTGTAAATTGACCCAATTAAAGAACGAATTTCCTATCTTTGTC
ACATGTGCCCTTAATAATAGGGAGCGTCAAAGTTGCTATTTTAGGTGTTTCTGAG
GGGTAGAAAGGTAATTGAGACATGCAAAACAGTAATCCAGGAAAATTGGGATCT
GCCCTGCTTAGATTTTAGTGTATGTGTTTCTGAGGTTACATAGTGCTTGTTGAGTC
CCGACCATATTGTACGGTATTAATTAGGAGATAGTATTATTTACTGCATTCGATAT




TTTTATTAAATTGAATAAATTAATCCCAAAAAATTATAAAGAAATTGGGAAAATA
TATTCATATTTAAATGACTAAATGTATATACGAATGACTTTTTATTAACTTGGTAC
GGTCTATGAGAACGCACCCTAAGTAGTCGTTTGGTAGGTGCATTAAAGAAAATAA
TACTAATCTCTTGTTTGGTACTTCTTCCGGTCCAAAATAAGTGATTTTTGGTTGTTT
TAATACATATTAAGAAATTTACCTTTTAACATTAATTAGCAATGAGATTGACCAT
ATTAACCTTTACTATCTCTTCACATAAACACTCATAACACATATTCCAATATTATT
TATTCCAAGGGCAATGTAGGAAAAAAATAGTTAATTCATTCTTGAAATCTGGAAA
AATCACTTATTTTGGACCACAAAAAGAAGGCCAAAAAATCACTTATTTTGGACCG
GAGGGAGTACATTTTTTTCAACATATGTATTACTAATGCAAGTATTAGTGATACA
ACATATTTGGTATTATCCTATATATAACTAATACAAAGCACATGGTATTAGCAAT
ATCAAGGCTATTAATGCATGCATCAGCATGGTTAAAGACAAAATTATTCTTAAAG
TCCCTTAAAGCTAAAGAATATGGAGGATATTTTTGTAAATGATTAATTTTCTTAAA
AATTATGCAATGCATTTAAATTTTACACATCATACCAAACAGTGAATAAGAAATA
ATCTCTACATAATCAATGTTTGCATTACTAACTCATACATTACTAATATAGCTTAT
GCAGCACTAGTCTTATACACCCTACCAAACGATCCCTTAGCTCATAGTCTTTTACT
AAAAATGTTTTTTTTTTTTTAAATTCTTTACAGGGTACCATGCAGAAAGCAAGGAG
GAATCAGATTCACAGTCAACGGTTTTAATTACTTTAACTTGGTATTAGTGACAAAT
GTGGCAGGAGCAGGGGATATTCAGAAGGTTTATGTTAAAGGTACAAAAACCAAT
TGGATAGCAATGAATCGAAATTGGGGTCAAAATTGGCAAACCAATGCTTTACTTG
TTGGCCAAGCCCTTTCTTTTAGAGTCACGGCCAGTGATCGACGCAGTTCTGCTTCT
TATGATATAGCACCAGCTAATTGGCAATTTGGTCAGACTTTCCAGGGTAAGAATT
TCCGGGTTTAATTTCAAAAAAAAAAAAAAAGGATAATATTATACTGACCTTATAA
AAGAAAAAAAAATGTTCTTTTATCTTATTATAAAAAGAAAATAGAAAAATTCACA

CAATTTCCTGCTTTCATTTTTTCTCTTTTTTATCTGGGAAAATTTGAAGTATGCGGA
AATTATTTTCTTTTCTTTTTTTATCAACTTTCTGGGGAATGGATTTGTATTTTATTTT
TTACTTTTTGGGTTTTTTTAACCTTTATGTGATGATGTGGGTGTTGGTAAAAGTTA

AACCTGGTTAAGGTGAAGTGAAAAAGCTATAGAGACTGAAGCAGCTGCAACAGG
ACCAAAATTAGGGAAAACTTGTAGCCTTCAGCTTTATTTTCATATTAATATTGATG
TAATGGAAAGTTATATTTTTATACTGCAAATCCTATATTTTATTACTTGTAGCTCT
CTTGTTTTCCATTGATTGTTTCTTGTATCATTTCTCTTCTTTCCGCATCGTGTCTTTA
ATGAAAAAGCAAGCAGCGATTAAATAAGCTAAAAAGAATTTTAACATGCAACAG
AATATGATAGTAAGTACATAAGCGGAACTAGGAGTTGAAATTTATGTGTTCAGAA
TTTTAGTTCTTTTACGTTTTTGTGTTCTAAGACCTAAGTTAATATTAACTTTTACAT
ATTCAACGAATTTCTTACAATAAATACAGAATCTGAATTAGGGGCGGAGCCACGG
TGTTGGTTGCGGCTTCGGTCGAACTCAATAACTTTTGTTCAAACCCTATATTTGTA
TTAAAAAATTCAATGAATATGAAAAGATTATTAATTTAAAACCCAATAACTTAAG
ATGATTATAATCCCAAACCTATAACGTTCAAATTCTAGCCCCGTTTCTGACCGGA
ATCAAAGCTATTGGACCCGTAATCTATACTCTATTTCCGTCCCATTTAATTATGGC
GTGAGACTCCCTTTCAGAATTCCTCATTAATGTCTTAATCAATTGGCCACTTACCA
TCATATATATAACCTATGGCTAAGAAGTGCTAACAGAAACGACAGTTTTTGCCTA
TCAACTAATTAAATGAAAGACAATGAAATTTTACATCACTGAAATGGTACTACTC
TTTTGTTGGCGTATTTGTTGTTTCAAGATTGGGCCAAACCTTAAGCTCTCATTGCA
ATTTTACTACATATACATTTTGTAATAAAACGATTCCAAATAGGAACAAGCACAA
AGACCTTTGAGGTAATTAATTAGTCCCAAAATTCTATGTTCTAAACAATGACCAA
AATAAAGGTTGTGTAATTCAATCTAATAACTTGATGCCATTATCAGTCCCGTTGTA
CATACCTCACTACAAGTTTTATTTCAGCTAGAGATAACAAATGGGTTGTGGAGCA
GAACGGAGTAGCGGATCTACTAGCTAAGGAAGGAGCCAGAAGGAGCTTCTTGAT



CATGTTATTGTATATATGTCAATTTCTCCTTTGTTTGCTATGAATGCACTAATAGC
AGATAAATTAGGTCAAATGTTTGTCACGAGATGGTTTAATGAAGAATATTCCCTA
GTATTCAATAGGTAGTCGTTTCAGAGAATTTTGGCATTCATGGTCTGCCGTTACGT
TTTGATCAGTGGCCCCCTTTATTGTCATTTAAGAGGGCTTGTTCCTAGGATCTTGT
TTCCTAGGTATAGCTACAAATAGTGACATCAACAACCATTGTAAACACGTCTCTT
GAAAAACTTATGCTAAACTTTATTCTCAAGCTAAATAATACAATTTTACTTTCTGT
CTAATATTGCTCTTACTTCTTTCCACAGAAGCATTGCTATCGGAGTCAGGCATGTC
ATTTCCTTTGATTTTAAAGCTTAGCGTTTTTTTTTAATCTAATTTATTTATCATTTG
GATCAAATCAGTTCGCTTGTCTATAAACCACGTAACAAATTCAAATATTCTATTTT
ACGGGTAAAACTATTCAGGTCAGAGCATAAGCTAGTGATGCTTCTGACTCGAACT
TTTTTAAATACGAACCGACGTAAACATAATATTAATTAATCTTTGTCATTTCTTAA
GAGACTCTAGACGCTCCTCGTCCTAAAGCATCTATGTTTATGCCCTTTTTGCCTTC
CGTCGTCAAAAAGAAAATCTAAGCTTAGGTTCTACATAGATATCAGTCAAAATTG
GCAAATAAAGAACAAATCAAGATATTCTCCAATACTCG




