IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0008s1294

Gene Model: Anaoc.0008s1294.1.p
Description: AocEXPA-15
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Superfanilies PLN0O0OS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0OO50 super family 31535 expansin A; Provisional 28-249 2.62e-82
SEQUENCES
Peptide

>A0ocEXPA-15

MSMPCKASPITLLFLAFHHRPKFSPGSWNKGHATFYDGDSKSFGGACGYEDVVKQG
YGTNTAAVSPTLFKKCQGCGACYEIRCTNNPQWCKHGQSLIVTATNEGPPSWPIALD
NGWSNGQLEHFDIARPVFSQIAEYQAGIVPIEYRRVPCIKQGGIRFTINGNPHFNLVSV
WNVAGAGDVISVQVKGNKKLKWTELTRNWGQKWQTDAMLVGESLTFRVRASDHR
TSTSWHVVPMNWQFGQTFEGKNFK*

CDS (coding sequence)
>A0CEXPA-15

ATGTCAATGCCTTGCAAAGCCTCTCCAATTACATTATTATTTTTAGCTTTTCATCAT
AGGCCAAAGTTTAGCCCTGGTTCATGGAACAAGGGTCACGCCACCTTCTATGATG
GAGACTCAAAATCATTCGGTGGAGCTTGTGGTTATGAAGATGTGGTTAAACAAGG
TTATGGTACGAATACAGCAGCAGTGAGCCCAACTTTATTTAAAAAATGTCAAGGT
TGTGGTGCTTGCTATGAGATCAGGTGCACTAATAACCCCCAATGGTGCAAACATG
GGCAATCGCTTATCGTCACAGCAACCAACGAAGGTCCACCAAGTTGGCCTATAGC
ATTGGACAATGGATGGTCAAACGGACAACTTGAACATTTCGACATAGCTCGCCCT
GTTTTTTCTCAAATTGCGGAGTACCAAGCTGGCATTGTTCCAATTGAATACCGCAG
AGTTCCATGCATAAAACAAGGAGGAATTAGATTTACAATAAATGGAAATCCTCAT
TTCAACTTAGTCTCGGTATGGAATGTAGCAGGAGCCGGGGATGTTATTAGTGTGC
AAGTGAAGGGAAATAAAAAATTGAAATGGACGGAGTTAACGCGAAATTGGGGTC
AAAAATGGCAAACAGATGCAATGTTAGTTGGAGAGTCATTGACCTTTAGAGTTCG
AGCAAGTGACCATAGAACTTCAACCTCATGGCATGTCGTGCCCATGAATTGGCAA
TTTGGTCAAACTTTTGAGGGAAAAAACTTCAAGTAG

Nucleotide
>A0cEXPA-15

ATGTCAATGCCTTGCAAAGCCTCTCCAATTACATTATTATTTTTAGCTTTTGTTTTA
TTTGATTGCCATGTTAATGCCGACATGTTGTGGGTGTTCAACGACATTCAATAGCT
ACTGTTAAGCATCATAGGCCAAAGTTTAGCCCTGGTTCATGGAACAAGGGTCACG
CCACCTTCTATGATGGAGACTCAAAATCATTCGGTATAATAATTATTATTGAATCC
ATGGCTTATGTGTAATAATATTGAATCCATTCGATATACTACAATTATTTCTAATT
TGTGTGGTCGCTACAGGTGGAGCTTGTGGTTATGAAGATGTGGTTAAACAAGGTT




ATGGTACGAATACAGCAGCAGTGAGCCCAACTTTATTTAAAAAATGTCAAGGTTG
TGGTGCTTGCTATGAGATCAGGTGCACTAATAACCCCCAATGGTGCAAACATGGG
CAATCGCTTATCGTCACAGCAACCAACGAAGGTCCACCAAGTTGGCCTATAGCAT
TGGACAATGGATGGTCAAACGGACAACTTGAACATTTCGACATAGCTCGCCCTGT
TTTTTCTCAAATTGCGGAGTACCAAGCTGGCATTGTTCCAATTGAATACCGCAGGT
TCAATTTTTTTATTTCATAATTTCTTGTTAAAACAAAGTTTCTACTATTTTTGAAGA
ATTAATCGATTATACATTCATTCGTCTAGTCTATACTTTAACTGTCAAACGAGGGT
TCTCTTCCAAAACCAACGTAAATAAGACAATACATAAATAGTTGAACTTCCATGA
AATGAACTTTTGATTTAGTTTGAGTTTAATCTATTGCAGAGTTCCATGCATAAAAC
AAGGAGGAATTAGATTTACAATAAATGGAAATCCTCATTTCAACTTAGTCTCGGT
ATGGAATGTAGCAGGAGCCGGGGATGTTATTAGTGTGCAAGTGAAGGGAAATAA
AAAATTGAAATGGACGGAGTTAACGCGAAATTGGGGTCAAAAATGGCAAACAGA
TGCAATGTTAGTTGGAGAGTCATTGACCTTTAGAGTTCGAGCAAGTGACCATAGA
ACTTCAACCTCATGGCATGTCGTGCCCATGAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTGA
GGGAAAAAACTTCAAGTAG






