IDENTIFICATION

Species: Populus trichocarpa
Locus: Potri.004G181700

Gene Model: Potri.004G181700.1.p
Description: PtEXLA-01

Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa v4 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077

EXTERNAL RESOURCES
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Query seq.
Specific hits 4 DPBB_EXLA_N < Pollen_allerg_1 >

List of domain hits L
Name Accession nesnnpunn Interval E-value
[+] DPBB_EXLA_N cd22276 N-terminal double-psi beta-barrel fold dom: e expansin-like A subfamily. Expansin-like 13-139 298e-72
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen Tr\ is fam ily ccma ins al\ergens Iol F'\ ] and Plll from Lolium perenne. 145-220 1.71e-16
Peptide

>PtEXLA-01

MAIFICFLFLAISYATACDRCVHQSKVAYFSRDSALSSGACGYGSMATGFNSGHLAA
AVSSLYKDGSGCGACFQIRCKDTTLCSREGTRVIVTDLNRNNQTDFVLSSRAFMAMA
NKDKGRNILKQGIVEVEYKRVPCEYKNQNLAVRVEESSKNSNYLAIKLLYQGGQTEV
VAIDFAKVGSSNWGFMSRNHGAVWDSDRVPSGALQFRFVITAGFDGKWIWARNVLP
EDWKPGMTYDSGVQITDIAQEGCSPCDDGIWK*

CDS (coding sequence)
>PtEXLA-01

ATGGCTATCTTTATTTGCTTTCTTTTCCTGGCTATCTCCTATGCTACTGCTTGTGAT
CGCTGTGTCCACCAATCTAAGGTCGCATATTTCTCCAGAGACTCAGCACTCTCATC
TGGGGCTTGTGGATATGGTTCCATGGCGACAGGATTTAACAGTGGGCACCTCGCA
GCTGCTGTTTCTTCCCTTTATAAAGATGGATCTGGATGTGGTGCTTGTTTTCAGAT
AAGATGCAAAGACACAACTTTATGCAGTAGAGAAGGGACTAGAGTGATTGTGAC
TGATCTCAATCGCAATAACCAGACTGACTTTGTTCTTAGCAGCAGAGCCTTCATG
GCCATGGCCAATAAGGATAAGGGTCGGAACATCTTGAAACAAGGGATTGTGGAA
GTGGAATACAAAAGGGTACCTTGTGAATACAAAAACCAGAATTTGGCTGTCCGA
GTAGAAGAATCAAGCAAAAACTCAAATTACTTGGCCATTAAATTGTTGTATCAAG
GTGGTCAGACAGAAGTGGTAGCCATTGACTTTGCCAAGGTTGGTTCTTCGAACTG
GGGTTTCATGAGCCGGAACCATGGGGCAGTGTGGGACTCGGACAGAGTTCCATC
AGGGGCACTTCAATTCAGATTCGTGATAACAGCTGGATTTGATGGGAAATGGATT
TGGGCTCGGAATGTCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCCGGGATGACATACGATTCAG
GAGTCCAGATCACCGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCATGTGATGATGGGAT
TTGGAAATGA

Nucleotide
>PtEXLA-01

AAAATCCACCATTCTCTTACATAATCATAGTCTCGTCTTCTCGCTCCAAAGCTGTA
AGTGCATAGACAAATAGTCGGTGCTTGACCCCATCATCTCTAGGGTCTAGCCGCG
TCTTGTATCGCTCTCTTTCCTATGGAAAACCTCCACTTCTGAGCATATTTTTTATTT
TATACATATAAAATAATAAAGTTCATCAAGATATTCTACCTTTTTTATGGGTCTAA




TGCTGACCTGTAGTCCACACCGCAGCCATAACTGCCCTATAAATACCTCTGTTATT
TCTTCCTCTCATGTCATCAAATATCAATCCTGTTTTTATACGTTCACGAGCCTCCAT
TGCTTAATTTCTTTTCTGACATCTTGAAGAACAAAATGGCTATCTTTATTTGCTTTC
TTTTCCTGGCTATCTCCTATGCTACTGCTTGTGATCGCTGTGTCCACCAATCTAAG
GTCGCATATTTCTCCAGAGACTCAGCACTCTCATGTAAGGGGGTCGTGATTTCTTT
TTCAATTTTAACTTTTTTTTATCGTAGTTTAATGAGATTTTTAATTGGTAATATTTT
TTTGTTTTGGTGCAGCTGGGGCTTGTGGATATGGTTCCATGGCGACAGGATTTAAC
AGTGGGCACCTCGCAGCTGCTGTTTCTTCCCTTTATAAAGATGGATCTGGATGTGG
TGCTTGTTTTCAGGTCAGCACCGGAGACCACACCACTTGCCTGCTTTACCTCTTGT
GGAATTTTCAGTTCATTGATCATGTTATTGTAATTACTCGCAGATAAGATGCAAA
GACACAACTTTATGCAGTAGAGAAGGGACTAGAGTGATTGTGACTGATCTCAATC
GCAATAACCAGACTGACTTTGTTCTTAGCAGCAGAGCCTTCATGGCCATGGCCAA
TAAGGATAAGGGTCGGAACATCTTGAAACAAGGGATTGTGGAAGTGGAATACAA
AAGGTGAGACCATGTATTCAAGGATTTATGTTATCCTAATTATCATGATTGATATT
AATCTCTCTGGTTAAGTTAATGATCATCTATTTAATTAATCAGCATGATGTTTTAT
TTCCTAGTTGCTTCTTCCAGTAATGGTTTGGTTACACCAACCACAAGAAGAAATC
AATATGGCATGGACAAACTTCATATAATTTTATACAGTAAAGTTGGTCCGGTTCC
GTGGGACAGAGAACCAGGACAATAAATGCTAGTAACGGTCAAATAGGTTGTCCA
CAAATCATAGGTAACATGACTATGACTGATGGGGATTTGCATAAATTTAGACAGC
TAGCATTGTCCACGTTTTAGGGTTCCATTGATAAAGAATTATTATGTAAACACCA
AAAAACAATTTGTCAAAAAAGTGATCTTATGCTAATTTGAATCTGCTTTGTTTCAT
TGATCAGGGTACCTTGTGAATACAAAAACCAGAATTTGGCTGTCCGAGTAGAAGA
ATCAAGCAAAAACTCAAATTACTTGGCCATTAAATTGTTGTATCAAGGTGGTCAG
ACAGAAGTGGTAGCCATTGACTTTGCCAAGGTTACCTTCAACTTACCCCAATGGA
GTATATTACGACAGCGTTTAGTATCATAGGTTGTTTTTTAAAGTTTTTTTTTAAAA
AAATATATTAAAATAATATATTTTTTATTTTTTTAAATTTAATTTTAACATCAATAT
ATCAAAATTATTTAAAAAATAAAAATAAATAAATTTGTATAACGTATCATTTAGA
TGGCATTTTCAAACCGTGTTTAGACGTGCCAATGCAATTCTTAAACTTGTGCTGAC
TTTTGGATGGTTTTGCTAAATTTTCATAGGTTGGTTCTTCGAACTGGGGTTTCATG
AGCCGGAACCATGGGGCAGTGTGGGACTCGGACAGAGTTCCATCAGGGGCACTT
CAATTCAGATTCGTGATAACAGCTGGATTTGATGGGAAATGGATTTGGGCTCGGA
ATGTCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCCGGGATGACATACGATTCAGGAGTCCAGAT
CACCGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCATGTGATGATGGGATTTGGAAATGA
GGGTCTTGCCTTCCCACTAATGTGAATATCTCTACGCACAGAGTTTGATCTGATAT
CATTCTACACGACCGAACTAAATAATGTAGAAGAATAGTATAAAGTTAGCACTAT
ATATTATAGTATTAGCCACTACGCTTCAATGTTCTTTTCTTCTTCTTTTTTCTTGCC
TTGCGAGGAGGGCATGTCCTTGCTTGTGTTTAACATGTTTCTTTTTCTACCCCAGT
AAATAAATGCTGTCCCTCTCTCTATCAAATGGTGGGGCAAGGCATGGATGTTGAA
GGGGGTAAAGGCCCTTTTAAGATTATTAATAAAATGCTGGATCATAATT






