
IDENTIFICATION 

Species: Arachis ipaensis 

Locus: XP_016186850 

Gene Model: XP_016186850.1 

Description: AipEXLB-02 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AipEXLB-02 

MAVSLLGPLVITTLLCMQTLADASCTDCFVQSRAEYYPNSEVNGTDAGACGFGSFGA

TINGGDVSAASNLYRNGVGCGSCYQVRCTNNTYCSDNGVTVVITDQGSGDGTNFILS

QRAFGGMAQTSDTAPYLLALGIVDIEYRRVSCSYPNKNITIKIYESSSNPNYLAFVIWF

QQGMRDITAVQLCETQNFVCKLLDRTHGVVWTTTSPPSGPLSLRMLFSAEDGEQTW

VVPSSNIPEDWKAGETYDSGVQVDK 

CDS (coding sequence) 

>AipEXLB-02 

TTCCCAAAATTCTGAGGGTATAATGCTCTTCCTCTAATTTTTATTCTTTATATTTGG

AACGTCAAAGTTTTAAGATTGACCAAACCAATTTTCTATAAATAGAAGAAACCCG

GTTCTCTTCAAGCATAAACTAGTTTCTGTTTTTCATTTTTTTTTTCTCCACCTTAAC

TGCTTTCTCTATTCTGCCCTTCATGGCTGTCTCACTTTTGGGTCCTCTGGTTATTAC

CACCTTGCTTTGCATGCAAACTCTGGCAGATGCTTCATGCACTGATTGTTTTGTTC

AATCTCGAGCAGAATATTACCCGAACTCTGAAGTAAATGGCACAGATGCTGGTGC

ATGCGGATTCGGTTCCTTTGGTGCTACCATTAATGGTGGCGATGTATCAGCTGCAT

CCAATCTTTACCGTAATGGTGTTGGCTGTGGCTCCTGTTACCAGGTAAGGTGTACA

AACAATACCTATTGCTCAGACAATGGTGTCACTGTAGTTATAACTGACCAAGGCT

CAGGTGATGGCACCAACTTCATTCTGAGTCAACGAGCCTTTGGTGGGATGGCTCA

GACCAGTGACACAGCTCCTTATCTATTAGCTCTTGGCATAGTTGATATTGAATACA

GGCGTGTTTCATGCAGCTACCCAAACAAAAACATAACAATTAAGATATACGAGA

GCAGCAGTAATCCTAATTACTTGGCTTTTGTCATATGGTTTCAACAAGGAATGAG

AGACATAACTGCTGTGCAGCTCTGTGAGACGCAGAACTTTGTCTGTAAGTTACTG

GATCGGACTCATGGAGTAGTCTGGACTACTACCTCTCCACCAAGTGGACCTTTGT

CGTTACGGATGCTGTTTAGTGCTGAAGATGGAGAACAAACATGGGTTGTCCCCAG

TAGTAACATACCAGAAGACTGGAAAGCAGGGGAGACATATGACTCAGGAGTACA

AGTGGACAAATAGAAAAACAGCAAAAATGAAATATCATCTAATCATAAACCTTT

CTGTAATGAAAGAATAAAATAAGGCATCAATCCATCCTATCAAGTTCAGTCAATC

ACCCTTTTTACAATCCCA 

Nucleotide 

>AipEXLB-02 



TATTTAATAATATTTATATTAATAATTATGAATAATAAAAATATATAATTAATTTA

AATATAAGTGAATATAAAATTAAAATAATATCTAAAAAAATTATTGTGCGATTTT

TACTATATAATTAATATTAGCATATGAAATATGATGGAATAATATAGCTTAGTGG

AAAGGAAAGCATGCAATATAAGAATGACAGGTTCAAACCACATTTTTGGGCTGG

ACCGGACTGATTGAAGATCCAGTTACAAGTTTTTCAGTCAAATCGATTGGTCCCG

TCCGATTTATAATTGTGTGAGAAATCCCTATAACCAAAACAAATAGAGCAAACAT

ACTAATTTGGAAAACAATGCCAACTTTCGGATGGCAAAGTGCACTTTACCTCCAC

ACTTTAGAAAATACTCAAATTTACTTCTCTCTATTCTTGAATATTTTAGCCTTTTGT

GAACTTAAGAGAAAGGCTGATTTGCAAATATCGAAAATGTTAGAAGTCATTTTGT

ATATTCCCAAAATTCTGAGGGTATAATGCTCTTCCTCTAATTTTTATTCTTTATATT

TGGAACGTCAAAGTTTTAAGATTGACCAAACCAATTTTCTATAAATAGAAGAAAC

CCGGTTCTCTTCAAGCATAAACTAGTTTCTGTTTTTCATTTTTTTTTTCTCCACCTT

AACTGCTTTCTCTATTCTGCCCTTCATGGCTGTCTCACTTTTGGGTCCTCTGGTTAT

TACCACCTTGCTTTGCATGCAAACTCTGGCAGATGCTTCATGCACTGATTGTTTTG

TTCAATCTCGAGCAGAATATTACCCGAACTCTGAAGTAAATGGCACAGATGGTAA

TAAAACTAGGGATTGAACTTAGTGTATAATACACTAGGAGAATCTAATTATGTAG

ATTTAATAGAAGTTATCAATGTAAAGTTATGCTAACATATATCACTGGACAATCT

TAGTGCATGATGCATAAATTTTATCTTGGTGCATGGACTGTAGCATTGTCAATGA

AGCTGCTAGAAGGATAACAAAAATGCACATCTGAATTGAGAAACTAGTAAACAT

GCTCTAACATATGCTCATACTTTTAACTGATACATATGCTCCTCTTACATTCATTTT

AGCTGGTGCATGCGGATTCGGTTCCTTTGGTGCTACCATTAATGGTGGCGATGTAT

CAGCTGCATCCAATCTTTACCGTAATGGTGTTGGCTGTGGCTCCTGTTACCAGGTA

AGTGTGTAATCAAGTTATCATTACTGCATAAGAACTACAAAGAGAGTTCATCAAG

GATCCAGCTATGTGACAAACTGCCAATTACTGTAGGCCACCAACTTAGCATGTTT

TTTTGAATGAAGTATATATGTATATGTGTATATATTTAAAAAAAGGCATTCACTTA

AAACCTATGAATCTTATTCTTATCACACACAAAAAAATTCTTCTTTCCTATTTCTT

CCATTTGGTGCTCTGACTTTCAAACATGTAACAATTCAACAGCACTTCACATGGTT

AAAAGTAGTAGAGATGTCATGATGTTGTACTTTTGATACTTGCTCAGGTAAGGTG

TACAAACAATACCTATTGCTCAGACAATGGTGTCACTGTAGTTATAACTGACCAA

GGCTCAGGTGATGGCACCAACTTCATTCTGAGTCAACGAGCCTTTGGTGGGATGG

CTCAGACCAGTGACACAGCTCCTTATCTATTAGCTCTTGGCATAGTTGATATTGAA

TACAGGCGGTATGATATAATTCTACACAGATAAAACCCTATGAGTTCATGTTTGC

ATCATCAACTTTTGAAGCTGTAGATATATACAAACACACACACACACATATATTC

AATGGATTAAAGATTTAACTGAGGCCTCTCTCTCTTCTTCTCAAGTGTTTCATGCA

GCTACCCAAACAAAAACATAACAATTAAGATATACGAGAGCAGCAGTAATCCTA

ATTACTTGGCTTTTGTCATATGGTTTCAACAAGGAATGAGAGACATAACTGCTGT

GCAGCTCTGTGAGGTAGTTTTTGCCTCCTTATCCTGTGCAAATTGGAATTCATAAA

TCTCTGAGATGCATAAACTCAATGCTTTAAACAGATAATTTTGTGAAGGAGGACT

TGGAAATAAACAGAGTGTAAAAGATCACATAATCATGCTCTATCTTCAAACATTT

ATTTAAATAGAACACTTCAAACAGAAATAAACTGCAACAGCATGAGCCATTAACT

TGTCACTATACAGAAAGGAAATAATACACAAAAACAAAGAGATAAACTAAGGAA

GAAGGATCCAGTGTCTTATTAGGAAATAATGCTGGCAAACTAGCACTGACAATGA

CATTGTAATCTCCTGTACCGTGTGCAGACGCAGAACTTTGTCTGTAAGTTACTGGA

TCGGACTCATGGAGTAGTCTGGACTACTACCTCTCCACCAAGTGGACCTTTGTCGT

TACGGATGCTGTTTAGTGCTGAAGATGGAGAACAAACATGGGTTGTCCCCAGTAG

TAACATACCAGAAGACTGGAAAGCAGGGGAGACATATGACTCAGGAGTACAAGT

GGACAAATAGAAAAACAGCAAAAATGAAATATCATCTAATCATAAACCTTTCTGT



AATGAAAGAATAAAATAAGGCATCAATCCATCCTATCAAGTTCAGTCAATCACCC

TTTTTACAATCCCATCTACTTGATTGTCTTTCCCTTGATAAATTTATTATTTGGTCT

CTATCTAGCTTTCAACTGATCAATAGCTGAACTCTGGAATGATCATATCAAGAAT

CACTCACAAGGTGTACAAATACAATACAAATTTTCAGTGGGGAGCCAAATGCTTA

AAGCTTTCTCTCAACTTTGACGAAGGATTCTGACATTTGCACATTATGAAATATGA

GGAATGCTAGGGGCCAGCAACTTTGTGATTTGTAGCCATCAAATAGCCATCAATG

ATGGTTTTAATGGTGTGAGATTGGTGTGAACTTTCATCCAATGGCTCACTTTTCTT

TGCTGGTTACATGCTGGACAGAATTTAACAAAGTTGCTGGCCCCCTACACTTTTCC

ATGAAATATTAATTGGAAACATTAACACAATTGATTGTTTCATTAATTAATCTTCA

AAATGTATGCCTCAAACAATTCTTTCAAATAAGGTCAGACAATTATGGACCAAAC

ATGGAACTAGCAA 




