IDENTIFICATION
Species: Daucus carota
Locus: DCAR_012094

Gene Model: DCAR_012094
Description: DCEXPA-10
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350

EXTERNAL RESOURCES
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Legend:

Exon = Intron
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Query seq.
Superfanilies PLN0O00S0

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family ci31535 expansin A: Provisional 33-260 321e-120
SEQUENCES

Peptide

>DcEXPA-10

MAFNKITLFLCIAAAFLSLLNPSSARIPGVFTGGAWQSAHATFYGGSDASGTMGGAC

GYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDSDPKWCHPGSPSILVTATNF

CPPNFAQASDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVACRKRGGMR
FTINGFSYFNLVLVTNVAGAGDIQRVLIKGTKTPWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQ

ALSFRVTGSDRRTSTSYNIAPPHWQFGQTFMGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>DcEXPA-10

ATGGCTTTTAACAAAATCACACTCTTCTTGTGCATTGCTGCTGCTTTTCTCTCTCTA
CTCAACCCCAGCTCCGCTAGAATCCCCGGCGTCTTCACCGGCGGCGCTTGGCAGT
CTGCCCATGCCACCTTCTATGGCGGCAGCGACGCTTCCGGCACCATGGGTGGGGC
ATGTGGATATGGGAATCTGTACAGCCAAGGCTACGGTGTAAACACGGCAGCGTT
AAGCACGGCGCTGTTCAACAACGGGCTGAGCTGCGGTGCATGTTTCGAGATAAA
ATGTGACAGTGACCCAAAATGGTGTCACCCTGGAAGCCCATCTATTTTAGTCACG
GCTACTAACTTTTGCCCACCCAACTTTGCCCAAGCCAGTGATAATGGTGGCTGGT
GCAACCCGCCCCGAACCCATTTTGACCTTGCCATGCCCATGTTTCTCAAGATTGCT
GAGTATCGCGCCGGAATTGTCCCCGTTTCTTACCGCCGGGTAGCGTGCAGAAAGA
GGGGAGGAATGCGATTCACAATCAACGGTTTCAGTTACTTCAACTTGGTGCTCGT
CACCAACGTGGCTGGAGCTGGTGACATCCAACGAGTCCTCATCAAGGGCACAAA
GACCCCTTGGATGCCCATGAGTCGCAACTGGGGGCAAAACTGGCAATCCAATGCT
GTGCTTGTGGGCCAGGCACTCTCCTTTAGAGTCACGGGCAGTGACCGTCGTACCT
CAACGTCCTATAACATCGCCCCACCTCATTGGCAGTTTGGTCAAACCTTTATGGGC
AAGAATTTCCGGGTTTAA

Nucleotide
>DcEXPA-10

ATGGCTTTTAACAAAATCACACTCTTCTTGTGCATTGCTGCTGCTTTTCTCTCTCTA
CTCAACCCCAGCTCCGCTAGAATCCCCGGCGTCTTCACCGGCGGCGCTTGGCAGT
CTGCCCATGCCACCTTCTATGGCGGCAGCGACGCTTCCGGCACCATGGGTAAAAC
TCTCTCCCAAAATCCTTTATAGAATCTTTGTAAATTAGTATATAATATTATAAATC
TCGAAACAGAATCGAACCCGGGAACTGAGACGAGGTTCTTATCATTTTTAATAGT



GAGTAGGGTTTTGTAGCGAACTGCAGGACATGATTTAATTCGACCCAAATTTGAA
ATCTGATATCTAAAAAATTTAGTAAATATCACTAATATTTTTTCTGTAAAATATAT
TAGTCATTTTTCGAAATTTTAGTTACGTCATTTACGGCTAAAAGAAATGTAGGTGT
TATTTGTTGATATAAAAGAATAATTGTGACAAGATTTAGAGTTACATTTTGCATG
GTACTATAAAAATGATAGAAAAATACTTTTTGTTTTTTTTAATTTGTGTGAATTTG
TTTAGGTGGGGCATGTGGATATGGGAATCTGTACAGCCAAGGCTACGGTGTAAAC
ACGGCAGCGTTAAGCACGGCGCTGTTCAACAACGGGCTGAGCTGCGGTGCATGTT
TCGAGATAAAATGTGACAGTGACCCAAAATGGTGTCACCCTGGAAGCCCATCTAT
TTTAGTCACGGCTACTAACTTTTGCCCACCCAACTTTGCCCAAGCCAGTGATAATG
GTGGCTGGTGCAACCCGCCCCGAACCCATTTTGACCTTGCCATGCCCATGTTTCTC
AAGATTGCTGAGTATCGCGCCGGAATTGTCCCCGTTTCTTACCGCCGGTAAGTTTT
GCTTTCTTTTATTCTCATATTTACTGACTGTCTTTTTCTTACATTTGCTATTTTATCT
TTTGGACTGTTTTGCCCCTCTATTCTGGGATACTTGCTTGTGGTTTGTTATTATGGA
GGTTATTTTGGTAGTTTTAGTCAAGTTATTGGACGGAAATACCCCTTAAGAATTCA
TAATTACACAACTTAAAATTTCCAGAATTGTGAGATCAACAGAACTGCTCCTTGT
ACTTTCAATTACCTAATTTAAATAAATTTTTACAACGGAATTTTGTTTCTATGGCG
TCGAGCAAACTAGGTGGGGGTTTGATTAAATTTATTTTTCAAAATTAAGAATTTAT
TCTGATTTTTATTGAAATAAATTCTTACTTCTTGCTAAATAAGGAATATAAAAAAT
TTCCTTAACAGTGTCTAAAAGCTCCCCAAACAGGACATAGGTAAAGCATAGTGAT
CTCGAACCAAAATCTGTAGAGGAGTGATTTATTATGATTCGGCTGGAAGTAAATT
AATTTTATCGATTCGAAAATAGACCGAACATAGAGTTTTTCAGAATAATAACAGA
ACGAAAATGTACATTATAATTAGAACGGCAACAAAACACAGGTCATATGCTCAC
AAGTCACCATAGGAGTGGTCTGAGAGAACAGGATAACTGAGCAGAGTGTATAAA
TAGAAAAGCTACTGCAGATTTTCTCTAATTGATTCCAGCTTTTTTACGCGGTTTCG
TACACATTTCGTTTTGTAACTTTCTAGAACAAAATCTGATACCCCATCTCTCACCT
TACATTTTCATGTTACTTGCGAGTAAAAGGCGCCAGGGGTGTCTGTCAAAAAACA
AAAGGCACCAGGGGTGAGATGGTAATTTAAGATTCTGTTACCAGAAAATGAGGG
AACACAAATTCAAGTAGGGTCAGTCAAGCTTAATTTGCAGACAGTAGAGAGAGG
TGATTGCACTGCCCCCAATACGCGTTTTCTAGGGTCACCCTGTTTAACTCCTCCAT
CCCCATGCCCAATCTCCTTTTTTAACCAACGCCGCCTCCTTCATTTAATATATCAA
ACCCGAATTTCAATCCCCAAATAATTCTAGTATATCTGCCCCTAGAGTAAAATTTT
GGAAAAATAATACTCCGTCCGTCCCAATTTATGTGAACTGGTTTAATTTTCACAG
AGATTAAGAATCCCAATTTATGTGAACTGGTTTGATTTTCACAGAGATTAAGAAA
TATGTAGTAAATGTAGTTGAAAAGTGGGTAAAGTGGTGGGACCCATCAATATTTA
ATAATAGATTTAAGATAGTGGAGGAAAGTAGCGGGTGTAATAGTGTTTATTTAAT
AAAAAGAGAGTATTAAATATAGAGGTAGTAGGTGTAATAGTGAAAAGTAGTGTT
CAAAAATAGTAAGTATTGGAGGTTCATTCTTTTTGGGACGTCTCGAAAAAGAAAT
GAGGTCACATAAAATGGACGGAGGGAGTATTAGTTCTTTTTTACGTGTTCATATTT
TTTTTATCAAATTGATTGTATTTTGACTGAAATTTACAAATGTCATATAATTATAA
AAAAATAAAAATTATATCATTAGAAATTATATTTATTCTATTTTAATATTCAACTT
TTAGATTTTATAAATAATGAATAGATAATTTATAATGTTTAGTCAAAAAATTTACT
CTTTAAAAATCAAAATGAATATATAATTAAGGACATAGAGTAAATTTCACTTGTA
AAGTAAAATTTGAGAATCTTTTGATGAGAGGATGTAATATATTACTCTCTCCGTC
ATCTTTCTGAATTGTTATATTAAGAGAAGGAGATGTGTCACACACTTTCATGTAA
AGTATAATTTTATAGCTGGTGTTTAAATTATTTTTATTTGAACAAATATTTAGCAT
TTAATTTTTTAAAACAAATTAATGATAAAATTGTATTTTATTAGAATATAAGATTA
TGTCGAAGTAATCAAAAAAAATAAGTGAAAAAGGGAATGCAAAACAAATTTAAT




TTTCGAGAGTGACTAGTATCTAGAGATGTGATATGCCGTATTAATGTGTGTGTTG
GTTGGCAGGGTAGCGTGCAGAAAGAGGGGAGGAATGCGATTCACAATCAACGGT
TTCAGTTACTTCAACTTGGTGCTCGTCACCAACGTGGCTGGAGCTGGTGACATCC
AACGAGTCCTCATCAAGGGCACAAAGACCCCTTGGATGCCCATGAGTCGCAACTG
GGGGCAAAACTGGCAATCCAATGCTGTGCTTGTGGGCCAGGCACTCTCCTTTAGA
GTCACGGGCAGTGACCGTCGTACCTCAACGTCCTATAACATCGCCCCACCTCATT
GGCAGTTTGGTCAAACCTTTATGGGCAAGAATTTCCGGGTTTAA





