
IDENTIFICATION 

Species: Daucus carota 

Locus: DCAR_017148 

Gene Model: DCAR_017148 

Description: DcEXPA-14 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>DcEXPA-14 

MGSCANLIVICLLICLASEQINAQARWLNAHATYYGADQNPTSLGGACGYDNTFHAG

FGVNTAAVSGALFRSGEACGACYQVMCNFKLDPKWCLRRALVTVTATNFCPPNNN

GGWCDGPRHHFDMSMPAFFRMARRGDEGIVPVLYRRVACKRNGGVRFTLKGQSNF

NMVMFSNVGGSGDIKNAWIRGSRSRRWVQMHRNWGANWQSSVDLRNQALSFRLR

LVDAKFLNFYNVVPSSWNFGQTFSSAAQFT* 

CDS (coding sequence) 

>DcEXPA-14 

ATGGGTTCTTGTGCAAATTTGATTGTCATTTGTTTGCTTATTTGTCTAGCTTCTGAG

CAAATAAACGCTCAGGCACGTTGGCTCAATGCTCATGCAACTTATTATGGAGCCG

ATCAAAATCCCACCTCTCTTGGAGGAGCATGTGGTTATGATAACACATTTCATGC

TGGATTCGGAGTAAACACGGCGGCTGTGAGCGGTGCACTATTTAGAAGCGGCGA

GGCGTGCGGAGCTTGCTACCAAGTGATGTGTAACTTCAAGCTTGATCCCAAGTGG

TGCCTCCGTCGCGCTCTTGTCACTGTCACCGCCACCAACTTTTGCCCACCGAACAA

CAACGGTGGCTGGTGCGACGGCCCGCGCCACCACTTTGACATGTCGATGCCCGCT

TTTTTTCGCATGGCTAGACGAGGAGATGAAGGCATAGTTCCTGTTCTTTACCGAA

GGGTGGCATGTAAAAGAAACGGCGGTGTTCGATTTACATTGAAGGGACAATCAA

ACTTCAACATGGTAATGTTCAGCAACGTGGGAGGGAGTGGTGACATAAAGAATG

CATGGATCAGAGGCTCCAGATCAAGAAGATGGGTTCAAATGCATAGAAACTGGG

GAGCAAATTGGCAGAGCAGTGTTGATCTCAGAAACCAAGCTCTTTCTTTTAGGCT

GCGTTTGGTTGATGCTAAATTTCTTAATTTTTATAACGTCGTTCCTTCCTCTTGGAA

CTTCGGACAAACTTTCTCTTCTGCAGCTCAATTTACCTAG 

Nucleotide 

>DcEXPA-14 

ATGGGTTCTTGTGCAAATTTGATTGTCATTTGTTTGCTTATTTGTCTAGCTTCTGAG

CAAATAAACGCTCAGGCACGTTGGCTCAATGCTCATGCAACTTATTATGGAGCCG

ATCAAAATCCCACCTCTCTTGGTAAGAGTTCTGTTTATTTTTCGGGAATAATAAAT

TTCTTTTTATATATATATATACACGTCTCATTTAATTATATACGTTTTTTCACTGTT

CGGCACGTATTTTAAAACTCTTATAAAATATAATTTTACAACTTATTCATAAAATT

TTCTTTTTTTATATTAATGTATAATATAAATTATTATATTTTCATACGGAAAAAGA



AAATCTTAAAAATAAATTGCAGAACCATGAAACATTCTCGTCCCTCAATATATAT

CGTTGACGGACGGAGGGAGTATATATTGTCCGAAAATAAGTGACTTGTTTTTGTG

AAAATTGCAAGCCGAACATGCAATATTATTGCAACTTTTTTTTGCTGAATTTTAAA

CTAATCCAATCACATTTGGAAGATTATGCATGCATATGACATGAATTAGTTGTGG

TTTGACAGGAGGAGCATGTGGTTATGATAACACATTTCATGCTGGATTCGGAGTA

AACACGGCGGCTGTGAGCGGTGCACTATTTAGAAGCGGCGAGGCGTGCGGAGCT

TGCTACCAAGTGATGTGTAACTTCAAGCTTGATCCCAAGTGGTGCCTCCGTCGCG

CTCTTGTCACTGTCACCGCCACCAACTTTTGCCCACCGAACAACAACGGTGGCTG

GTGCGACGGCCCGCGCCACCACTTTGACATGTCGATGCCCGCTTTTTTTCGCATGG

CTAGACGAGGAGATGAAGGCATAGTTCCTGTTCTTTACCGAAGGTAGTAACAGCA

TATACACTTTAGTCGCATGAAATTAGCAATATATATAGCACTTATATGAAAAAAA

TATACAAATCCATAAATTAAATTTTAAATTATATTAATAATTTTGATAGTTTATTA

AAAAAATTATAATTTTTATATTTTGGACATCATAAAATTTATCCAAAGAAATAAA

CTAATAATAATTTTTATTTTCTTCACTTTTTTTTATGAAAATAAAGACTTATTTAGA

AAGGAAATTCACATGGGCATCATGTTAGGTTTCAATATTACATACTTACATAAAT

AATTCTCTTATTTTAAGAAAATATATATTTATATAATTTTATAAAAATAAATGACT

TGTTTTTTTAAAAAAGAGGATAACATGAATAATTTGAATCTTGAAGTCGATGATT

AATCACATTCAGCTCCAAATAAGTATTGTCTTGTAACTCGTCGAATTAATTAAATA

TCCGATTATTCAATTAATTATCTCATCTGCTGATTAAATTAATCTCCGATTAATTTT

TCTTCCGTGTTTTTCACGGATTAATTCTGATTCTCGACCTTTTTACGGTACTGATTT

GAATGAATAACTAAATTGCGCGTGATTGTACCTAAATTAGGGTGGCATGTAAAAG

AAACGGCGGTGTTCGATTTACATTGAAGGGACAATCAAACTTCAACATGGTAATG

TTCAGCAACGTGGGAGGGAGTGGTGACATAAAGAATGCATGGATCAGAGGCTCC

AGATCAAGAAGATGGGTTCAAATGCATAGAAACTGGGGAGCAAATTGGCAGAGC

AGTGTTGATCTCAGAAACCAAGCTCTTTCTTTTAGGCTGCGTTTGGTTGATGCTAA

ATTTCTTAATTTTTATAACGTCGTTCCTTCCTCTTGGAACTTCGGACAAACTTTCTC

TTCTGCAGCTCAATTTACCTAG 




