IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 04109

Gene Model: Ca_04109
Description: CarEXPA-13
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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GENE STRUCTURE

CarEXPA-13
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNOOOSO

. Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 32-250 5.28e-127
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-13

MAIATTSITFFLLTLFLKGTFGDYGGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYS
QGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCDSDPKWCLPGSILVTATNFCPPNFAQSN
TNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYKAGIVPISFRRVPCVKKGGIRFTINGHSYFNL
VLVTNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQTMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFQVTTSDG
RTITSNNIVPTNWQFGQTFSGGQF*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-13

ATGGCAATTGCAACAACCTCTATTACTTTCTTTCTTCTTACCCTTTTCCTTAAAGGC
ACTTTTGGTGACTATGGAGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCCACATTTTATGGTG
GAGGTGATGCATCAGGCACAATGGGAGGGGCTTGTGGTTATGGCAATTTGTACAG
CCAAGGCTATGGAACCAACACTGCTGCACTCAGCACTGCACTTTTTAACAACGGT
TTGAGCTGTGGATCTTGCTACGAGATGAGATGTGACAGTGACCCAAAATGGTGTC
TCCCCGGTAGCATATTGGTCACTGCTACTAACTTCTGTCCACCTAACTTTGCACAG
TCTAATACCAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCCCTTCAACACTTTGATCTTGCTGA
ACCTGCTTTCTTACAAATTGCTCAATATAAAGCTGGAATTGTTCCTATTTCCTTCA
GAAGAGTCCCATGTGTGAAGAAAGGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACACT
CATACTTTAACTTAGTTTTGGTGACAAATGTTGGTGGAGCTGGAGATGTACATTC
AGTGTCCATCAAAGGGTCAAGAACTGGATGGCAAACTATGTCAAGGAACTGGGG
CCAAAATTGGCAGAGCAATAACTACCTGAATGGCCAAAGCCTCTCTTTTCAAGTC
ACTACAAGTGATGGAAGGACTATCACTAGCAACAACATTGTTCCTACAAATTGGC
AATTTGGACAAACATTTTCTGGGGGACAATTTTAG

Nucleotide
>CarEXPA-13

ATGGCAATTGCAACAACCTCTATTACTTTCTTTCTTCTTACCCTTTTCCTTAAAGGC
ACTTTTGGTGACTATGGAGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCCACATTTTATGGTG
GAGGTGATGCATCAGGCACAATGGGTAAGTTTTAAACAAATACTTTGCCTTTTCA
TTGGGACATTTAGATGTTAAATAGTAGATACTCCCTATATTATTACTTTTTCTACA
TGTAACATTTGTTTTACTCAAATTCTTTTATTTGTTGCTTTTAAATGTAGACTAAAA
AAATAACCCATTATATATACATATATTAACTAACCTATATTAAAATAGTCCTTTCA




CTTGACACTTACTAAAACAAAGACATTTTAGCAATAAAGTGGTTAATGAGCCGAG
TGAAATTCGAATTAATTGTGAATACTCAAATACAAAAAAACAAAGATATTTTAGT
ACAAAGAAAATACTATTTTGCTATTAAAAAATATAGGTGTAATAAAAAAAATTGT
AAGACTTGTGCTTTTTCCTCACCTATTTGTCTGCCTCATATTGCAGGAGGGGCTTG
TGGTTATGGCAATTTGTACAGCCAAGGCTATGGAACCAACACTGCTGCACTCAGC
ACTGCACTTTTTAACAACGGTTTGAGCTGTGGATCTTGCTACGAGATGAGATGTG
ACAGTGACCCAAAATGGTGTCTCCCCGGTAGCATATTGGTCACTGCTACTAACTT
CTGTCCACCTAACTTTGCACAGTCTAATACCAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCCC
TTCAACACTTTGATCTTGCTGAACCTGCTTTCTTACAAATTGCTCAATATAAAGCT
GGAATTGTTCCTATTTCCTTCAGAAGGTAACATATATAAACCCCATCAAACAAAC
TCAACACTACTTCTTTGTAATTGTAAATCTATATACATATCCTAAGGTGAGAAAAT
GACATTTCGTCGCGGGTTTGACCTCTGGTCGATGCTTATGGAAAAAATATATGTG
AAAAAGGTCAATCATTTAAATATATTTCAGTTAGTTTGAGGGATTAGTATACATA
ATTGTGTAACTGACACGTGGCAAAATTTCACACATATGAAATACTGACACTTCAA
ATTAAAAGCGTGTCCGTTATCTGAATTTGACATTGGCAAATTTGATTATTATTTGT
GGTATCTACCTGAGTGTGCTTCATAGTGACTAATTGTAATTGTTTCAATTTTCAGC
TACTACCATGTACTAACATATTATACTGTTTTTTGGGTCTTAAAACAGAGTCCCAT
GTGTGAAGAAAGGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACACTCATACTTTAACTT
AGTTTTGGTGACAAATGTTGGTGGAGCTGGAGATGTACATTCAGTGTCCATCAAA
GGGTCAAGAACTGGATGGCAAACTATGTCAAGGAACTGGGGCCAAAATTGGCAG
AGCAATAACTACCTGAATGGCCAAAGCCTCTCTTTTCAAGTCACTACAAGTGATG
GAAGGACTATCACTAGCAACAACATTGTTCCTACAAATTGGCAATTTGGACAAAC
ATTTTCTGGGGGACAATTTTAG





