IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015077583

Gene Model: XP_015077583.1
Description: SpnEXPA-17
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNO0OOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLNO0OS0 super family 31535 expansin A; Provisional 1-259 8.5%e-122
SEQUENCES

Peptide

>SpNEXPA-17

MGINFILVLLFVDSCFNIVEGRIPGVYSGGSWETAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN
LYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFELKCTNTPNWKWCLPGNPSILITATNFCPP
NYALPNDNGGWCNPPRSHFDLAMPMFLKLAQYRAGIVPVTYRRIPCRKQGGIRFTIN
GFRYFNLVLITNVAGAGDIIKVWVKGTKTNWIPLSRNWGQNWQSNAVLTGQSLSFR
VKASDHRSSTSWNIVPSHWQFGQTFTGKNFKI

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-17

TTCTTGTTCCCGCCAATATGTCCTTTGATTAAGGAGGACCAAACTTAGGTATACAC
ACATAATTTCTCTGTTATAAGTAGTGCTTCTCCTTGCATCATTTTCTTCAACAACCT
CAACTCCATTAAATCTTAAGAATGGGTATCATAATTTTCATCCTTGTTCTTCTTTTT
GTAGACTCATGTTTCAACATTGTTGAAGGAAGAATCCCTGGTGTTTACTCTGGTG
GTTCATGGGAAACTGCACATGCTACATTTTACGGCGGAAGTGATGCTTCTGGAAC
AATGGGTGGTGCGTGTGGTTATGGAAATTTATACAGCCAAGGATACGGAGTTAAC
ACAGCAGCACTGAGTACTGCTTTGTTTAACAATGGATTAAGTTGTGGAGCCTGTT
TTGAACTTAAATGTACAAATACTCCTAATTGGAAATGGTGTCTTCCTGGAAACCC
TTCCATTTTAATCACAGCTACCAATTTCTGCCCACCAAATTACGCGTTGCCAAATG
ACAATGGTGGCTGGTGTAACCCTCCTCGCTCTCACTTTGACCTCGCTATGCCTATG
TTTCTCAAACTTGCTCAGTACCGCGCTGGCATTGTTCCTGTAACTTATCGCAGGAT
CCCATGCCGAAAGCAAGGAGGAATCAGATTTACCATCAATGGATTCCGTTACTTC
AACTTAGTTTTGATCACGAATGTAGCAGGTGCAGGGGATATTATTAAGGTTTGGG
TAAAAGGAACAAAGACAAATTGGATTCCATTGAGCCGTAATTGGGGACAAAATT
GGCAATCAAATGCGGTTCTAACTGGTCAATCACTCTCTTTCAGAGTTAAAGCTAG
TGACCATCGATCTTCTACTTCATGGAATATTGTTCCTTCTCATTGGCAATTTGGCC
AAACTTTCACCGGAAAGAATTTCAAAATATAAAATTAGTAAGGCTATTGTTATTT
TTAATTTGTGGGAAAACTAGGATATTTCAGAGTGTTGTTCAGCTTAGGGAAGGAA
ATCGAGTCCTCGCTGAAAATTCAAATAGATAATCAATTAAATTACTAAAATTCTT
CGATATTTCTGAGTGTGTGTATCAACATTTTAACCTAAGTATGGTTAAAGGGGAA
AAGCGAAAGGCTATATATCTGTAATGGAGAGAAAGGTTGAAGTGGCTGCAAAAT
CATGTAGCCCGCAGCTTTTTTTTTTTGACTTTTACAATATACATCACAAGTTTTTAT
AAATGCATTGTCCTTCTCTTCAA




Nucleotide
>SpnEXPA-17

AAATAGATTTTAAAAATGAAGTTGCAATTGATCTTAAAATTTTAAAATACTAAAT
ATTAGAAGTTCTTGTGTCTTACAAAGAAGTAAAAATATAATAGATATAGTTTTAA
TTAATTTTGAGGACATATATATCAAAATAATAATTAAACCATGATTATTCGAGAA
AATAATAAATCACAATTTTGTTCAATTGACTTCGAAGTAATTAGAGTTATAGTAG
TTTACTTATTTGTAATAATAAGATGTAAGAACTAATTCAACTAATATTCTTTAATA
TCTGATTTGAAGTCTTAAATATTAAAAATTTTATTTAAAGATAATAACATAATTGA
GTACAATATTTATTTTAATTATTAATATAAATACAATATTTATTTTAACGTCAATT
ATAATTATTTAATAATTATCATTCTTATATCTATATATAATTTCATTAATTGTTGCA
ACACACCTACAAAACAGGTATGATAAACTAGTAAAAGGAAATAAGGTAAAAAAG
ATTGAAGAGAAGGACAATGCATTTATAAAAACTTGTGATGTATATTGTAAAAGTC
AAAAAAAAAAAGCTGCGGGCTACATGATTTTGCAGCCACTTCAACCTTTCTCTCC
ATTACAGATATATAGCCTTTCGCTTTTCCCCTTTAACCATACTTAGGTTAAAATGT
TGATACACACACTCAGAAATATCGAAGAATTTTAGTAATTTAATTGATTATCTATT
TGAATTTTCAGCGAGGACTCGATTTCCTTCCCTAAGCTGAACAACACTCTGAAAT
ATCCTAGTTTTCCCACAAATTAAAAATAACAATAGCCTTACTAATTTTATATTTTG
AAATTCTTTCCGGTGAAAGTTTGGCCAAATTGCCAATGAGAAGGAACAATATTCC
ATGAAGTAGAAGATCGATGGTCACTAGCTTTAACTCTGAAAGAGAGTGATTGACC
AGTTAGAACCGCATTTGATTGCCAATTTTGTCCCCAATTACGGCTCAATGGAATCC
AATTTGTCTTTGTTCCTTTTACCCAAACCTTAATAATATCCCCTGCACCTGCTACAT
TCGTGATCAAAACTAAGTTGAAGTAACGGAATCCATTGATGGTAAATCTGATTCC
TCCTTGCTTTCGGCATGGGATCCTGAACATTTCACAAATACACATTACTATTGAAA
TTATTTCCGGTATATTTAATTGATTGATATATTACCTGCGATAAGTTACAGGAACA
ATGCCAGCGCGGTACTGAGCAAGTTTGAGAAACATAGGCATAGCGAGGTCAAAG
TGAGAGCGAGGAGGGTTACACCAGCCACCATTGTCATTTGGCAACGCGTAATTTG
GTGGGCAGAAATTGGTAGCTGTGATTAAAATGGAAGGGTTTCCAGGAAGACACC
ATTTCCAATTAGGAGTATTTGTACATTTAAGTTCAAAACAGGCTCCACAACTTAAT
CCATTGTTAAACAAAGCAGTACTCAGTGCTGCTGTGTTAACTCCGTATCCTTGGCT
GTATAAATTTCCATAACCACACGCACCACCCATTGTTCCAGAAGCATCACTTCCG
CCGTAAAATGTAGCATGTGCAGTTTCCCATGAACCACCAGAGTAAACACCAGGG
ATTCTTCCTTCAACAATGTTGAAACATGAGTCTACAAAAAGAAGAACAAGGATGA
AAATTATGATACCCATTCTTAAGATTTAATGGAGTTGAGGTTGTTGAAGAAAATG
ATGCAAGGAGAAGCACTACTTATAACAGAGAAATTATGTGTGTATACCTAAGTTT
GGTCCTCCTTAATCAAAGGACATATTGGCGGGAACAAGAACATAAAAAGAAACA
ATTTTAATTTTGTTTTTTGTTTTGTCCAATCGTCAAAAAAAAATATTGAATATACA
AGTTAAATAATACATAAATAGGTTGATACAGTCTATTGATTTTAAATGTCTTAAAT
GTGTGTTTAGATGCGTTGTGTTTGCATTTTCAAATTTCACTTGCATTTGAGGTTAA
ACTAAATACGAATCGCATACGACAATACTCATTTGAGAGTAGAACTTTCAAAATA
TTTTTTTTCAAAGCTCGAATATAAAATCTCTGATTAAAAATAAAGCAGTCATGAT
ATTGGATCTTTAATTTATTTTAATTTGATTTGATTGGAATGCAATGGGATTAAAGA
TCGAAAAAAAAAGGTCCACATCAAAAGGTTTCCCATGAAACACTTGCAGCCGCTT
TTTATCTTTAATTCCGTCAATCTACTGACACTTTTTACACATTTTCATTAATTACTC
CCGAATTTTCCGCTCCCACTATTCAACTAAATTTGAAATA




