IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: AqcoelG274100

Gene Model: AqcoelG274100.1.p
Description: AcCEXPB-01

Family: Beta Expansin

3D structure:
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GENE STRUCTURE
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DOMAIN ARCHITECTURE

1 S0 100 150 200 250 262
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Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 13-260 6.90e-44
SEQUENCES

Peptide

>AcEXPB-01

MHHHQHFSGQVIGLFFTCVLVLMFFPATPLPQLTQQRWKPATATWYGSPNGDGSTG
GACGYGTLVDVKPLRTRVGAVSPNLFKNGEGCGACYKVKCLDKNICSRRAVTVIITD
ECPGCASGHFDLSGSAFGRMAVSGNGGQLRNRGEISVIYKRTRCKYQGKNVAFHVN
EGSTEFWLSLLVEYEDGDGDIGAMHIQQASSSEWQEMKHLWGANWCITGAPLKGP
FSVKLTTLSAKRSLSARGVIPSNWSVKATYTSRLNF*

CDS (coding sequence)
>AcEXPB-01

ATGCACCACCACCAACACTTTTCCGGCCAAGTTATTGGTCTTTTCTTTACTTGTGT
TTTAGTATTGATGTTTTTTCCGGCAACTCCACTTCCTCAATTGACTCAACAACGTT
GGAAACCTGCAACTGCTACTTGGTATGGAAGTCCAAATGGCGATGGCAGCACTG
GTGGAGCATGTGGATATGGTACATTAGTAGATGTGAAACCATTAAGAACAAGAG
TAGGTGCTGTTAGTCCAAATTTGTTTAAGAATGGAGAAGGATGTGGAGCTTGTTA
TAAAGTAAAATGTTTAGACAAGAATATATGTTCAAGAAGAGCTGTTACTGTTATA
ATTACCGATGAATGTCCCGGTTGTGCTTCCGGTCATTTCGACTTAAGTGGTTCAGC
TTTTGGAAGAATGGCTGTTTCCGGTAATGGTGGTCAGCTCAGAAACCGAGGAGAG
ATCTCAGTCATCTATAAAAGGACTAGATGCAAATATCAAGGAAAAAATGTTGCAT
TTCATGTAAATGAAGGATCAACTGAGTTCTGGTTATCTCTTCTTGTTGAATATGAA
GATGGAGATGGAGATATTGGGGCAATGCACATTCAACAAGCAAGTTCCAGTGAA
TGGCAAGAGATGAAGCATTTGTGGGGAGCAAATTGGTGTATTATTACTGGAGCAC
CATTAAAGGGACCTTTTTCAGTAAAACTAACAACACTTTCAGCAAAACGAAGTCT
TTCTGCAAGAGGGGTGATTCCAAGCAATTGGTCTGTCAAGGCCACTTACACTTCA
CGCCTTAACTTCTAG

Nucleotide
>AcEXPB-01

TGAAACCAAAAAACACTCTAAAGCTAGTGTGGTGTGAGTGAGAGACTTCTAAAG
CTCAAGTGTCGGCAGAGCATTCTCTAGTCTACCCTCATTTTACTCTGCTTAACCAC
AGAAAATGCACCACCACCAACACTTTTCCGGCCAAGTTATTGGTCTTTTCTTTACT



TGTGTTTTAGTATTGATGTTTTTTCCGGCAACTCCACTTCCTCAATTGACTCAACA
ACGTTGGAAACCTGCAACTGCTACTTGGTATGGAAGTCCAAATGGCGATGGCAGC
ACTGGTAATTATTAGTAATTTTTTTTTTTCTTGAATTCAATTTAAGTCAAAATAGA
TCGCTAATTTTGACTAATGTGTATAGGTGGAGCATGTGGATATGGTACATTAGTA
GATGTGAAACCATTAAGAACAAGAGTAGGTGCTGTTAGTCCAAATTTGTTTAAGA
ATGGAGAAGGATGTGGAGCTTGTTATAAAGTAAAATGTTTAGACAAGAATATAT
GTTCAAGAAGAGCTGTTACTGTTATAATTACCGATGAATGTCCCGGTTGTGCTTCC
GGTCATTTCGACTTAAGTGGTTCAGCTTTTGGAAGAATGGCTGTTTCCGGTAATGG
TGGTCAGCTCAGAAACCGAGGAGAGATCTCAGTCATCTATAAAAGGTACAATAT
GATAGTATGATCTGTACGTGTTTAACGGCATTTTTTTCCTGTTTTGTTTTGTTTTGT
TGTTCAGGCTAAATATGGTTTGTTTTCTTAACTAGCTAGTCTGGCAGTGTGAATTC
TTTTTCTGCTTTAACCATGTGGACAGTTGTTTTAGCCATTTAGCTTTGCTGGGTTTT
AGTTGGTCTATTTCCACACAATTTTATTCTTTAATTTTTACAACAATTGATTGAAA
GAATTTCACAACTATATTAATTATAGAAAGGGATTTGGTCAGTGGTCACTACTAC
ATCATGTAGTGAAGTTACATATTTGCCCTGTTAATTTTAATTAACATTAATAATAT
TGCAGGACTAGATGCAAATATCAAGGAAAAAATGTTGCATTTCATGTAAATGAA
GGATCAACTGAGTTCTGGTTATCTCTTCTTGTTGAATATGAAGATGGAGATGGAG
ATATTGGGGCAATGCACATTCAACAAGTATGATGATTTATCCCTTTGATGTTTCAT
TTTTTTATATATAAGAAAATTGGAATTAATTATATATTTTTTGCTATTTTGTGTGGC
AGGCAAGTTCCAGTGAATGGCAAGAGATGAAGCATTTGTGGGGAGCAAATTGGT
GTATTATTACTGGAGCACCATTAAAGGGACCTTTTTCAGTAAAACTAACAACACT
TTCAGCAAAACGAAGTCTTTCTGCAAGAGGGGTGATTCCAAGCAATTGGTCTGTC
AAGGCCACTTACACTTCACGCCTTAACTTCTAGTGACTAGTATTCTAGTAAAGTA
GTAGTATATAAAACCTAAGAAACCAAAAGCTTGAGACTATAAAGACCTTTTTTTA
GCTAAGGGAATATAGTAGTAGTCAACAAAGTAGTAGGTGTTTCAGTTTGTTGTTT
TTTTTTTGAAGAAAAAGTACTTGCCTTTGGGACTTAAGGATCACTTCCAAAGCATC
CAAGGCTTGCTTTTTTCTTTCTTTCTTGATTTTGTTTGGGTTTTTTTCTCCCCCACAT
TTGAAGTGCTTTGATGTGAAGTGATTAAGTGTAAATGTTGTTTGTAGCCATCTCCA
AAGGAGAGAGTGCGCTAGCTAGCTTTTACTATTTATCAAGTGTGTATGTTTATGGT
ACCCTTTTGATTTTATGAATTGGGATATTTTGAGTGTATGTTTTGTTGTCATTTGTC
ATTGATGTACTGGAATCTGATGAATGTAAATTTCAGTTCAATGCAATGGATAATT
AATTATATTTCA




