IDENTIFICATION

Species: Cucumis sativus
Locus: CsGy2G008490

Gene Model: CsGy2G008490.1
Description: CSEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
http://cucurbitgenomics.org/

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02486
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Superfanilies PLNOOOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 18-243  2.21e-130
SEQUENCES

Peptide

>CsEXPA-04

MMLYFLFLLPFLSLLSSAAAWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSEGYGSNT
AAISTALFNDGLSCGSCYVIKCVNDPKWCLPGSVLVTATNFCPPNNALPNNAGGWCN
PPLHHFDLSQSVFLRIAQYHAGIVPVLYRRAPCKRKGGVRFTIKGHSYFNLVLITNVG
GAGDVHAVSVKGPRSGWQPMSRNWGQNWQSHNYLDAQPLSFKLTTSDGRTLISNN
VAPAGWSFGQTFAGSQFR

CDS (coding sequence)
>CsEXPA-04

ATGATGCTTTATTTTCTGTTTTTACTTCCCTTTCTTTCACTCCTCTCCTCCGCCGCCG
CCTGGATAAACGCTCACGCCACCTTCTACGGCGGCAGCGATGCTTCCGGCACAAT
GGGTGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTTTACAGTGAAGGATACGGGAGCAACAC
TGCGGCAATCAGCACTGCACTTTTCAACGATGGGTTGAGTTGTGGGAGTTGTTAT
GTGATTAAGTGCGTTAATGATCCGAAATGGTGCCTACCTGGCTCTGTTTTGGTCAC
TGCCACTAACTTCTGTCCCCCTAATAATGCTCTTCCTAATAACGCCGGTGGTTGGT
GTAACCCTCCTCTCCATCACTTTGACCTCTCCCAGTCTGTTTTTCTCCGTATTGCTC
AATACCACGCCGGTATCGTCCCCGTCCTCTATCGCAGGGCTCCATGTAAGAGGAA
GGGAGGAGTAAGATTCACAATAAAGGGCCATTCATACTTCAACTTAGTGTTAATA
ACCAATGTGGGAGGCGCAGGGGATGTTCATGCTGTGTCCGTAAAAGGCCCTAGA
AGTGGGTGGCAGCCAATGTCCAGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAAAGCCATAAC
TATTTAGATGCCCAGCCCCTCTCTTTCAAGCTCACTACTAGCGACGGCCGTACTCT
TATTTCCAACAATGTGGCTCCTGCTGGCTGGTCCTTTGGCCAGACCTTCGCCGGCT
CCCAGTTTCGATGA

Nucleotide
>CSEXPA-04

ATGATGCTTTATTTTCTGTTTTTACTTCCCTTTCTTTCACTCCTCTCCTCCGCCGCCG
CCTGGATAAACGCTCACGCCACCTTCTACGGCGGCAGCGATGCTTCCGGCACAAT
GGGTAAGTAATTTAATTTAATTTGAACTGAAGAAATCAGTTAAATAACAAGTACA
TACATTATATATAAAAGAACTAGCTAGCTAGTGGGTTTTAATTAATTCATTCATGA
CAGGTGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTTTACAGTGAAGGATACGGGAGCAACA




CTGCGGCAATCAGCACTGCACTTTTCAACGATGGGTTGAGTTGTGGGAGTTGTTA
TGTGATTAAGTGCGTTAATGATCCGAAATGGTGCCTACCTGGCTCTGTTTTGGTCA
CTGCCACTAACTTCTGTCCCCCTAATAATGCTCTTCCTAATAACGCCGGTGGTTGG
TGTAACCCTCCTCTCCATCACTTTGACCTCTCCCAGTCTGTTTTTCTCCGTATTGCT
CAATACCACGCCGGTATCGTCCCCGTCCTCTATCGCAGGTACCTTACCTTGGAATG
GATATTGAATGTTAGTTCAACCTCATGCATGGTTATTTTAGATGCAAAATTAACTA

GAATATTTATAAAATATAGTTTCTTTTGGGTTATATTTTGTAATTTTTTTTTTGAAT
ATTTTGTAATTTAGAATAATTTTCTTTCATTTTATTGTAAATTAAGGTTTAAAATTA
CATTTAATTTTTTATTTATATTTTAAAATATTTACAAAATTAAATATGATATATTTT

TAAAAATAACAAAATAATTAAAATATTTACAAGCAATTTTTTTTATTATATCAATG
ATATCTAACTATCGATATTTTTCTATCACTGACTTCTAGTGTCACTTCTAAAAAGG
ATATCAATGACTATTAAATGATTGTTACTCAGAGAATCTCAAGTTTTGCTATAATT
TTTAAATATTTTGTCAAATTTGTTAATTTTGACGATTTTCCGTTAAATGTTTAGAA
AATATAATTAAATTTTGTCATTTTTAGTAAAATTTTCAATTATTTTATTTTAGTGTA
ATTAAAGCTTTAAAATTACATTTGGTTTTTTATTTTATATTTTTAAATTAATTTTTT
TAAAAAAGTAATTAGTTATTTTATTTATGAAATAGTTTCAAATATAGCTATTATAT
TCAAAATAATAAATAATTTATGGCAATTTTAAAAATAACAAAATAAATTAAAATA
TTTACAAGCTATAGCAAAATTTTGGATTCTATTACCATAGCATATCAATGACTATT
AGTGATAAAATTTGCTATAGATTGTAACTATTTTGTAAAATCTACTATTTTTAAAA
ATTTCCCTAAATAATTAAGTACATACCAACATTTTTTTAAAAAAATACAAATATAT
CAAAATCTGTCAAAGTCCATGATAGAATTCTATCACTTATAGATCATGTTGCAAA
TATTGGTATAAATCATTAGACTTTATCAACTATAAAAATTATCACTAATAGACTTT
ACTATATTTGTAATTTTTTAAAAAATGTTGTCATATATTTAATCATTATCCATTATG
ATTGCCCTATATTTTTTGTGGTGAAAAGATGAATGAGCACGAGAGATGGATGCAT
CTTAAAATGTCCTCGAATTTTTTTTAAAAAATTTTAAACCATAAATAACTGGAAA
AAGTTTGATACACTAATTAAATGTCATTAATTAAATACACGTAGTGTCAAACCAC
ATGTGTTTTAAGAATATTTTTTTTAGAGTATGATGTATAGAAATGAGTGTTTTATA
CTTTAGATTTAAGTTTGAGTCGGTTCGAGGGCATTCCATAAAATTGGAACAATAC
AAAGAAGATTGGTCCATGTGCAAGAATGACATGCACAAATGGAGATTTAAGTTT
GAACTTTTTGTCTTAATGTCATAGGGCTCCATGTAAGAGGAAGGGAGGAGTAAGA
TTCACAATAAAGGGCCATTCATACTTCAACTTAGTGTTAATAACCAATGTGGGAG
GCGCAGGGGATGTTCATGCTGTGTCCGTAAAAGGCCCTAGAAGTGGGTGGCAGC
CAATGTCCAGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAAAGCCATAACTATTTAGATGCCCA
GCCCCTCTCTTTCAAGCTCACTACTAGCGACGGCCGTACTCTTATTTCCAACAATG
TGGCTCCTGCTGGCTGGTCCTTTGGCCAGACCTTCGCCGGCTCCCAGTTTCGATGA




