
IDENTIFICATION 

Species: Boechera stricta 

Locus: Bostr.13158s0057 

Gene Model: Bostr.13158s0057.1.p 

Description: BosEXPB-03 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BosEXPB-03 

MASSSLKSFSFIVALTTFFAISLKPCSCHNKTHWNTAGITWYGDREGPGSTGGACGFG

DAVAKPPYKCMVSAGGPSLFKDGKGCGACYRLKCDHPLCTKKPIKVMISDECPGCT

KEAVHFDLSGKAFGALAKRGKGEQLRNLGELKVSYKRACCKHPKTKIAIHVDAGAN

PYYMSFAVKYANGDGNFACIEVQPAGGKYIKMEEMRSAVWKLNSGSPLKGPFNIRL

TSAVSGKKIVAKCVIPEKWSPGAIYHSKVNFPVQKKPLHKKPVHKKHK* 

CDS (coding sequence) 

>BosEXPB-03 

ATGGCTTCCTCATCTCTCAAATCTTTTTCTTTTATCGTTGCTCTTACAACTTTCTTT

GCAATCTCATTGAAGCCATGTTCTTGCCACAATAAAACCCACTGGAACACCGCCG

GTATCACGTGGTATGGCGACCGAGAAGGTCCGGGCAGCACAGGAGGAGCTTGTG

GATTTGGTGATGCAGTGGCAAAGCCACCGTACAAATGTATGGTTTCAGCCGGAGG

ACCTTCATTGTTCAAAGATGGAAAGGGTTGCGGGGCATGTTATAGGCTTAAGTGC

GACCATCCGTTGTGCACGAAAAAGCCGATCAAGGTGATGATATCGGATGAGTGTC

CCGGCTGCACGAAGGAGGCTGTCCATTTTGATCTTAGCGGTAAGGCCTTTGGTGC

ATTGGCCAAACGTGGTAAGGGCGAACAATTACGCAACCTTGGGGAGCTAAAAGT

TAGTTACAAACGTGCATGTTGCAAACACCCAAAGACTAAGATCGCTATCCATGTC

GACGCCGGAGCAAATCCTTACTACATGTCATTCGCCGTTAAGTATGCAAACGGTG

ACGGGAACTTCGCCTGTATCGAGGTCCAACCGGCCGGAGGAAAGTACATTAAAA

TGGAGGAAATGAGATCCGCCGTTTGGAAACTAAACTCTGGTTCTCCTTTGAAAGG

TCCGTTCAACATTAGGCTTACCTCCGCCGTGTCTGGTAAGAAGATCGTTGCGAAA

TGCGTTATCCCGGAAAAGTGGAGTCCTGGTGCTATTTACCATTCCAAGGTTAACTT

CCCCGTTCAAAAGAAGCCCCTTCACAAGAAGCCCGTTCACAAGAAGCACAAATG

A 

Nucleotide 

>BosEXPB-03 

AAAAAAACACCTAATAAAATATATATAAACTCCAAAAAAAAAATCTGTATCGAT

TCAAGATCTAAATTAAACATGGCTTCCTCATCTCTCAAATCTTTTTCTTTTATCGTT



GCTCTTACAACTTTCTTTGCAATCTCATTGAAGCCATGTTCTTGCCACAATAAAAC

CCACTGGAACACCGCCGGTATCACGTGGTATGGCGACCGAGAAGGTCCGGGCAG

CACAGGTAATTAATCAAACCATTAATTGTTCCAATACACTAATAAAACTTGAAAA

TATCTTAAAATCTATATACAGGAGGAGCTTGTGGATTTGGTGATGCAGTGGCAAA

GCCACCGTACAAATGTATGGTTTCAGCCGGAGGACCTTCATTGTTCAAAGATGGA

AAGGGTTGCGGGGCATGTTATAGGGTATTTTTATATAACAATTTCAGTTAATCGG

ATATCATATTGGGATGTATAACTATATACTAATCATGTTATATGGTATTTATATAT

AACAATTGAAGTTAATTGGATATCATATTGCAATGTATAACTATACTAATCATGTT

TATTTGTTATAGCTTAAGTGCGACCATCCGTTGTGCACGAAAAAGCCGATCAAGG

TGATGATATCGGATGAGTGTCCCGGCTGCACGAAGGAGGCTGTCCATTTTGATCT

TAGCGGTAAGGCCTTTGGTGCATTGGCCAAACGTGGTAAGGGCGAACAATTACGC

AACCTTGGGGAGCTAAAAGTTAGTTACAAACGGTACGTATTGTCAAAACCTGATT

CGATTCGGTTTAGTCCGTTTTTTTTGATAAAAAAATAGCCAAAAATATAAATAGT

CATTTAAAACTAATGTTATAATAGTTTAGTAGAATTAAATCTAGTTTTATTTAAAT

ATAAAATTTTAGTGACTTTCGATTTATTTTGTTATATTTCCATTAAAATATATTTTG

GATCTATTTTGTTGGTATGAATGAATAAACTATATTGATGTTGTATTATTAAATAA

ATACTCATTAAACATATAAAAGTTCAATATTGAATTTCGGTATATATACGCCGAA

CAATTTTTTCATGCATGTATCGACGATTGCTGATAAAACAACAGACTCAATTCTA

ATCAATATCATACATATACATTTGCAGTGCATGTTGCAAACACCCAAAGACTAAG

ATCGCTATCCATGTCGACGCCGGAGCAAATCCTTACTACATGTCATTCGCCGTTA

AGTATGCAAACGGTGACGGGAACTTCGCCTGTATCGAGGTCCAACCGGCCGGAG

GAAAGTACATTAAAATGGAGGAAATGAGATCCGCCGTTTGGAAACTAAACTCTG

GTTCTCCTTTGAAAGGTCCGTTCAACATTAGGCTTACCTCCGCCGTGTCTGGTAAG

AAGATCGTTGCGAAATGCGTTATCCCGGAAAAGTGGAGTCCTGGTGCTATTTACC

ATTCCAAGGTTAACTTCCCCGTTCAAAAGAAGCCCCTTCACAAGAAGCCCGTTCA

CAAGAAGCACAAATGATTCAATTTTTCTTCCCCCTAAACGAATTGTAACGTTTGA

AAGCAAAAGGGGTAATATAAACTAGTAATTGATATAGTATACTAATTTGAAAATA

TTCTAACTAATTAAGATGTTCATATGGGCTTAGAGTTGTTGTCGCTCGGCTAAAAC

GGCCCATGATTTTATAAATGGAAGACGGTTTGGT 




