IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009595572

Gene Model: XP_009595572.1
Description: NtmEXPA-26
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 1-253 1.96e-98
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXPA-26

MEKLVPSLSIWGFVLLFTCLFIEEINGQNWLNGRATFYGVNQDPSTFGGACGYDNPY
HAGFGVNTAALSSALFRNGEACGACYIVRCNRKIDRKWCLPNGAVTVTATNFCPPN
NHGGWCDAPRQHFDMSMPAFLRIARQGNEGIVPILYKRVSCRRRGGVRFTLKGQAN
FNMVMISNIGGSGDIKSVWIRGSRTKSWLAMYRNWGVNWQSRIDLRSQTLSFRLTLV
DGKTMEFLNVVPSSWKFGQTFASRRQFY

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-26

TATCATCACTTCTATTCCTAGAAACCTACACATTCTTGTTTCTTTTTGAGATTTTCA
AGGTTATGGAAAAACTTGTCCCTTCTCTTTCGATTTGGGGGTTTGTTTTGTTGTTTA
CTTGTTTGTTTATTGAGGAGATCAACGGCCAAAATTGGCTTAATGGTCGCGCAAC
TTTTTATGGTGTCAATCAAGATCCCAGCACTTTTGGTGGAGCTTGCGGTTACGATA
ACCCTTATCACGCCGGATTTGGAGTAAACACAGCAGCATTGAGTAGTGCACTGTT
TAGAAATGGAGAAGCTTGTGGAGCTTGCTACATAGTAAGGTGCAATCGCAAAAT
CGATCGTAAGTGGTGCCTCCCCAATGGGGCCGTCACGGTGACGGCCACCAATTTC
TGCCCTCCGAACAATCACGGAGGGTGGTGCGATGCACCACGACAACACTTTGACA
TGTCCATGCCCGCTTTCCTTCGCATTGCTAGACAAGGCAATGAAGGCATTGTTCCC
ATTCTCTACAAAAGGGTGTCATGTAGGAGAAGAGGAGGAGTACGTTTCACATTAA
AAGGACAAGCAAATTTTAACATGGTGATGATATCAAATATAGGAGGTAGTGGTG
ATATAAAGAGTGTATGGATCAGAGGCTCAAGAACAAAAAGCTGGCTTGCTATGT
ATAGAAACTGGGGTGTCAATTGGCAAAGTCGTATTGACCTTCGATCACAAACGCT
GTCGTTTAGACTCACTTTAGTTGATGGCAAGACGATGGAGTTCCTCAACGTTGTA
CCTTCTTCATGGAAATTTGGACAGACTTTTGCCTCACGAAGACAGTTCTATTAATA
TAATACCAATTCTTCAAGTCTAAATATTAACTTGGGATATATTTAACCTACATTTA
TGTTCATGACCTGAGCTTTTTAGATGGTTCATGGACATGCTTTTTAGGTTATAATG
AAAGTTGTATCATTTTTCTTTTTTGTTTTTGCATGACAATTTCATTGTTGGAAGTCA
AGAATATAGAATGGGAACGAATAATGTTCATGGTTTTAACGAATTAATGCCTCAA
AGATGTAATTGTCGGGCTCGAGAATTTGAGAGCGTGACAAGCTGCTTATATTTTA
CTATTTCCATTAATTAATGTACTCTTAAATCTCATGAACGAGGAAGAAGAGGATG
TGATTGGTGTTTAATTTCTTTAATTCGTCTTTA

Nucleotide



>NtmEXPA-26

CAATTAGTACTAAGTTAAAAGGATCGAGTTGTATCGACGACGACTAAGATAATCC
TAAATTGATTGGTGTGAATATATGAAATTGCTGCTCATATCATTAGCAGCAGACC
GAAGAATCACCGACGATTACTCTAAAACAGATTTTGCATAAACTATCACATGCAC
TTGTTTTCTTCTTGTCTCTTTGCAACTTTCATTTAACAAACTCTTACGTACATTTCC
GTATCTCCAGGGGTTGTCAAAAGAACGCGCATAAAATAAATTATATAACTTTCCC
AAAAACGAAAAACAATAATATGAAAGACAAATCATATTCGATAGTAATTCATAG
TATTTGGAAGATGATATAAGTTTCTATTATAAGTAATCACCGACAACCGCGTATT
ACTATACAATTGCTACTCTGTAGTAAGCATTAATGAATTATTCGAATTGGAGAAT
CCCAAGTCTATAAAAAAGAGGAATAGGCACGTCCATTTATGCATTAGCCGAGTCA
TTAATATCATCACTTCTATTCCTAGAAACCTACACATTCTTGTTTCTTTTTGAGATT
TTCAAGGTTATGGAAAAACTTGTCCCTTCTCTTTCGATTTGGGGGTTTGTTTTGTT
GTTTACTTGTTTGTTTATTGAGGAGATCAACGGCCAAAATTGGCTTAATGGTCGCG
CAACTTTTTATGGTGTCAATCAAGATCCCAGCACTTTTGGTAAGTCTCGTTAAATT
AGTAACATGCCTACTGTAAATGTTTTGTTATAATGAATTTATTACATTAATTAAAA
CACACGTATCTTCTAGAAAACCAAACATGCATTATGACGTTTTCCTAGAAACGTT
ATCTAGAAGTGACAAATGGATGTGCATAGTTAAATTTGAACGGGTCAAAATAAGT
TATATTCCAATGCTCCAAAAGTTTTCTTTAGATCATAATGCGTTAGGACAAGATAT
ATCGGTTAAATAACGGGTCATAATCTTTTTATGTTGCTTTTTGAAAATACATTTGA
TGTGAAAACTAATGCATATTTTTAAACTATTAACTTAAATATATAATTCTTCGAAA
TTTTCATGATTTTTAATCTCCAAATTTAGTTTTATATATTTGGGTTTACGTTGCATT
TCGACCGATTGATTCACCGTACGTTTGATACTCATTAAACTTAATGAATCATTTCA
AGTTCAACCCGTCAAGTCAAATCGACAATGGGATTACAATCCAATCTGCTTAATT
TGAGCAAGTTGGATGGGTTGCTAAAAAATGAGTTAAATCTTGCTACCTATAATAC
TGTCCGTTATTTATACTATGAGATAGTAACTTATAAGACGTATCAAAGAAATACA
ACCTAATTTTAACTCCTACTTGATTGGTCAGGTGGAGCTTGCGGTTACGATAACCC
TTATCACGCCGGATTTGGAGTAAACACAGCAGCATTGAGTAGTGCACTGTTTAGA
AATGGAGAAGCTTGTGGAGCTTGCTACATAGTAAGGTGCAATCGCAAAATCGATC
GTAAGTGGTGCCTCCCCAATGGGGCCGTCACGGTGACGGCCACCAATTTCTGCCC
TCCGAACAATCACGGAGGGTGGTGCGATGCACCACGACAACACTTTGACATGTCC
ATGCCCGCTTTCCTTCGCATTGCTAGACAAGGCAATGAAGGCATTGTTCCCATTCT
CTACAAAAGGTAATATGCTATACCGTTTAAGTTTCTATATTGTTCATGAACTTTTA
TGTCGTATTACAACTAGGGGCTACTTTGTGCAAACAATCGTCAGCCTAATATTGTT
ACTACTCGGTTTGTATTTATATATCTGAGTGTGGGGTTGTAGAGGTTCTAAAGCTT
TACTTTTTGTTTCAGAAGAAAAAATTATACATATATATTTCTTATAAACTTTTTCA
GCGAAATGGTATCTGATGACACACGTATATCTTCGCCACTATTATACATATTACTA
TTTACTTCTTTTCCGGTTTAAGTTTAAGTAGATCCATCATTTAAATGTTATGAGTTT
AATATTTAAATTTCTTAGTATTGAACCTATTATATTTTTAAATTTATGGATTCAGA
CCTAGCAATGTGTGTAAATTATTACACTAAATTTATACCTCGAATTGAAAATGTTG
GGTTCATCTGAACCCGGTAATACACGCCTCTGTTTAACGATCTACACGTCCTAGTG
ATGCTATGTTTATAGACGTTTGTTAATAAAAGTCAAACTCGATTCTTTATCATATG
CACAACTAAGACTAAAGAAAACGAAAAAACATATATATATTAGAAAATAATTCC
CATGTGAGCAACTTGCTTTCTGTCCAAGAATAAAGCTTACACTAGAAATATGCTA
CTAGACAACTTCTCTATATTTTAATGTTAACGTTGCACCTTTCGGCACGTTTGTTT
AATATATCCATTGTGCTGATATATATGAGATTTTTGCAGGGTGTCATGTAGGAGA
AGAGGAGGAGTACGTTTCACATTAAAAGGACAAGCAAATTTTAACATGGTGATG




ATATCAAATATAGGAGGTAGTGGTGATATAAAGAGTGTATGGATCAGAGGCTCA
AGAACAAAAAGCTGGCTTGCTATGTATAGAAACTGGGGTGTCAATTGGCAAAGT
CGTATTGACCTTCGATCACAAACGCTGTCGTTTAGACTCACTTTAGTTGATGGCAA
GACGATGGAGTTCCTCAACGTTGTACCTTCTTCATGGAAATTTGGACAGACTTTTG
CCTCACGAAGACAGTTCTATTAATATAATACCAATTCTTCAAGTCTAAATATTAAC
TTGGGATATATTTAACCTACATTTATGTTCATGACCTGAGCTTTTTAGATGGTTCA
TGGACATGCTTTTTAGGTTATAATGAAAGTTGTATCATTTTTCTTTTTTGTTTTTGC
ATGACAATTTCATTGTTGGAAGTCAAGAATATAGAATGGGAACGAATAATGTTCA
TGGTTTTAACGAATTAATGCCTCAAAGATGTAATTGTCGGGCTCGAGAATTTGAG
AGCGTGACAAGCTGCTTATATTTTACTATTTCCATTAATTAATGTACTCTTAAATC
TCATGAACGAGGAAGAAGAGGATGTGATTGGTGTTTAATTTCTTTAATTCGTCTTT
ATTTGAATTTTCCTTTCTTTGAGTCCATTACTTATATACTCATTGAACGATGTAAA
ATTATGGAGTAACGTCACTTTCCTTTTCATTTGTAACAAGAAAATTACTTAACTAT
CCGTATTGCACTCTGATGATTACTCAGCTGGATTTATTAATTTTTTCAGTGGAAAA
TGCTGACTTGGCAATCCACATGGATTTTTGGACCATATAAAATAATTAACACCCA
AAAAATTATCCATACACTCAATCCAACCCGATCCGACCCCGATGATAAAGAACAC
CCAAAAAATCACCCATACACTCAATCCAACCCGATGATAAAGACCACCCAAAAA
AGTCTTACAACGTTCTTTCTTATAAACGGGTCGGATCGGGACTAATTGAGTGTAC
CAATGAATATTTATGCTTTGTTTGGGGGCAAAATACATATGTAGTCACCTGAACT
ATATACCAAATCTTTGTTACACACTTTCGGACGATAAATATTATCTTACACACTCA
ATA




