IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr3g466790

Gene Model: Medtr3g466790.1
Description: MtrEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4 Ovl
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716
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Superfanilies PLNO0OS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0050 super family 31535 expansin A; Provisional 25-254 8.20e-123
SEQUENCES

Peptide

>MrEXPA-07

MAHQEFSIALVILVVLCINMNLQGVIADY GGWESAHATFYGGGDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCNDDPRWCKPGSIIVTATNFCPPNP
SLPNNNGGWCNPPLQHFDMAEPAY LQIAEYRAGIVPVSFRRVACFKKGGVRFTINGH
SYFNLVLVTNVGGAGDVHSISIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVT
TSDGRTMTSFNVAPANWQFGQTFQGAQF*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPA-07

ATGGCACACCAAGAATTTTCTATTGCTCTAGTGATTCTAGTTGTTTTGTGTATTAA
CATGAATTTGCAAGGTGTTATAGCTGATTATGGTGGTTGGGAGAGTGCTCATGCT
ACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTGGAGCATGTGGATATG
GAAATTTATATAGCCAAGGATATGGAACCAACACAGCAGCACTAAGCACTGCTTT
GTTCAACAATGGTTTAAGCTGTGGATCTTGCTATGAAATGAGATGCAATGATGAT
CCAAGATGGTGCAAACCTGGTTCTATTATTGTCACTGCTACAAATTTTTGTCCACC
AAATCCATCTTTGCCTAACAACAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTTTGCAACATT
TTGATATGGCTGAGCCTGCCTACCTTCAAATTGCTGAATATAGAGCTGGAATTGT
GCCTGTTTCCTTTAGAAGGGTGGCATGTTTCAAAAAGGGAGGAGTAAGGTTCACA
ATAAATGGCCACTCTTACTTCAACCTAGTTTTGGTCACCAATGTAGGTGGAGCTG
GGGATGTTCATTCTATATCCATCAAAGGGTCAAGAACTGGATGGCAACCAATGTC
AAGAAATTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAACTCTTATCTTAATGGACAATCCCTC
TCATTTCAAGTTACAACAAGTGATGGTAGAACTATGACAAGTTTCAATGTGGCAC
CAGCAAATTGGCAATTTGGTCAAACCTTTCAAGGAGCTCAATTTTAG

Nucleotide
>SMLtrEXPA-07

TGTGCATGTTGTTTCCAAAATGTTACTTATAAATAGAGGTTCACTTTATGCTTATG
ACATCACAACATAACATAGCAAATAAAGTGTAACTTCCTCTGTTTTCTCCTCTGTT
TCTTTTCTATTGCTCCAAAGCTTAGAATGGCACACCAAGAATTTTCTATTGCTCTA
GTGATTCTAGTTGTTTTGTGTATTAACATGAATTTGCAAGGTGTTATAGCTGATTA
TGGTGGTTGGGAGAGTGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCA
CAATGGGTGAGTTTAGCTTAGCCTTTTATTTATTTAATTTGATATATGCATGTTTG




AAGTGACATCAATTAACCCAAAATCACGTTGAGAATCACGGTTAGGCAGAAATTT
GGTGTATTAACTTTAGAATTTTTACGATGAAAGTGCATTGGGAACTGATATTAGG
TTTCCAAACACACGCATAGTCTTATGTTACCTTTCTATGTTTCATTTCTTATTTAAT
GAAAATTTTACACCAAAAATTGACTACCATGAGAAGAAAAGAATTGACCTTGAA
AAAAAAGTATATTGTTTACACCTTTTTATGTGTTATGTTGGTGTCATGCTTTATAT
AAAAAATTCATAATTAATATTTATAATATACACTTCTATAATTTTGTTTACGAGAT
GTCAACTCAGAGTTAAGTGTGTGACCTTACAACTTAATCAGATGATGTTTAAATTT
CCTCATACTAATTTGTAAAATGACCATACTTGTCGTTCTAATTTAATGTAATTTTC
CCCTTTCACATTGTTTAAATATACACATTTCTAATTTTGAATAATGTCACTTTTTAA
CATTGTCAATTAACAAAATTTCTTTGGGTTTTTCTAATTGATTTTATTTTTAATTAA
AAAATTTGCACACTATTTTCTTTCTTAATTTTTTTGTAGAAGAGACCTAACTCAAG
TTAGTTCTTCAACTATATTCTTCCCCAATATGTGGTAAAGAAACATCACTAGGACA
CTAATATTTGTCAAGAAAAATATATTATTTATTATTTTGTTTATTTTAGAAAGTAA
AGTTTATTCTTTTATTTTACATACATGTAGGTGGAGCATGTGGATATGGAAATTTA
TATAGCCAAGGATATGGAACCAACACAGCAGCACTAAGCACTGCTTTGTTCAACA
ATGGTTTAAGCTGTGGATCTTGCTATGAAATGAGATGCAATGATGATCCAAGATG
GTGCAAACCTGGTTCTATTATTGTCACTGCTACAAATTTTTGTCCACCAAATCCAT
CTTTGCCTAACAACAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTTTGCAACATTTTGATATG
GCTGAGCCTGCCTACCTTCAAATTGCTGAATATAGAGCTGGAATTGTGCCTGTTTC
CTTTAGAAGGTTAGTAAAGTCTTTTTGTCGCGGCCTTTTTCTCTGTAACGAACCGT
TTTTTAAAATCTTTATATCTCTTTGGTGCATCAAACATGAAATTTAACCAGGATAT
AATAAATATATAGGTTTTTAAGGGCCGTTTGATAGTCAGGATATGAACTGTTTAA
ATCTCTGTCTCCCTATCCTGACCATCAAACGACCCCTAAAAACCTCGATGTCCAA
GTTCAAATCACATATCTTTTTCAAAACTTCTAATTTATATCTTATTTTATTCATTGT
TAACATGTCTAATAATGCTATTATTTTTGTGATTATGATAGGGTGGCATGTTTCAA
AAAGGGAGGAGTAAGGTTCACAATAAATGGCCACTCTTACTTCAACCTAGTTTTG
GTCACCAATGTAGGTGGAGCTGGGGATGTTCATTCTATATCCATCAAAGGGTCAA
GAACTGGATGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAACT
CTTATCTTAATGGACAATCCCTCTCATTTCAAGTTACAACAAGTGATGGTAGAACT
ATGACAAGTTTCAATGTGGCACCAGCAAATTGGCAATTTGGTCAAACCTTTCAAG
GAGCTCAATTTTAGAGTTTTTAATAACTTTTGTATACTTATAGTAAATTCATTTAT
CAATTCGAGTTCTTGAAAAGTTGTAACTGTGATTTTGAAAGACCATGTTTTATCTT
ATTGGTCTGTAAAGTAGCTGAGGTTGTTATGTAGCACCCGCTGGTCACTTCATATA
TAGGAGTTTTATGTATTTTGAGAGACTTCTTTTCAATTGATATTAGTAACATTGAT
GAGAGATATGTTGTTACTTGAATTCAATATTTACTTATATAATAATT






