IDENTIFICATION

Species: Phalaenopsis equestris
Locus: XP_020592044

Gene Model: XP_020592044.1
Description: PeqEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05601

EXTERNAL RESOURCES
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis 2019.aspx



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
https://www.genome.jp/entry/T05601
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx
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SEQUENCES

Peptide

>PeqEXPA-07

MAPSLPLLFSLLLFAAAASADDYGWQGAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGMSCGSCYEMRCDDDPRWCLPGSIIVTATNFCPPNNALPNDN
GGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPVAFRRVPCAKKGGIRFTINGHSYFNLVL
ITNVGGAGDVHAVSIKGSNTGWQAMSRNWGQNWQSNSFLNGQSLSFQVTTSDGRII
TSNDVXAGGMAVWPDLRGQPVLISTITD

CDS (coding sequence)
>PeqEXPA-07

TCTCCTCCTCCCTCCCTTCCCTCTCCACACCTCAAACCTCCAAACCCATCATCATTT
CTCCTTTCCAACGCCAATTCCTAACAATGGCACCATCCCTCCCCCTCCTTTTCTCG
CTCCTCCTCTTTGCCGCCGCAGCTTCCGCCGACGACTACGGCTGGCAAGGTGCCC
ACGCAACCTTCTATGGAGGCGGCGATGCTTCCGGCACAATGGGAGGGGCTTGTGG
CTATGGAAATCTATACAGCCAGGGGTACGGCACCAACACCGCAGCACTGAGCAC
AGCATTATTCAACAACGGCATGAGCTGCGGATCATGCTACGAAATGCGGTGCGAT
GATGATCCCAGATGGTGCCTGCCTGGCTCCATCATCGTCACAGCCACAAACTTTT
GCCCACCCAACAACGCCCTGCCCAACGACAACGGCGGCTGGTGCAACCCTCCCCT
CCAGCATTTCGATCTCGCCGAGCCTGCCTTCCTCCAGATCGCTCAATACCGCGCCG
GCATTGTCCCCGTCGCCTTCCGCAGGGTCCCCTGTGCCAAGAAAGGAGGTATTCG
ATTCACAATTAACGGCCACTCCTACTTCAATCTTGTTTTAATCACCAATGTCGGTG
GCGCCGGAGACGTGCACGCGGTGTCTATCAAGGGATCGAACACCGGATGGCAAG
CGATGTCCCGAAACTGGGGACAGAATTGGCAGAGCAACTCGTTCCTCAACGGGC
AGAGCCTTTCATTCCAAGTGACCACCAGCGACGGCCGCATCATCACCAGCAACGA
CGTANGCGCCGGCGGGATGGCAGTTTGGCCAGACCTTCGAGGGCAGCCAGTTCTG
ATCTCTACTATTACTGATTAATTGAGAGTTGTGAGCCAGACTAGGAGCTGTGGTT
GCTTCATATTGTTTAGCACCCGCTGAGGCTTTTCTCATTATAGTTAGCTATAACGT
GTACCAATTAACTAGAAATATTTATTAAGGATTTGTGTAAGTGTAATGCGGTGGT
GTTGGAAGGAAGGCGAGCCCGCATGGGCATGGAGTTTCTGGAAAGGAGACTTAT
GGTTCTCACATGGGTGATATAAATTTGTGCTTTGGACGGATATGTAATATGATCC
GCTGATAAAGATACTATGGTTTGTTAGTCGTTACAAGGGGGTTTTCTTTAT



Nucleotide
>PeqEXPA-07

AAACTTGTAATTTATCTATCTAGAATTAAAATTTAATAGACAACGCTTTTCGGATG
CTTGCCATCAATATTGTTTTTTTACTGAAATTTGTAACTGTTTGTCTTACAAAATG
ATTGCTCAACTGTTCAACTGCTCTGCAGGTGAATTACGAAAAGCATTTATTAAAA
CTGTAACGAAAAGAAAACCGATGCTGCGAGACAATCCCATACCATAAAAAAGGA
CTTAAAAAAATAACGCGAGTTAACCAAATGCATTAGATAAACCGAGATCGATAA
TAAGTTCTTAAGGGATCAATTCGTGCAAACACGAAGATTAACAAGATAATTTATC
TTATTTGTCGGAGGTGGAAGATGACAACAGAGGGAGAGACAGTTGAAGTCACAT
GGGGTGTGAGCCCCACAGCTACAGCCAAAACTCAAGCATGTGCACTTCCCCTTCC
TCCTCTTAACTCCCCATCTGCTTTTCCCTTCTCCATGGCTAAGCACCCCGCGCCTAT
AAGTTCTCCTCCTCCCTCCCTTCCCTCTCCACACCTCAAACCTCCAAACCCATCAT
CATTTCTCCTTTCCAACGCCAATTCCTAACAATGGCACCATCCCTCCCCCTCCTTTT
CTCGCTCCTCCTCTTTGCCGCCGCAGCTTCCGCCGACGACTACGGCTGGCAAGGT
GCCCACGCAACCTTCTATGGAGGCGGCGATGCTTCCGGCACAATGGGTGAGCCTC
TTTCTCCAACAGCTTTCACATTTACAGAATTTGGACCCATAATCCCTTATTTGTTG
ACATAACTGCCTTGCTAATGTTCGCAGGAGGGGCTTGTGGCTATGGAAATCTATA
CAGCCAGGGGTACGGCACCAACACCGCAGCACTGAGCACAGCATTATTCAACAA
CGGCATGAGCTGCGGATCATGCTACGAAATGCGGTGCGATGATGATCCCAGATG
GTGCCTGCCTGGCTCCATCATCGTCACAGCCACAAACTTTTGCCCACCCAACAAC
GCCCTGCCCAACGACAACGGCGGCTGGTGCAACCCTCCCCTCCAGCATTTCGATC
TCGCCGAGCCTGCCTTCCTCCAGATCGCTCAATACCGCGCCGGCATTGTCCCCGTC
GCCTTCCGCAGGTCTGTTCTCTTTGTAGCCTTGATCCCTCCCCATTCATCAGCTCTA
ACGCGTTAATCACAACAGGGTCCCCTGTGCCAAGAAAGGAGGTATTCGATTCACA
ATTAACGGCCACTCCTACTTCAATCTTGTTTTAATCACCAATGTCGGTGGCGCCGG
AGACGTGCACGCGGTGTCTATCAAGGGATCGAACACCGGATGGCAAGCGATGTC
CCGAAACTGGGGACAGAATTGGCAGAGCAACTCGTTCCTCAACGGGCAGAGCCT
TTCATTCCAAGTGACCACCAGCGACGGCCGCATCATCACCAGCAACGACGTAGCG
CCGGCGGGATGGCAGTTTGGCCAGACCTTCGAGGGCAGCCAGTTCTGATCTCTAC
TATTACTGATTAATTGAGAGTTGTGAGCCAGACTAGGAGCTGTGGTTGCTTCATA
TTGTTTAGCACCCGCTGAGGCTTTTCTCATTATAGTTAGCTATAACGTGTACCAAT
TAACTAGAAATATTTATTAAGGATTTGTGTAAGTGTAATGCGGTGGTGTTGGAAG
GAAGGCGAGCCCGCATGGGCATGGAGTTTCTGGAAAGGAGACTTATGGTTCTCAC
ATGGGTGATATAAATTTGTGCTTTGGACGGATATGTAATATGATCCGCTGATAAA
GATACTATGGTTTGTTAGTCGTTACAAGGGGGTTTTCTTTATTCTGCTTGCGGATC
CTTTTATTAATGTGGGTTGTGGGTTGTGGGTTGTGGGTTGTTGTTGACATATTGAC
TCTGGCTTGCTTTGCAATTCGAATTTTAAATTTATCTACTTTTTTTACTTCCCTAAA

AAGTTATTTTTAAATATTTTTTTTTAATTTTATTACTCGTGTCATATTATTTTTATG
ACACTAAAAGATCTAATGCCTCTTAATAACTTTAATATTAGGGAAATTTTTATTTT
ATATGCCTAGTAATATATTGCTTTTTTTCTTTTACAAGTGCTTAAAAATTTGCTTCG

AGAAATATCTTCATCATTTTCCATAAATAATCCTAACTGTCGCTGACTAATTTGTG
ACATTTCAAATGTAAGAGCTTCATTTTATCTGTGTTATTTTGTTGAACAAACTGGT
TGCAGAGCATGTATTTTTGGCCGGTGATAAATAACAGCCTCAAATCCTAATAGTG
AAATTATTATTTTTATATAAATAACATTATGTATTA





