IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016175270

Gene Model: XP_016175270.1
Description: AipEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Peptide

>AIpEXPA-25

MEKLIFSVVILLLSLLTTQHKVVASSSWQQAHATFYGGSDASDTMGGACGYGNLYT
DGYGVKTAALSTALFNDGKACGGCYQIVCDATKVPQWCLKGTAITITATNFCPPNY
ALPNDNGGWCNPPRPHFDMSQPAFEKIAKYKAGIVPIFYRRVGCKRTGGIRFTINGID
YFELVLISNVGGAGDISKVWIKGSKMNNWETMSRNWGSNWQSLSYLNGQSLSFKIQ
LSNGRIRTAYNVAPSNWNFGQSFTSNIQF

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-25

TTCCATAATCTTCAGCAGCAAACTAAGCAACTAACTAATTCTTGCGCCGACACAG
AGTGTAAGAGATGGAAAAATTAATCTTCAGTGTTGTAATATTGCTTTTGAGTTTAT
TAACCACACAGCATAAAGTAGTAGCATCCTCATCGTGGCAACAAGCTCATGCAAC
ATTCTATGGTGGAAGTGATGCCTCAGATACAATGGGTGGAGCATGTGGGTATGGA
AATCTATACACTGATGGTTATGGAGTTAAAACAGCTGCATTGAGTACTGCTTTGTT
CAACGATGGCAAGGCATGTGGTGGTTGCTATCAGATAGTTTGTGATGCAACAAAA
GTGCCACAATGGTGCCTAAAGGGCACTGCCATCACAATTACTGCCACAAATTTCT
GTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCAAG
GCCCCACTTTGACATGTCTCAACCTGCCTTTGAGAAGATTGCCAAGTACAAGGCT
GGAATTGTTCCTATTTTCTACAGAAGAGTTGGGTGCAAAAGAACTGGAGGCATTA
GATTCACCATTAATGGAATAGACTACTTTGAGCTAGTGCTAATAAGCAACGTGGG
TGGGGCAGGAGATATCTCTAAAGTTTGGATCAAAGGGTCCAAAATGAACAACTG
GGAAACCATGTCAAGAAATTGGGGCTCTAACTGGCAAAGCTTGAGCTACCTCAAT
GGCCAGAGCTTGTCATTCAAAATCCAACTCAGCAATGGAAGGATTCGCACAGCAT
ACAATGTGGCACCATCAAATTGGAACTTTGGCCAGTCTTTCACCAGCAACATTCA
GTTCTAAATCTTGTGTAATTATGTAATCCATTTTAAGTGCTAATCTGTTTGTTCAA
AGGAATGTTTTAAGGTTAGTGTGTGACTTCACATGGGCAAGCAATTTTAGGTGTT
GTGAAGCTCATTGACTTGGCTGATTAATTTTCTTTTGTTTTTATGGTTGCTAAATG
AACTTGGGAAACACTTTTATGTTGTCCCAAAGATTGAAGATTGTGAAATATTTTG
CTGATTCCATGATTCCATGTATCCCTCTCTGCCATATCTTCTGGACAATGAAATAT
ACTTATTCAAATATTCCA

Nucleotide



>AipEXPA-25

TTCTATCCAAACAAAAGAAAATTTTCTCTTTATTTTCTTTCCATCCATTTTCTCTTA
ATCCAAACAACATACAAATAACTCTATTTTTCCTTCTATTTTTTTTTCATTCATTTT
CTTTCCTCCTATTTTCTTTCCTCCCATCTTCTTTTCTATATCCAAACAAAGCATTAA
AGAGAAAACTTTAAGTTGGGCCCACATGCACTTTTGCATTTTCCATCTAATTTCAT
CTTTGATCCAAACGAAGGAAAATCACATTTCCTATCCATTTTCTCCTTCCCTATTT
TCTTTCCGTCCAAATTCATCAAATCCAAACAAAGTGTAAAAGAAGTTAAACAACA
TAAATGATTTTTCGAGTCACTGTGCAACTAACCAAGAAACCCGAGGCACCCGTTT
CTTTTCTCCATACTATTGAAAAATACATCTCCTAACACATGCTTTTGTGTTACACA
CTACCATAGAAAAAATAATAAGCGTAGGGTTAAAGCAGAAAAAATTGAACATGG
AATATTTGAATAAGTATATTTCATTGTCCAGAAGATATGGCAGAGAGGGATACAT
GGAATCATGGAATCAGCAAAATATTTCACAATCTTCAATCTTTGGGACAACATAA
AAGTGTTTCCCAAGTTCATTTAGCAACCATAAAAACAAAAGAAAATTAATCAGCC
AAGTCAATGAGCTTCACAACACCTAAAATTGCTTGCCCATGTGAAGTCACACACT
AACCTTAAAACATTCCTTTGAACAAACAGATTAGCACTTAAAATGGATTACATAA
TTACACAAGATTTAGAACTGAATGTTGCTGGTGAAAGACTGGCCAAAGTTCCAAT
TTGATGGTGCCACATTGTATGCTGTGCGAATCCTTCCATTGCTGAGTTGGATTTTG
AATGACAAGCTCTGGCCATTGAGGTAGCTCAAGCTTTGCCAGTTAGAGCCCCAAT
TTCTTGACATGGTTTCCCAGTTGTTCATTTTGGACCCTTTGATCCAAACTTTAGAG
ATATCTCCTGCCCCACCCACGTTGCTTATTAGCACTAGCTCAAAGTAGTCTATTCC
ATTAATGGTGAATCTAATGCCTCCAGTTCTTTTGCACCCAACTCTGCATAGATGCA
GCATAAAATTTGCACTATACTAGTTAGCTTGCTGTGCTCATTAGTGTGACTACTTT
GAATAAGTTTAAGGATAAAAGATAAACAATATTAATGCTCATTTGGTGATATTAT
ACATCGATATCAGAAGATGCTAATGTATATTCCTAAATATAAAAATATAATGTTA
AACACATTAAACCCATTGATACTCAACAATACTTAGCATATATAGAAAAATATTA
GTTAAAAACCTAATAGAAGAAAAAGATAAAGGTTTTATATGTAATATTATCCGAC
TTTAGTAATTTGCATTAAATTCATCAATAACTACCACATCTAAAAAGATATAACA
ATTTTTTAGCTGAAAAATGTTATGTATATATTAAAAATTAGTCATTATAATAATCA
TTATGTATTTATATATAAATATATATATTTTATTTAACTTATTTTTATTGTATATAT
TATATTGAACATGTATTTTATACATGTAGCTGATTTGATGACTGATTTTTGACATA
CACTTGATATGATTGTAAAATTAATGCAAAATCTGGGTTCTGGAACAATTTTGTTT
CAATAGTAATGGTTAATATACCTTCTGTAGAAAATAGGAACAATTCCAGCCTTGT
ACTTGGCAATCTTCTCAAAGGCAGGTTGAGACATGTCAAAGTGGGGCCTTGGAGG
ATTACACCAACCACCATTGTCATTAGGGAGTGCATAGTTTGGAGGACAGAAATTT
GTGGCAGTAATTGTGATGGCAGTGCCCTTTAGGCACCATTGTGGCACTTTTGTTGC
ATCACAAACTATCTGATAGCAACCACCACATGCCTTGCCATCGTTGAACAAAGCA
GTACTCAATGCAGCTGTTTTAACTCCATAACCATCAGTGTATAGATTTCCATACCC
ACATGCTCCACCTAGTAACAAAACAACACAAATTGAATTACTCATTTCTTTTTATA
AGGTATTTATGCTCTTATTTTGTACTTTAATCCAATGTCCTCTAATAGTCTAATTCA
TGCATTGCCTAATATTAAAGTTGTTATTTGTTTAATGTTATGCACATCTAAAAAAA
ATGATTCTAATACCTATATTTTTCATTTCTCTATCTCAGTGTCTTGTCTCGTCATAT
TTTTGTTCTGTTTTTTTTATAGTTCATTTAAGAATCTTGATCCCACATGCAGAGTAG
TTTTATGGCACGCTACAATCCCAAAACAATATAACTCACAAAAATACTATGGCCT
TTATAAATATAATCACCCACATTCCTAATCCATGAGACACCATAAACAAATGCAA
TCGTCTCAACAACGAAATTATCTTTCGTCATTGCCACCAAAACAATCAATTGTTAT
GATGAATATCATGCAATTACAACACTAAACATATCATATAATAGCACCTAATTAC




ATGTATCTCGTTCTAAACACAGTTTAAAGACCAAATCTTATTAGATTATAATGTAA
AAATCAAACTGAAAACATAAATAATAAAATAAAATGTAGATGTATTATTATATTG
ATACCCATTGTATCTGAGGCATCACTTCCACCATAGAATGTTGCATGAGCTTGTTG
CCACGATGAGGATGCTACTACTTTATGCTGTGTGGTTAATAAACTCAAAAGCAAT
ATTACAACACTGAAGATTAATTTTTCCATCTCTTACACTCTGTGTCGGCGCAAGAA
TTAGTTAGTTGCTTAGTTTGCTGCTGAAGATTATGGAAAGCTCCTAAGGGTTATTT
ATAAGTGTAGTTAACTAACTCATTTTCAAAATATGGACTAAAATATGGAGTTGAC
CGAAAATTTCTCTTGTTATAAAATGAACCATTATGTGACACATCATAATATCGTAT
CATATGTGAATATTTTAAGGAAACAAGCAATGGGGTGAGACAAGTGTGAAAAAT
ACTCAACCCTTCCAAATAATGTAACGTTGGGTAGTTGAATCTCAACACTGCCGTC
TTGGAAGTTGGCACATATAATCTATAATTAATATTCATCTTCAATAGACTAAAAA
ATAATCAATAAAACTAAACTTTGTTAAATTTAGATGGTACGATATATGACACTAC
TATATATATAAAATATGTACTAATAACACTATATTAAAAAAAGGAAAAACCCTTT
CATGATTCGCTTTATTGTTAGGTTATAATTAAGAAAAAATCTAAAACCTGAAAAA
AATAAATTTAATTCGTACGAAATTTTAGTATAAATTTAAATA





