IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015084489

Gene Model: XP_015084489.1
Description: SpnEXPA-21
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq,
Superfanilies

PLNOO193
+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family cl3342 expansin-A; Provisional 40-268 7.14e-96
SEQUENCES
Peptide

>SpnEXPA-21

MVSFNYKLSLIFLIIVSMTFSHQAMAAASY STPSISPTMFKAMPWKQAFATFYGDETA
SETMGGACGYGNLFNSGYGTATAALSTVLFGNGYSCGQCFQIMCVKSKFCYTGFTTI
TATNLCPPNWSQDSNHGGWCNPPRQHFDMSKPAFMKIAQWKAGIVPVSYRRVPCIK
KGGIKFALQGNGYWLLVYVMNVAGGGDVASMWVKGSKTGWMSMSHNWGASYQ

AFATLSGQTLSFKLTSYTSHQTIVNNVAPSNWRVGMTYQANVNFR

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-21

AACATTTTCATTCCTTAGAGAAAAAAAAACAACAAAAACTATGGTATCTTTTAAT
TACAAATTGAGTTTGATTTTCTTGATAATTGTGTCAATGACATTTTCTCATCAAGC
TATGGCTGCAGCCTCTTATTCCACCCCCTCCATTAGCCCCACTATGTTCAAAGCCA
TGCCTTGGAAACAAGCTTTTGCCACATTTTATGGAGACGAAACTGCTTCTGAAAC
AATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAACTTGTTTAATTCAGGTTATGGAACAGCA
ACAGCAGCATTAAGCACAGTATTATTTGGCAATGGATATTCATGTGGTCAATGTT
TTCAAATAATGTGTGTAAAATCAAAATTTTGCTATACAGGGTTCACCACAATTAC
AGCCACAAACCTTTGTCCACCTAATTGGTCCCAAGATTCAAACCATGGTGGATGG
TGCAACCCACCACGCCAACATTTTGACATGTCAAAACCTGCTTTCATGAAAATTG
CCCAATGGAAGGCTGGCATTGTCCCCGTCTCGTATCGCAGGGTACCTTGTATTAA
AAAAGGCGGGATTAAATTCGCGCTCCAAGGAAACGGTTACTGGTTATTGGTATAC
GTGATGAACGTGGCGGGAGGCGGTGACGTGGCAAGCATGTGGGTGAAAGGAAGC
AAAACAGGATGGATGAGCATGAGCCACAATTGGGGAGCATCATATCAAGCATTT
GCAACACTTTCAGGCCAAACTCTCTCATTCAAGCTCACTTCATACACATCTCATCA
GACAATTATAGTTAATAATGTTGCACCTTCTAATTGGCGCGTAGGCATGACTTAC
CAAGCAAATGTCAACTTTCGTTAATCGAGCCAGTAGATTCTGAATACTTACTTCTA
AGCCTTCTAGAAGTCCCGATCCCGAGCCTCTATTATAGGCAATATTTTTCACCTTT
CACTTTCTTTTTTTTCTAGGCGCCCTTTCAAGGAGTGGTGCGACCATCTTTTTGCTC
TTGTTGTTATTTTTCATAAAACTTTTATTTTGTGATATTGTACCCTAGTCTTTCATC
ACTATTGAAAAGAATAGAGCAATAAATTTATCATATATAA

Nucleotide
>SpnEXPA-21



TCTTTGCATGACATGTTTTATGTTTAAGATTAGAAGATTAAAAGAAATTTTGATAC
GTTTTATATATTTTTAGTTTAAAACTGAAAGATTCAAAACTCAGAAGTATGTATTC
TTTATTTTCTTAAATTTTATATGCGTACGAGTCAAAATCAGACAAATAAATAAAA
AAAACGGAATATATTATTCAAAAAAAAATCAATATTGAAAACAGTACGGCGGGC
TAAGCACCAATGTACCACATAACTTGTTTGCACGTTATCAAAAAACAAATATAAC
AAACTTTGTAGTTTTGATTACGTGGTGCAATTAAGATAAAATAATTTTTAGAATA
AAACATTTGACTTATAATTTATACTTTAATTTTTATAAAACAATTGACTTAATATC
TCTAAAAACGTTCGTGAGGGCACGAAGGTTACAATATTTTAATTATAATATCCTTT
AGACACAAACTATAAAAGGACCAAATTTATATGTCAATTTCATCAAAACAAAATT
GTAACATTTTCATTCCTTAGAGAAAAAAAAACAACAAAAACTATGGTATCTTTTA
ATTACAAATTGAGTTTGATTTTCTTGATAATTGTGTCAATGACATTTTCTCATCAA
GCTATGGCTGCAGCCTCTTATTCCACCCCCTCCATTAGCCCCACTATGTTCAAAGC
CATGCCTTGGAAACAAGCTTTTGCCACATTTTATGGAGACGAAACTGCTTCTGAA
ACAATGGGTGCGTTACTTAGTTGATATCGACTGTATAAATCCTTTTTTTTTTCATA
GTTTGGTTACACTTTTACAATAATAATGTAGAGAATATATACATTATTATTACTGG
ATTTTAACCTATTATAATATGTTCTGATCGATTTCACTCATTATTTTTCGTGATCTC
ATAAATGATCTGATAGTAGAACCGTTTTCTTTTTTTTAGGTGGGGCTTGTGGATAT
GGAAACTTGTTTAATTCAGGTTATGGAACAGCAACAGCAGCATTAAGCACAGTAT
TATTTGGCAATGGATATTCATGTGGTCAATGTTTTCAAATAATGTGTGTAAAATCA
AAATTTTGCTATACAGGGTTCACCACAATTACAGCCACAAACCTTTGTCCACCTA
ATTGGTCCCAAGATTCAAACCATGGTGGATGGTGCAACCCACCACGCCAACATTT
TGACATGTCAAAACCTGCTTTCATGAAAATTGCCCAATGGAAGGCTGGCATTGTC
CCCGTCTCGTATCGCAGGTACGTAACAGTAATTTTACATCATTATCAGATCACCTA
AAAAAAATTATCGTAATACGTGACAGTATAAAGAATAACTAAATAATTAAATTTG
GTAAAGTTCGAGTCATTTAATTTTGAGAAATTCTTTGAAATTCCGATTTTACCCCT
CTAGGGTTAATTTTACAATCATTTCATACCCTCTAATCTAAAATAACGTGTATGGT
TGTAGGGTACCTTGTATTAAAAAAGGCGGGATTAAATTCGCGCTCCAAGGAAACG
GTTACTGGTTATTGGTATACGTGATGAACGTGGCGGGAGGCGGTGACGTGGCAAG
CATGTGGGTGAAAGGAAGCAAAACAGGATGGATGAGCATGAGCCACAATTGGGG
AGCATCATATCAAGCATTTGCAACACTTTCAGGCCAAACTCTCTCATTCAAGCTC
ACTTCATACACATCTCATCAGACAATTATAGTTAATAATGTTGCACCTTCTAATTG
GCGCGTAGGCATGACTTACCAAGCAAATGTCAACTTTCGTTAATCGAGCCAGTAG
ATTCTGAATACTTACTTCTAAGCCTTCTAGAAGTCCCGATCCCGAGCCTCTATTAT
AGGCAATATTTTTCACCTTTCACTTTCTTTTTTTTCTAGGCGCCCTTTCAAGGAGTG
GTGCGACCATCTTTTTGCTCTTGTTGTTATTTTTCATAAAACTTTTATTTTGTGATA
TTGTACCCTAGTCTTTCATCACTATTGAAAAGAATAGAGCAATAAATTTATCATAT
ATAATTTCCTTTTCTTTTTTCAAGTCTTATATATATGCATATAATTCCAATTAGTGA
CAATGAAGACATTGATTAAAAGAATTAATTAACAAAAATTATACCAAACAAATTT
GAGCAATAATTGGATCAAATTACTATATTCTGATTATCACTAGAAGATATGTATA
AGTAGGTGGAAAAAAATGAATCTGATGTACCAACTAATAATGGAAAGAAAAATT
TTTTATTCTCTAATCATAATTAGCATGGGTTACTCTTATATCAAAGAAATCAATAA
AGAACTTATCAAGAGAAAATTATTAAATATACTTGAGATGTATGACAATTGACAA
ACAAAATTAAGCTTAATTATCATCTAATTGTCTTTCTATATATATATCATCAAAAC
TAACTTGACAATCTAATCATATTTCGTAACACAAGTAATTTTTCATACAAAATAAC
TTGATATATCATCATACAATAAACTTGAACTAGTCGCTAAAAATAAACCTAAATT
TTATT




