IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009767600

Gene Model: XP_009767600.1
Description: NsSEXPA-02
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026

GENE STRUCTURE

NSEXPA-02 D —— s p—t
3

L 1 1 1 L 1 ' 1 1
Gbp S00bp 106K 15000 200 250009 30000 3500bp 20000y

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

125 150 175 200 225 48
PO S S Wie RS SN SN el AN T S ST Wt AN T ST SR S A R S S

Query seq.

Superfanilies PLNOO0S0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0050 super family 1535 expansin A; Provisiona 1-247 433e-135
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-02

MSILWISIVGLFCIFNCVDGNDEGWIEAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGY
GTNTAALSTAMFNNGLSCGACFEIKCVGDSKSCIPGSIVVTATNFCPPNYALPNNAGG
WCNPPLHHFDLSQPIFQQIALYRAGIVPVSYRRVPCQKKGGIRFTMNGHSYFNLVLVT
NVGGSGDVNAVSVKGSRTDWIPMSRNWGQNWQSNSNLDGQSLSFKVTTGDGRTLIS
DDAIPAGWSFGQTFTGAQFT

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-02

TTCTCATTGCAAATTAAGCTCACTCCTACAGAAACAACTACTGCTCCCCTTTTTTA
ACAAAGACAATATCTCAAGAAAATCATCTTTTCTTGACCTCAAAGAACCCACATT
AAGGAAAAATGTCAATACTGTGGATTTCCATCGTTGGTTTATTTTGTATATTTAAT
TGTGTCGACGGCAATGACGAAGGATGGATTGAAGCTCATGCCACTTTCTATGGAG
GTGGTGATGCATCCGGAACCATGGGTGGGGCATGTGGTTACGGGAATTTGTACAG
CCAAGGATATGGTACAAATACAGCAGCATTGAGCACAGCAATGTTCAACAATGG
ATTGAGCTGTGGGGCTTGCTTTGAGATTAAGTGCGTTGGTGACTCGAAATCGTGT
ATTCCAGGGTCTATAGTGGTCACTGCTACTAATTTCTGCCCACCAAATTACGCCCT
ACCAAACAATGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCCTGCACCACTTTGACCTCTCT
CAGCCTATTTTCCAACAAATTGCTCTGTACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCTTA
CCGAAGGGTACCCTGCCAGAAAAAAGGAGGCATCAGATTTACAATGAACGGTCA
CTCATACTTCAACTTGGTGCTCGTGACTAACGTCGGAGGTTCTGGTGATGTTAATG
CAGTTTCGGTTAAAGGTTCTAGAACCGACTGGATACCTATGTCACGTAATTGGGG
TCAAAATTGGCAGAGCAATTCCAATCTAGATGGTCAAAGCCTCTCGTTTAAAGTC
ACCACTGGTGATGGCCGCACTTTAATTTCCGACGACGCTATCCCTGCCGGTTGGTC
CTTTGGCCAAACTTTCACCGGCGCCCAGTTCACTTAATTAATCAATTTAGCTATAA
AATAATAAATAATCAATTGCAGTGTGACAAATTAGGACTATAGTAATTAGTGTTG
ATGGGAAGGGCTTATTTTTAAAGTGGCTCTACACCATTTTTTCTTCTTTATTAATG
CTAGTAACTAGTAATATATGAAGTTCTGTCTGTGGTTATTTTAGGAGGACAGAAA
TTGAGGACCGAGGTGGTGGATTTTAATGTCACTACCCGCCTCAGTACTCCATTCTA
GGGGAATATTATAGTTTAGTGGTAAAACCTGTTTTTTACTAATTCTTCATTTTGGT
TTGCATGAATATTGAAACAGTATATTGTGGTCGTTTTAAGTATGTCATTTTCTTTTT




CTTGATTTGCGTGTGATTTCTGATTGTAAAACGGTTGGTGTTGTATGTTTTTCTCTT
TATAAGAGAAGAAGTGAATAAAAGTCAGTATTATTAATCTTTGCAA

Nucleotide
>NSEXPA-02

ATAATTTATGTATTCAGATGTATTATATAATTTCTCTGAAGATTGCTATGTTTTTG
GGGTATTTTTCGGTTGAGAATCTTTTTTATAACTGAAAATACAAAATTTGTTTGTT
ATAATTGAGTTTGTTGAGTTATATTAGGAGTCTATTATGTTAATTGATTCACTTTC
CATTTTAAAAATAGTGTAATCGCTATTTCACGCCGTGAATACAGTCGAATACAAT
AATATGTCCAGCTGTAATCCCATGTTTCACTCCATGAATACAGTCGAATACACTC
GAATACAACAACTGTTTAGTTGGACTTCCCTAATTCAAATGGTATCTATAAATAG
CTAATTACTACTAAAAGATAGTGTTTTATGAAAATTTCTCGAAAATATTAGAAGT
GGTGCTTTCTTGGTTTTAAATTTGAGAGGCCCATGAACATTCTTTTGCTGTCCTTTT
TGTCTCCTAATTTCCTGTTGCGCTATACAAACAAAAACAAAGTGACAATTCACAA
TTGCAAAGATTAATAATACTGACTTTTATTCACTTCTTCTCTTATAAAGAGAAAAA
CATACAACACCAACCGTTTTACAATCAGAAATCACACGCAAATCAAGAAAAAGA
AAATGACATACTTAAAACGACCACAATATACTGTTTCAATATTCATGCAAACCAA
AATGAAGAATTAGTAAAAAACAGGTTTTACCACTAAACTATAATATTCCCCTAGA
ATGGAGTACTGAGGCGGGTAGTGACATTAAAATCCACCACCTCGGTCCTCAATTT
CTGTCCTCCTAAAATAACCACAGACAGAACTTCATATATTACTAGTTACTAGCATT
AATAAAGAAGAAAAAATGGTGTAGAGCCACTTTAAAAATAAGCCCTTCCCATCA
ACACTAATTACTATAGTCCTAATTTGTCACACTGCAATTGATTATTTATTATTTTAT
AGCTAAATTGATTAATTAAGTGAACTGGGCGCCGGTGAAAGTTTGGCCAAAGGA
CCAACCGGCAGGGATAGCGTCGTCGGAAATTAAAGTGCGGCCATCACCAGTGGT
GACTTTAAACGAGAGGCTTTGACCATCTAGATTGGAATTGCTCTGCCAATTTTGA
CCCCAATTACGTGACATAGGTATCCAGTCGGTTCTAGAACCTTTAACCGAAACTG
CATTAACATCACCAGAACCTCCGACGTTAGTCACGAGCACCAAGTTGAAGTATGA
GTGACCGTTCATTGTAAATCTGATGCCTCCTTTTTTCTGGCAGGGTACCCTGCATT
AATGGTACAATTAATGCCAACCTCCATATTTGAAACTCGTGACATGCAATTTATA
GCCCGCTTGGCCAAACCGCAAAAAACAACTTATTTTGAGAAGCGTTTTTTTTAAA
AGTGTTGTTATCAAAAGTATTTTTAGTGAGAAGCAGTTTGTGTTTGGCTAATTAAT
TTGAAAAACACTTCTGAGCAGCAATTAGTGTTTGGTCAGGCTTTAAAAAACTGCT
TCTAAGTGTATTTTTCTCAAAAGTATTTTTCAAAAAAGTGCTTTTGGAGAGAAACT
ACTTTTTTTTTTCTCCAAAACTGTTTCTACTTCTCATCAAAAGCACTTTTTTTCTTTC
CAAAAGCTTGACTAAACACCTCAATTTTTGGCCAAAAAGAAGCTTGGCCAAACAG
GCTATTAGTTAGCATAGTGTTAAGAAAATTTGCTCTTTTGTTTTTTGGGGTATTTA
AGCTAATGTAACCAACCACCGATATAAATATTAGTAGGGGGCCAATCTATGTGGC
GAGATGTAACCGACAGAATGCTCGTGTTAAACTTAAACCGACTAGCAGTAATTCA
TGTCAGAGACATTAAATTCACAAGACGTGAGAACTTAATATTAAGGAGTACGTCC
AGACCTAGCTTTCATCTTAATGGTAAATGTACATTAAAATATATAATGCTGTATCT
TTATCCTTGAAATTTGACCGGGTATGACACAAAAGAGTTTAACAATCAAATTATA
TACTTGCACGAGATGGGTTCTCTCGTTTTTGCCTTAAAAGTTTTTTTTTTTTTATAT
TTCCTCCGTTCATTTTTAGTTGTTCACTTTTAACTTTGCACTCTTTTAAGAAAAAAT
ATATATTTATATATATTTTATAATTTTACTCATAATAGTAATAGCATTTGAAAAAA
TCTTGGGAAATGATTTGAAAATTTAATAGTTATTGATACGGGTAAAACAAAAAAA
AATTATCTTTTTTTATTTGCTAAAATAAACAAATAAAAAATATATTTTTAATATAG




GGAACACGTAAAATTGAATGGAGGGAGTATAGTATACCATATTGGACGACTCTAT
CTACATAACTAGAACTATTCAAAAATAATTCAACGTTTTTTTCCTTTCATTTTTTCT
GACTCTGACACTTAACCGAAATACTAAGGCCCGTTTGTCCAAAAAAAATAAATTA
AAAAGATGTGTTTAATTTGTCCATGAAATTCTGCAACTTTTTGAAAAAAATTCAA
AAATACTTCAACATTTTTTCAAGTAAAATACATGTCAGAACATAATTTCAAATTCC
GAATATCAATTTTCAATTTAACTTCAAATACTATTCTTTTTCAAAAAAATACAATT
TTTATGTCCAAATGCCTACTAAGTAGGCGTTTGGACATAAGAATTGTAAAATTCC
AAAAAATGATGGATTTTTTTTTCAAGTGAAAATGATATTTGAAATTTGAAGTTGT
GTTTGGACATAAATTTCAGTTTGGGTTGTTTTTTGAAGTTTTGTAAGTAATTTGAA
TGAAAATTTTGAAAAATAATTTTTTGGAGTTTTTCAAATTTTCGAAAATTTCCAAA
ATGATCTTCAAGTGAAAATTGGAAATATTACGAACAAACCTGATTTTAAAAAAAG
GTGAAATATTTTTGGAAAAAAGAAAAATAAAATTATGTCCAAACGGGATATAAG
TCAAAGACATGACGAGTTGAGATTTTTCAACAAACACGAGAATAAAAGGGAAAA
ACAAGAAAGCAAAGGAGATAGTATTTAGATTCAAGTTAGGGTCTTACCTTCGGTA
AGAAACAGGGACAATTCCAGCTCTGTACAGAGCAATTTGTTGGAAAATAGGCTG
AGAGAGGTCAAAGTGGTGCAGGGGAGGGTTGCACCACCCTCCTGCATTGTTTGGT
AGGGCGTAATTTGGTGGGCAGAAATTAGTAGCAGTGACCACTATAGACCCTGGA
ATACACGATTTCGAGTCACCAACGCACTTAATCTCAAAGCAAGCCCCACAGCTCA
ATCCATTGTTGAACATTGCTGTGCTCAATGCTGCTGTATTTGTACCATATCCTTGG
CTGTACAAATTCCCGTAACCACATGCCCCACCTAGATTATATGAATATAAATTTCT
TAATGCCAAATTAATAAATAAAAAAAATACTTTAGTAGAAAATGGAAAATTAGG
CAAAAGCATTTGAAGAGAGTAACATACCCATGGTTCCGGATGCATCACCACCTCC
ATAGAAAGTGGCATGAGCTTCAATCCATCCTTCGTCATTGCCGTCGACACAATTA
AATATACAAAATAAACCAACGATGGAAATCCACAGTATTGACATTTTTCCTGTAA
ATGTAAACTCAGAGGTGTTAGCTGGGCACTCTTTTGGAACTAACAATATACTATA
CTTTAGACAATATTATGAACACTGACCTTAATGTGGGTTCTTTGAGGTCAAGAAA
AGATGATTTTCTTGAGATATTGTCTTTGTTAAAAAAGGGGAGCAGTAGTTGTTTCT
GTAGGAGTGAGCTTAATTTGCAATGAGAAAAGGAAGGACTGAGGTGGGAATAAA
TAGATGTTAGGGGGAACGATTCAATAGCGCAATTAGCCCTTTAAAAAAATAGAAT
ATTTTTTCTTTATTTATTTTTAGTTGCTTTAATAAAACCAGTCTTGTCCCAAAGGGA
CGGTCCAGTTAGTTTGGAGGGTGTTGTTCACACGGGCGATGGGAGATAGATCCCC
TTAATGTCTTCTGGGTTTGAGCTTGTTGTACGGGGCTTGCCTAGTACGGTTTACAT
TCCATGTGTGGTTTGCAGGTTATTACACAATGAGAGTTTACCCAGTGCACATAAA
GTGCTCACCCGAAAGGCAGAGGCTGTGACAGAGATTATAGCGGCGGCGAATTTT
CCTGGGTTCCAAAAAAAAACGGTCTTTTTCTGTGTCTAGACCGCTAGCGGCAAAA
AAAAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN




