IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0018s0998

Gene Model: Anaoc.0018s0998.1.p
Description: AocEXPA-27
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 1-226 1.71e-129
SEQUENCES

Peptide

>A0CEXPA-27

MISPVQAYYGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALF
NNGLSCGACYQLMCVNDPQWCLPGSITVTATNFCPPGGWCDPPNHHFDLSQPIFQHI
AQYRAGIVPVLYRRARCRRNGGIRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVHAVSIKGSRTR
WQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVVTTSDGRSLVSYNVAPAGWSFGQTYTGIQ
YRY*

CDS (coding sequence)
>A0CEXPA-27

ATGATCTCTCCTGTTCAGGCTTATTATGGTGGTTGGATCAATGCTCATGCCACTTT
CTATGGAGGAGGTGATGCTTCTGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGGAAT
TTGTACAGTCAAGGTTATGGAACAAACACAGCAGCCCTAAGCACAGCATTGTTCA
ACAATGGGTTAAGCTGTGGAGCCTGCTATCAGCTCATGTGTGTTAATGACCCTCA
ATGGTGCCTTCCTGGCTCCATTACTGTCACTGCCACCAACTTCTGCCCTCCTGGTG
GCTGGTGTGACCCTCCAAACCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCCATCTTCCAACAT
ATTGCTCAATATAGAGCTGGAATTGTTCCTGTACTCTACAGAAGGGCAAGATGCA
GGAGAAATGGAGGGATTAGGTTCACAATAAATGGTCATTCATATTTCAATTTGGT
TCTTATAACAAATGTTGGAGGAGCTGGAGATGTGCATGCTGTGTCAATCAAAGGT
TCAAGGACTAGATGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAGT
AACTCCTACCTTAATGGACAAAGCCTCTCTTTTGTTGTAACCACAAGTGATGGTCG
CAGTTTGGTGTCTTACAATGTTGCCCCTGCTGGCTGGTCTTTTGGCCAGACATATA
CAGGAATCCAATATCGGTATTAG

Nucleotide
>A0cEXPA-27

TCCTACTGGACAACTCCAAAGCTTCTTACAACTGCATGGTTTCTACAAAAAACAC
AGTCCCAAAAACCACTTTACAGTTGCATGTTCCCAACAGCTCAAAGATGGTCAGG
TTTGATGTTGACTGCCCTCTATTTATTCCCCCTAACCTTGCCGTTCTTCTTCTTCAT
TTCTCGAACAAACTGCTTTCCAGGTTCATTTTCTTGGAACACTTTTCTCTTCCTTTC
ATAAAACTATTTTCAAAATCATAAAAAAAAGAAAAAACTACATGCTTTGTAGTCA
TTACTTATAGTGCTACTATTTTACTCATTGCTGAAGAGTTTACTTGAATGCTTTTGC
AGAAATTTAAACAAATGGCTCTGTTGGGGACCTTTTGGTGGGATTTCTCTCAATG



ATCTCTCCTGTTCAGGCTTATTATGGTGGTTGGATCAATGCTCATGCCACTTTCTA
TGGAGGAGGTGATGCTTCTGGAACAATGGGTATGTGAAGTTACGGAATTGTAATT
TTGCTTCAGAAACATAGTGAACAGTAATAATAATAACACTATACGTGACTGTGTT
TTTGGTAGGTGGGGCTTGTGGATATGGGAATTTGTACAGTCAAGGTTATGGAACA
AACACAGCAGCCCTAAGCACAGCATTGTTCAACAATGGGTTAAGCTGTGGAGCCT
GCTATCAGCTCATGTGTGTTAATGACCCTCAATGGTGCCTTCCTGGCTCCATTACT
GTCACTGCCACCAACTTCTGCCCTCCTGGTGGCTGGTGTGACCCTCCAAACCACC
ACTTTGATCTCTCTCAGCCCATCTTCCAACATATTGCTCAATATAGAGCTGGAATT
GTTCCTGTACTCTACAGAAGGTAACAGAATAACCTTTTGTAAGGGTAGTGCTACA
CACAAAGTTCGAATCCCAACTGTCTGGCAGATCAACTATGACATGGATTGTAAAC
ATAATTGTCGGTAAAATACAAGAGGGTCAATGAAAAAATATTGAAAACTAAGAG
TGTTGCTGTAAAATTTTAGGGATATATTAATATTTTACTTACACTAAACTAAAATT
TCTCAAGTAAGGAGGTCAATTGACCCCCTGAGTTTGCTACGATAATTGATGTAAG
GCTAATTCTGGGGATTGGAATTGATTGTTTTGCAGGGCAAGATGCAGGAGAAATG
GAGGGATTAGGTTCACAATAAATGGTCATTCATATTTCAATTTGGTTCTTATAACA
AATGTTGGAGGAGCTGGAGATGTGCATGCTGTGTCAATCAAAGGTTCAAGGACTA
GATGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAGTAACTCCTACC
TTAATGGACAAAGCCTCTCTTTTGTTGTAACCACAAGTGATGGTCGCAGTTTGGTG
TCTTACAATGTTGCCCCTGCTGGCTGGTCTTTTGGCCAGACATATACAGGAATCCA
ATATCGGTATTAGCCATCAGATCAGATCCCTCTCACCTAAAGCTAAATTAAGCAA
CCCCCTTTTAGTATATATGTGGGGGTTCTGCAGTTCATGGCTGGCTTTGGATTAAT
GAAAAGCCTAAAGGCCTTGATATAACTGCTAGGTGGAGAAACAGAAGAGCTTTT
ACTGCCCTTTTGTTGCCAATACGTAACATAAGAAGTGCTTTTGTAAAGTAGCAAG
TAATAAGCTACTGCTGAATATGATCAAGTTTGTACCAGAGTTTTTTTCTAAGCCTA
TATCTTGGCCTTAATGCCATTATCTCAAGATTTCATTCATGAACAATGTTCTTTAA
CATTGTTAACCACATGGGCATGAAACCAAGAAACTCGTTAACTTTGTCAGACCGA
GAATACACAAGTGGTTGCAATAGCACTATCAACAAGCTTCTGGGCCCTTTCTTCT
GCAGGCATTGAGCCCCAGCTCTTAAACACCAGTGTATGATATGTTATGTAGGTCC
TTTGCCTTAATGGTGAGGAGAAAATTTACATGTTCCCAACAAATTACTTGCTTCAA
ATTAATTGTTCATGTGTGAGCCAGCTGGTTGGGGAACTGACATGCAGAGAATCCT
GGTGTCTAATCTATGATACGTCCAGTGTTGATGGGTCCATACATGTATGCTTCTTC
ATTAATTTTAGATACCTCAAGAGGTGAGATGATAGATGGATTTTCATTAGCCATG
GACTGTCAGGCATTACTAGTTAGAAAAATTTCTTTTGTTTTGTTGTAAAAACTCCT
CTTTGGTTAAACCCACAAATACAATATTTACAAAATGAC






