
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015956912 

Gene Model XP_015956912.1 

Description: AdEXPA-10 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-10 

MAIIGFLLVTFLTMFSSAYANGGAGWTNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ

GYGTTTAALSTALFNNGLSCGSCYEIKCVNDQKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNN

AGGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYKAGIVPVAYRRVACRRRGGIRFTINGHSYFNL

VLITNVGGAGDVHSVFIKGSKTGWMPMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDG

RTVVSNNVAPAGWTFGQTYTGAQFH 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-10 

TGCCAACCAATTTTTCCACACTCCTCTGCTTCACAATCACATTTATCTCTCCCGTGT

TGCTGCAGCAGCTAGCCCCCTCTTTTGTTGTCCCCATAATATCAAAATTAATTCCC

TTTAGTATAAGGAAAGGAAAATGGCTATCATTGGGTTTCTCTTGGTTACTTTTCTT

ACTATGTTCTCCTCAGCTTACGCCAATGGTGGAGCAGGATGGACCAATGCTCATG

CTACCTTCTATGGTGGGGGTGATGCATCAGGGACAATGGGTGGGGCTTGTGGATA

TGGAAACCTCTATAGCCAGGGGTACGGAACAACCACTGCTGCTTTGAGCACTGCA

CTTTTCAACAATGGCTTGAGCTGTGGCTCTTGCTATGAGATTAAGTGTGTGAATGA

CCAGAAATGGTGCCTCCCTGGCTCCATTGTGGTCACTGCCACTAACTTCTGCCCTC

CAAACAATGCATTGCCAAACAATGCAGGTGGGTGGTGCAACCCTCCTCTTCACCA

CTTTGATCTAGCTCAGCCTGTGTTCCTCCGCATTGCTCAATACAAAGCTGGAATAG

TCCCTGTCGCTTACAGGAGGGTGGCATGCAGGAGAAGAGGAGGAATAAGGTTCA

CTATTAATGGTCATTCCTACTTCAACCTAGTACTAATCACAAACGTTGGTGGTGCT

GGTGATGTTCATTCTGTGTTCATCAAGGGTTCAAAAACCGGTTGGATGCCAATGT

CAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAGAGCAACAACTACCTCAATGGCCAAAGCC

TCTCTTTCAAGGTCACTACAAGTGATGGCCGTACAGTGGTCTCTAACAATGTTGCC

CCAGCTGGTTGGACCTTTGGCCAAACCTACACTGGTGCTCAATTCCACTAGGGTC

CTTATGGTCAAAAGTCCAACTCAAATTTTTACATATACACATACGTAGTATGTTCT

AAAGTATCATCATTTTCCCAAGTGTTAGTATGTGACCTAAAATAGTATACTAGGG

TATTAGATAGTATGCTACTAGTAATAGTCATGGGGTCAAAGCCTTTGGTCTTTTTA

AAATTTGGCTTTCTAGGGTTTGAGAAGGGCTTATTTTAAAATGGTCCTTCAATTTT

TAAGTTTTTATCTTGTGTTATGGAGAAGTTGGGGGGACCCTCTTGTTAAATTGGCC

CTTCACTTTTCGGAGAAGCTTTTTGTGAACCTTCCTGCTACTAAATAGAAGCTAGC

AGGGGGTGGAACTTTCTTTTTAATATTTTTATTATGGGTGAACAACTACTAAATTG



GAAGAGGTGGATTCTATTATGGTTACCACCCGCCATTAGTAGTGGGGTTACTTTTT

CCGCTTTATTGGGCGTGTTGTGAGCATTGTTTGCTCTTGGAGTATGTCTAGTTTTA

TCGGAGAATATTGTAGTGTAAATTTTCCTAATGGAAAGTTGCAGTTATTAACTACT

CCTTTGTATTTTA 

Nucleotide 

>AdEXPA-10 

TAATCGGTAAAATAAATTTCTAAAATTTGAGGGGTCAAGCAAACTACTAATAAAT

ATTAATATTTTTGTGCTCTTCTTGCTATTGACTATTGAGTATCCTATGATGTGATGA

CCTATTTCTAAATGAAAATTGCTCAATTTATTTTACATGACATAATGCATTAACTA

AAACTCTCACTCTTGCTAATGGAAAACCTATCGTAGTAATAATGTAGGCCCCAAT

TTTGTGATGCTGTCTCAAACTGAAGTTCCTTGGTCACATTATACAGATCCGAAACA

TGAGAACAAAGATTTTTTATGTTTCAACTTCATGTGTGGCCCATGTTATTAGGTCC

TTAGGAATCAAATCTTTACCCATCTTGAGAAGTCTTGATTTGCTTTACTCAGCCAA

AGAGAACAATTATTACTACTTTCCTTTTTGTCTTGTAATATTTTTGAAAAAAAATA

TTATCCTTCTTTTCTTTTAAAAATAGGTAAATGGATATATGGGCAATAAGAAATA

AAATACAAAGGAGTAGTTAATAACTGCAACTTTCCATTAGGAAAATTTACACTAC

AATATTCTCCGATAAAACTAGACATACTCCAAGAGCAAACAATGCTCACAACACG

CCCAATAAAGCGGAAAAAGTAACCCCACTACTAATGGCGGGTGGTAACCATAAT

AGAATCCACCTCTTCCAATTTAGTAGTTGTTCACCCATAATAAAAATATTAAAAA

GAAAGTTCCACCCCCTGCTAGCTTCTATTTAGTAGCAGGAAGGTTCACAAAAAGC

TTCTCCGAAAAGTGAAGGGCCAATTTAACAAGAGGGTCCCCCCAACTTCTCCATA

ACACAAGATAAAAACTTAAAAATTGAAGGACCATTTTAAAATAAGCCCTTCTCAA

ACCCTAGAAAGCCAAATTTTAAAAAGACCAAAGGCTTTGACCCCATGACTATTAC

TAGTAGCATACTATCTAATACCCTAGTATACTATTTTAGGTCACATACTAACACTT

GGGAAAATGATGATACTTTAGAACATACTACGTATGTGTATATGTAAAAATTTGA

GTTGGACTTTTGACCATAAGGACCCTAGTGGAATTGAGCACCAGTGTAGGTTTGG

CCAAAGGTCCAACCAGCTGGGGCAACATTGTTAGAGACCACTGTACGGCCATCAC

TTGTAGTGACCTTGAAAGAGAGGCTTTGGCCATTGAGGTAGTTGTTGCTCTGCCA

GTTTTGTCCCCAGTTTCTTGACATTGGCATCCAACCGGTTTTTGAACCCTTGATGA

ACACAGAATGAACATCACCAGCACCACCAACGTTTGTGATTAGTACTAGGTTGAA

GTAGGAATGACCATTAATAGTGAACCTTATTCCTCCTCTTCTCCTGCATGCCACCC

TATGAAACCAAAAAAGGACACACCTTCAGCCTCTTTGCAAAACCATTCACCAAAA

TTAACAAACACTAAACCATAAATAAGCCCAATTTGGGAATATGATAAAGATAGT

AACTTTATACCTCCTGTAAGCGACAGGGACTATTCCAGCTTTGTATTGAGCAATG

CGGAGGAACACAGGCTGAGCTAGATCAAAGTGGTGAAGAGGAGGGTTGCACCAC

CCACCTGCATTGTTTGGCAATGCATTGTTTGGAGGGCAGAAGTTAGTGGCAGTGA

CCACAATGGAGCCAGGGAGGCACCATTTCTGGTCATTCACACACTTAATCTCATA

GCAAGAGCCACAGCTCAAGCCATTGTTGAAAAGTGCAGTGCTCAAAGCAGCAGT

GGTTGTTCCGTACCCCTGGCTATAGAGGTTTCCATATCCACAAGCCCCACCTGAA

ACGAACACAACAAATTTTCATGACCCATTAGAAGTTACTCAAATGGGTTGCAAAA

AATTGAACCTTTAAGAAAAATATAAAACAAAAACGAGTGCATGCATACCCATTGT

CCCTGATGCATCACCCCCACCATAGAAGGTAGCATGAGCATTGGTCCATCCTGCT

CCACCATTGGCGTAAGCTGAGGAGAACATAGTAAGAAAAGTAACCAAGAGAAAC

CCAATGATAGCCATTTTCCTTTCCTTATACTAAAGGGAATTAATTTTGATATTATG

GGGACAACAAAAGAGGGGGCTAGCTGCTGCAGCAACACGGGAGAGATAAATGT



GATTGTGAAGCAGAGGAGTGTGGAAAAATTGGTTGGCAGTGGTACCTAATTTATA

GAGGTTTGAGGGGTTTGGACTTTGGAGGGTAGCATAGGGCCACAATCAAAACTTT

AACTAACTCTTTTGAACTGTTTGAACCGAAGAATACCGCTAGGGACATAAAGTGG

ATTCTATTATTTAAGAATTGACATGTATTATATTTTATATATATTAAATAACATAA

ACAAAGTAGTGCATAATTTCCTTATACTCGTTTAAGAGTTCGCGAATTCGAGTCTG

TTATTTTTGGTAAAAAAAATTATGTAAGAAAGACAGTAGATTTTTATCACTTAGA

ACATTAATTAGTTAGTCGGTATTAATATTTTTAACATAAATCTAAAAAAAATTCA

AATATAATAAAATGTTAAAAATTAAATACATAACAAATAACATCTTTATATTTTA

TATTTTTTATATACTTATCAAGTATATATCATTATTGTTTGTGTAGTGTAACTGTAT

ATTTAAAGAGAATTTTTTGGATGAAAAATAAAGATGGTA 




