IDENTIFICATION

Species: Oryza brachyantha
Locus: XP_006657721

Gene Model: XP_006657721.1
Description: ObEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/10862?genome assembly 1d=1593936
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02995

EXTERNAL RESOURCES
https://rice-genome-hub.southgreen.fr/organism/1941498



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/10862?genome_assembly_id=1593936
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Query seq.
Superfanilies

PLROS 0z
List of domain hits d

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family C! Expansin-like B1; Provisional 8-253 8.70e-81

SEQUENCES
Peptide
>0ObEXLB-01

MAQLLRRHLPTILSLILFFSRATGDANFTVSRAAYYPNSDTKGTENGASEYGVFGATL
NNGDVSTSASLYRDGVGCGACYQVRCTNPYYCSPDGVRIVITDSGASDGTDFILSQH
AFARMGQNTDSGAALLTLGVVGIEYRRVSCSYPNQNIIFKITESSNFPHYLEFEIWYQQ
GNQDIIAVQLCETLNLTCQLLSRTHGAVWAAVSPPSGPLSIRMLLSSGAPRGGDKWL
VPTNIVPQNWTAGATYDSGVQIQL

CDS (coding sequence)
>0bEXLB-01

GAAAAATAACGAGAACACAACCGTTCCTTGCATGTAGCAAAATGTCGATGCGAA
TGAGAAAGCGAAAAAGGGTGGACGCAACCAGCGGACAAGACAAGCATTGTCAA
CAACGGTATTAGCATTCAAAACCAAAAAAGTTTCCAGCTTGCAACTCATGAGCAA
TCCAAGCAAAAGGCAAAGCCAACACTATAAATAGTACATAGCAAGCAGGGAGGC
AAGATCAACAATACACAAACACTTGGCTCGGTCCATCTATCTTGCATACACATCT
TTTGAGCCGTTGTTGGACATCTCCAGAGTCCATACCACCAATGGCGCAGCTGCTT
CGTCGGCATCTCCCCACCATACTCTCTCTCATCTTGTTCTTTTCTAGGGCTACTGG
AGATGCAAACTTCACCGTGTCAAGAGCAGCATATTACCCCAACTCAGATACAAAA
GGGACCGAAAATGGTGCAAGTGAGTATGGTGTATTTGGGGCAACACTCAACAAT
GGTGATGTTTCAACTTCAGCAAGCCTCTACAGGGATGGGGTAGGCTGTGGTGCAT
GCTACCAGGTGAGGTGCACAAATCCTTACTATTGCTCTCCAGATGGCGTCAGAAT
TGTGATTACCGACTCTGGGGCAAGCGATGGGACTGATTTCATCCTCAGTCAGCAT
GCTTTTGCCAGGATGGGTCAGAATACAGATTCTGGAGCAGCGCTGCTAACCCTTG
GTGTGGTTGGGATTGAGTACAGGAGGGTTTCTTGTAGCTACCCAAACCAGAATAT
CATTTTCAAGATTACTGAGAGCAGCAATTTCCCCCACTACCTTGAATTTGAGATCT
GGTACCAGCAAGGCAACCAGGACATCATTGCGGTCCAGCTTTGTGAGACATTGAA
TTTGACATGCCAACTTCTGAGCCGGACTCATGGTGCAGTATGGGCTGCTGTGTCTC
CACCAAGCGGGCCTCTTTCCATAAGGATGTTACTTAGCAGTGGAGCTCCCCGTGG
TGGTGACAAATGGCTAGTTCCGACGAACATAGTACCCCAGAACTGGACAGCAGG
GGCCACATATGATTCTGGGGTCCAAATACAGTTGTAGTAGCTATATAAAATTAAA
AGAAAAATTCAACTAATACAAATGTAATCATCATAGTTCATTATTCCCGTATTTTT
CTGGTAAAGTATACACAGAGTTGTAATTTGTGAGGCTGTAATTGCCTGCATATAT
ATCAATAAATTTGGACATTGAAGAATAAGTTGTTACACGAAAATTGTTCCTTGTA



CCTTTGAAGGGCAACAGTCTTCAAAATACACTACTGATTTTCTCTAATCCACATAA
TTGAACAACCATAAAAGGCCATGGCAAAACGCTAAAGCATAGAGACATCAGAAT

TGGTTATATTTAGCAGAACAGCTACCAAAGTAGATTTGACAAAGATGGGATCTAC
AGAATAAACTTGCTTACATCAAC

Nucleotide

>0ObEXLB-01
TAGTTTATGGTGAGTAATTTGATAAGTTTTTCCTTTTAATTCAACATAATTGTCCA
AAAAACTACAATAACAAGAAATATTTTACTCTATTAGTTTAATATTTTTTGTGCTT

TCTGGCCTACCTCCTTCTGATACATTTGCTTGTCCCTTTACCTTTTGTTATAATTGG
TTTAAACATTGAATTAACATTGTTGCCTGTTTTCACTTCTGAAGCTACTGAATGTT
TTGGCTATTACACTTTGAATGTTAGAGCTAATGTTAAGTTTCCATGTGTCAGTTTC
TTATTGTTGGTGAATCCATTACTTGATGAGTGCTTCTTTGTAAGTACCGATAATTT
GCTTGTTTCTTAACTTTAGGACTGACATCATTGTGAGGGATTTTCAGCGGGTGCTG
AGTTTGTAAAATCCAGCAGTCAATTGGGATTAACCAGATGGTTCTTTGTAGTGTT
AGTCAAATGCAGGAGTATGGCTAGGATTTGTACAATAGTTACCTGGCACCATGTT
GATGTAAGCAAGTTTATTCTGTAGATCCCATCTTTGTCAAATCTACTTTGGTAGCT
GTTCTGCTAAATATAACCAATTCTGATGTCTCTATGCTTTAGCGTTTTGCCATGGC
CTTTTATGGTTGTTCAATTATGTGGATTAGAGAAAATCAGTAGTGTATTTTGAAGA
CTGTTGCCCTTCAAAGGTACAAGGAACAATTTTCGTGTAACAACTTATTCTTCAAT
GTCCAAATTTATTGATATATATGCAGGCAATTACAGCCTCACAAATTACAACTCT
GTGTATACTTTACCAGAAAAATACGGGAATAATGAACTATGATGATTACATTTGT
ATTAGTTGAATTTTTCTTTTAATTTTATATAGCTACTACAACTGTATTTGGACCCCA
GAATCATATGTGGCCCCTGCTGTCCAGTTCTGGGGTACTATGTTCGTCGGAACTA
GCCATTTGTCACCACCACGGGGAGCTCCACTGCTAAGTAACATCCTTATGGAAAG
AGGCCCGCTTGGTGGAGACACAGCAGCCCATACTGCACCATGAGTCCGGCTCAG
AAGTTGGCATGTCAAATTCAATGTCTGCATCAAGTCATGGACAGGTATTTAATAC
TGTGATTTTTCTGCATGCTTGATCTGTAAATCTCACATTCACAAATTTATGATGTTT
ATACTTTATAGTGTATATACTTTACCTCACAAAGCTGGACCGCAATGATGTCCTGG
TTGCCTTGCTGGTACCAGATCTCAAATTCAAGGTAGTGGGGGAAATTGCTGCTCT
CAGTAATCTTGAAAATGATATTCTGGTTTGGGTAGCTACAAGAAACCCTGTAGTG
TAGAGAAACCGTGAGAAGCATGGCATGTCAGTAACAATACATTAGTAATTCTTTA
TGCGGATATCATGCCTAGTAGTTTTCAGTTTATTTTTCATGTATGTAGCTTAAGCA
AAAGTTTTTGCAAATTCATTATATGCACAGACCTCCTGTACTCAATCCCAACCACA
CCAAGGGTTAGCAGCGCTGCTCCAGAATCTGTATTCTGACCCATCCTGGCAAAAG
CATGCTGACTGAGGATGAAATCAGTCCCATCGCTTGCCCCAGAGTCGGTAATCAC
AATTCTGACGCCATCTGGAGAGCAATAGTAAGGATTTGTGCACCTCACCTATTGA
CAATTGGCATTGTTAGTGAAAATTGGAAGATTGGTGTTTCATGATTCCACACAAC
CCACTCATGCGGATGAATTACCTGGTAGCATGCACCACAGCCTACCCCATCCCTG
TAGAGGCTTGCTGAAGTTGAAACATCACCATTGTTGAGTGTTGCCCCAAATACAC
CATACTCACTTGCACCATCTGAAAGTGTAGTTAGAAGCAAGTCTTTTTTAAAAAA
TATCTTTTGACGGTATCTGGTTTGCTAGAGGTCTACAGTTTCTATGAACTAGCTTA
GAAACTTTATGCATTTTCAAGTTATAAAGTATAAATTAACTCCCTTTTTTTGTTCA
TGTGAGATGTGCTAACACAATTGAAGCTATTTTATCTGGAAGACGCTTACTTTCG
GTCCCTTTTGTATCTGAGTTGGGGTAATATGCTGCTCTTGACACGGTGAAGTTTGC
ATCTCCAGTAGCCCTAGAAAAGAACAAGATGAGAGAGAGTATGGTGGGGAGATG




CCGACGAAGCAGCTGCGCCATTGGTGGTATGGACTCTGGAGATGTCCAACAACG
GCTCAAAAGATGTGTATGCAAGATAGATGGACCGAGCCAAGTGTTTGTGTATTGT
TGATCTTGCCTCCCTGCTTGCTATGTACTATTTATAGTGTTGGCTTTGCCTTTTGCT
TGGATTGCTCATGAGTTGCAAGCTGGAAACTTTTTTGGTTTTGAATGCTAATACCG
TTGTTGACAATGCTTGTCTTGTCCGCTGGTTGCGTCCACCCTTTTTCGCTTTCTCAT
TCGCATCGACATTTTGCTACATGCAAGGAACGGTTGTGTTCTCGTTATTTTTCCCT
TCTGCCTCCCTTTACAAGGCTACAGCATCTTCTTGTGGAAACAGTGATACTACGTT
TGAAGGTATTATTTCTGGAATTTCAATTTTACCCATTAGTTTAAGAAAACATCATT
ACCTGTGGGAGATGAAAGTTTTCACTTAAAGGAAATAAATATATGTTTGGATAAG
CTCTACTGTACTTGAGAAAATACCTGGTACTCCTACCAAATTTTGGTATCTTGGGG
CACTCAGGCCCCGTTCGTTCCCCTCTTCCTAGCCCAGCCCTAGATTCTCTTGTTTTT
TTTTTGCATATATCCTAAACTATTAAATAGTTTTTTAAAAAATTTTCTATAGGAAA
GTTGTTTTAAAAAATTAGATTAATCTATTTTTTTTAATCTTTTATAGTTAATTATTA
ATTAATCATGTACTAATTTATTATTGCATTTTCCGTGTGGGTTAATAATCAAGTTG
TCGAACACAGCCTCAGTATTTTAAGATACAAGCTTTTATGCGGGTTAA






