IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.17G096700

Gene Model: Podel.17G096700.1.p
Description: PAEXPA-26

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisiona 24-245 1.63e-97
SEQUENCES

Peptide

>PdEXPA-26

MEVLMALLGVARSDQISFGEKIDSSWHDAHATFYGDIKGGQTMMGACGYGDLFKQ
GYGLQTAALSTTLFNNGQTCGACFELKCVNDPQWCKNHAGTIKITATNLCPPNYGAP
NAWCNPPQQHFDLSMPMFLTIAEYRAGIVPVKYRKILCSKEGGVKFDIHGNPYWML
VLVRNVAGAGEVINVKIKGSQTRWIQMSRNWGQNWQTGTDLVGQSLSFLVTTSDY
KRLYFNDVAGADWSFGQAYDGKINF*

CDS (coding sequence)
>PAEXPA-26

ATGGAAGTGTTAATGGCACTTTTGGGAGTGGCTAGGAGTGACCAAATTAGCTTTG
GTGAAAAAATAGATAGTTCATGGCATGATGCACATGCAACTTTTTATGGGGACAT
AAAAGGAGGACAAACAATGATGGGAGCTTGTGGCTATGGCGATCTCTTCAAACA
AGGGTATGGACTTCAAACAGCAGCCTTAAGCACAACACTCTTCAACAATGGACA
AACCTGTGGTGCTTGCTTTGAACTCAAGTGTGTGAATGATCCACAATGGTGCAAA
AACCATGCTGGCACCATCAAAATCACAGCAACCAATTTATGCCCTCCTAATTACG
GAGCTCCCAATGCTTGGTGCAACCCACCACAACAACATTTTGATCTATCAATGCC
CATGTTTTTAACGATCGCAGAATATAGAGCAGGGATTGTCCCTGTTAAGTATCGC
AAAATCTTGTGTTCCAAAGAAGGAGGGGTTAAGTTTGACATTCATGGCAATCCTT
ATTGGATGCTTGTGTTAGTGCGCAATGTTGCAGGGGCTGGTGAAGTTATTAATGT
CAAGATTAAGGGCTCACAAACTCGTTGGATACAAATGTCAAGAAACTGGGGACA
GAACTGGCAAACCGGGACTGATCTCGTTGGACAAAGCTTGTCATTCCTAGTTACT
ACAAGTGACTACAAGAGATTATACTTTAATGATGTTGCCGGTGCTGACTGGAGTT
TTGGACAAGCTTACGATGGGAAAATAAACTTTTAA

Nucleotide
>PAEXPA-26

ATGGAAGGTAATATCTTTCTTTTAAGTCATGTCATGAAATAGAATAGTTTTTATCT
TACCTCTTAATAAGATGATATTTCATTTTAATAACTATAATTAATATTTATTTATTT
TAAATTTAATTATGTTGCTAAATAAGATGTATTGGTTGATTCATGGTGAGCTAAA

GAAGGCAAGTAATTTTTTTAGGTTACCCTAATAATTTTTCCTTATCTTTCAACCAA
GACTATCATCCATGAAAATCTTATGGATTGATAATATAAAATCAAACCCCATTAA
TTATGTTTCCTATTCGGTGTTTAATTGATGGCTATATGTATAAATATGAAGTCAAA




CAATCATACACAATCAAACTTTAGCATTTTTCTTCAATATCTCTTTCTCTATATCAT
GGCTAGTTTCAAGAACTCCTTTGCTTGTTTAGTGTTAATGGCACTTTTGGGAGTGG
CTAGGAGTGACCAAATTAGCTTTGGTGAAAAAATAGATAGTTCATGGCATGATGC
ACATGCAACTTTTTATGGGGACATAAAAGGAGGACAAACAATGAGTACGTGTGT
GTGTGTGTATATATATATATATTTCTTTCATATCAAGTATTATTTATTCATTTTGTG
TAGTTTTCTGCTGGTGAAAACAACAAATATGTATATTGATTTCCTAATGTGTTGAT
TATATATTGGCAGTGGGAGCTTGTGGCTATGGCGATCTCTTCAAACAAGGGTATG
GACTTCAAACAGCAGCCTTAAGCACAACACTCTTCAACAATGGACAAACCTGTGG
TGCTTGCTTTGAACTCAAGTGTGTGAATGATCCACAATGGTGCAAAAACCATGCT
GGCACCATCAAAATCACAGCAACCAATTTATGCCCTCCTAATTACGGAGCTCCCA
ATGCTTGGTGCAACCCACCACAACAACATTTTGATCTATCAATGCCCATGTTTTTA
ACGATCGCAGAATATAGAGCAGGGATTGTCCCTGTTAAGTATCGCAAAATCTTGT
GTTCCAAAGAAGGAGGGGTTAAGTTTGACATTCATGGCAATCCTTATTGGATGCT
TGTGTTAGTGCGCAATGTTGCAGGGGCTGGTGAAGTTATTAATGTCAAGATTAAG
GGCTCACAAACTCGTTGGATACAAATGTCAAGAAACTGGGGACAGAACTGGCAA
ACCGGGACTGATCTCGTTGGACAAAGCTTGTCATTCCTAGTTACTACAAGTGACT
ACAAGAGATTATACTTTAATGATGTTGCCGGTGCTGACTGGAGTTTTGGACAAGC
TTACGATGGGAAAATAAACTTTTAA





