IDENTIFICATION

Species: Theobroma cacao

Locus: Thecc.04G084700

Gene Model: Thecc.04G084700.1.p
Description: TCEXPA-08

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tcacao_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02994

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cacaogenomedb.org/
https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/node/4
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GENE STRUCTURE

TcEXPA-08
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Query seq,
Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description Interval E.value
[+] PLN0O0O50 super family 31535 expansin A; Provisional 29-248 157e-129
SEQUENCES

Peptide

>TcEXPA-08

MGLLGFLLVVLLSVLNFVHGFPRNHAPHGYLGPWINAHATFY GGGDASGTMGGAC
GYGNLYSQGYGINTAALSTALFDNGLSCGACFELRCVNDPQWCLPGSIVVTATNFCP
PGGWCDPPNHHFDLSQPIFQHIAQYRAGIVPVIYRRVRCRRSGGIRFTINGHSYFNLVL
ITNVGGAGDVHSVSIKGSRTRWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFLVTTSDGRSV
VAYNVAPAGWSFGQTYAGGQFRF*

CDS (coding sequence)
>TcEXPA-08

ATGGGGCTTTTGGGGTTTCTTCTAGTTGTATTGCTCTCAGTCCTCAACTTTGTTCAC
GGTTTTCCAAGGAATCATGCCCCTCATGGATACCTTGGACCCTGGATCAACGCTC
ATGCCACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCTGGAACAATGGGTGGAGCTTGTGG
CTATGGAAATCTATATAGCCAAGGTTATGGTATTAACACAGCAGCATTGAGCACT
GCATTGTTTGACAATGGCTTGAGCTGTGGCGCCTGCTTTGAGCTCAGGTGTGTCA
ATGACCCACAATGGTGCTTGCCCGGCTCCATTGTGGTCACAGCCACCAATTTCTG
CCCTCCAGGAGGCTGGTGTGACCCTCCTAATCACCACTTCGATCTCTCTCAGCCTA
TTTTCCAACACATTGCCCAATACAGAGCTGGTATTGTTCCAGTAATTTACAGAAG
GGTGAGGTGCAGGAGAAGTGGGGGTATCAGGTTCACAATTAATGGACATTCCTA
CTTCAATTTAGTACTGATCACCAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCTGTAT
CCATTAAGGGTTCAAGGACCAGATGGCAGCCAATGTCAAGAAACTGGGGCCAGA
ACTGGCAGAGCAATTCTTATCTTAATGGTCAAAGCCTCTCTTTTCTTGTTACAACC
AGTGATGGCCGCAGTGTTGTCGCTTACAATGTTGCTCCAGCCGGTTGGTCCTTTGG
ACAGACTTACGCTGGAGGGCAGTTTAGGTTCTAA

Nucleotide
>TcEXPA-08

CAAAGGTGTTTTAACTTTAAAAGTGTTCATGACTTGGTGACGGAGATATAACTTA
ATTGATAGCCACATCTCTCCTTCTTCAAAGAAGATTCAAAGTTCAAATTCTAGCGT
GGTTTACGTGCAAAGTGAGAAAATTAGTTAATTTGGAAACCAGTAGTTTGTTTAT
GAATGAACATGTAGTGAAATGATGTGGAAACTTTTAACAAAGGATTCGAAACAA
GTTGAGAGTGCAGAGTCAAAGGCCCTAAAAATCTTCGCAGGAGCAAAGTTTCACT
CCTAGATGAAGCCAATTCAGTTTTTTGTCATCCAATATTGTTCGCCTGCACGCTTG



TGATCTAATTAAGGATTTCAAGCAGAGAGCCAAATTCACCTACACCCCACTTTGG
ATTCATACCTTGTTTGTCCCCCTATGGCTGTAAACACCCCTCAAAACCACGCGGTT
TGAGCCTTGAAAACCGCTTTTTCTAGCCCCATAAAAACTGCATTTGTTTCCCCAAA
ATCAAGAGTCCCCAAAAGCCACTACGCAGTTGCTTGGTCCCAACAGCTCAATTGT
TGTCAGGTTGTCAGTCAGGTAGGATGTTGACTGCCCTCTATTTATTCCCTTCAAAC
ACCCCCTCTTCATTTCTACAAACAACTCCTTTCAAGGTTCATTTACTAGCCCCAAT
CTTCTTTTTCCTTCCTCTTCCAGGGTTTTTTTTTTAAAACTTTAAAACAGCATAATG
AAAAAAAAAAAAAAACAAAGGCTTTCTAGTAGTACTTAAATATGCTTGTACTCTT
CGTTAGTCTTAGTACAATTTTTTCACATAATGTTGAGGGGTTTATGGAATATGTTT
TTTCATATGCAGGGCAATGGGGCTTTTGGGGTTTCTTCTAGTTGTATTGCTCTCAG
TCCTCAACTTTGTTCACGGTTTTCCAAGGAATCATGCCCCTCATGGATACCTTGGA
CCCTGGATCAACGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCTGGAACAA
TGGGTACATTCCACATCACATTTTTTGTTTATTCTTGTGAGTGGCGTGTTCTTCTTG
GTAATCTACTTTACTTAATGCATTACATTCTGGTATTGCTATAGGTGGAGCTTGTG
GCTATGGAAATCTATATAGCCAAGGTTATGGTATTAACACAGCAGCATTGAGCAC
TGCATTGTTTGACAATGGCTTGAGCTGTGGCGCCTGCTTTGAGCTCAGGTGTGTCA
ATGACCCACAATGGTGCTTGCCCGGCTCCATTGTGGTCACAGCCACCAATTTCTG
CCCTCCAGGAGGCTGGTGTGACCCTCCTAATCACCACTTCGATCTCTCTCAGCCTA
TTTTCCAACACATTGCCCAATACAGAGCTGGTATTGTTCCAGTAATTTACAGAAG
GTAACACAATTAACTAATTTTAGCAAAAAGTTTCCACATTTTCTCTTATATTTCTA
ATGTGCGTAATAAGGTTACATATATAAAATTTTCTGTTTTGCAGGGTGAGGTGCA
GGAGAAGTGGGGGTATCAGGTTCACAATTAATGGACATTCCTACTTCAATTTAGT
ACTGATCACCAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCTGTATCCATTAAGGGTT
CAAGGACCAGATGGCAGCCAATGTCAAGAAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCA
ATTCTTATCTTAATGGTCAAAGCCTCTCTTTTCTTGTTACAACCAGTGATGGCCGC
AGTGTTGTCGCTTACAATGTTGCTCCAGCCGGTTGGTCCTTTGGACAGACTTACGC
TGGAGGGCAGTTTAGGTTCTAAGTTTCAACAACCCCTAAGCATACTATAACTGCC
GTTGCTATAGTTTAAGATATTTTGTCTGAACAAAAACTAATGTGAGTTACAAAAG
AATACTATATAGTAGAATAGTATGAGGGTGAATCTTGGGTCAAGATTGATTTTTA
AAGAGCCCTTTCCTGTGTAGCATTATTGTGAGTTTTTGCAGTTCTATTGGCTTTGA
ATTGAAGCCTGGGGGTAACTGCTGTGGAAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGA
GAGAGGTACAGTATTTAGAGGCATATTATTAGTGAGATTCTGCCTAAAGGGCATT
CTTACTATCCAGCTACTGCTACATCAAATGATGAATAGCAGGTGTTTTTTCAGGCC
AAAAGGCACTTTTGCTTGCTTGTGAGAAGCCACTGTCTTTCTTGTTGTGCACTTTG
AACAATTATCCAAAATTAAAAGATTCAGCAATTTGTGAGGACAGAGAGATCTCA
ACTTTT






