IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015079370

Gene Model: XP_015079370.1
Description: SpnEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
GENE STRUCTURE



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome

SpnEXPA-16 e ——————————— —_— —
7

! L L 1 L L
Obp S00bp 1000ibp 1500bp 2000bp 2500bp
Legend:
CDS s upstream downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

1 25 50 75 100 128 150 178 200 225 247
Query seq. il
Superfanilies PLNOQOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisional 24-247 2 08e-120
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-16

MASLPLVFFFLSFCFYSTFADYGGWQTAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCNNAAQWCLQGTITVTATNFCPPNPSLPNNN
GGWCNPPLQHFDLAQPAFLQIAKYKAGIVPVSFRRVPCMRKGGIRFTVNGHSFFNLV
LVTNVGGAGDIQSVSIKGSNTGWQAMSRNWGQNWQSNSNLNGQSLSFQVTTSDGR
TLISNNAAPNNWQFGQTFEGAQF

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-16

AGAACTTGGTCAATAACCCTTCGCTCATATCAATTCCCACTCCCACTCATCTCTTA
TCCTCTTCTTAGTTTTAATTTACTCAATGGCTTCACTTCCACTTGTTTTCTTCTTTTT
AAGCTTTTGCTTCTATTCTACTTTTGCTGATTATGGAGGATGGCAAACTGCTCATG
CCACTTTCTATGGAGGGGGTGATGCCTCTGGCACAATGGGGGGTGCTTGTGGATA
TGGAAATTTGTATAGCCAAGGGTATGGAACTAACACTGCAGCACTAAGTACAGC
ACTATTCAACAATGGTTTAACTTGTGGTGCTTGTTATGAGCTCACTTGCAACAATG
CAGCTCAATGGTGTCTCCAAGGGACTATTACTGTCACTGCAACTAATTTTTGTCCT
CCGAACCCGTCTCTACCTAACAATAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTCTCCAAC
ATTTTGATTTAGCACAACCTGCTTTCTTGCAAATTGCTAAATACAAAGCCGGTATC
GTCCCTGTATCTTTTCGAAGGGTGCCCTGTATGAGAAAAGGAGGAATAAGGTTTA
CAGTAAATGGACACTCATTTTTCAACTTGGTTTTAGTGACAAATGTTGGAGGTGCT
GGTGATATTCAATCAGTTTCAATTAAAGGGTCTAATACTGGATGGCAAGCAATGT
CAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCTAATCTAAATGGTCAAAGTCT
TTCATTTCAAGTCACTACAAGTGATGGAAGGACACTCATTAGCAACAATGCTGCA
CCAAATAATTGGCAATTTGGACAAACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAATTTATTTA
CTATAAAGCACAAATTGAGGGGTTTTCAACTTGTAATTTGTATATGCCATAAAAG
GGGTGAGTAGGTTTGGGAGAAAACTCCTTATGGTGGGGGGTTTGGCTCTATTGCT
GTGGTGGCTGGTTTGCACCCGCTTAGGCCTATTAGTAATTTTATTTTATTTTTACA
ATTTTAGAGATATTTGATTAGTGGCCATTTATGGATTTGAAGGTCACTTGAATATC
ACATAGATTTGTCTATTAGTAGTTCCTAATTCATTGTGTAAGCAGAATTAGGGCA
ACTTAATGTCATCATGTTATCCTTCTTTATAATTGCTTTGGTACA

Nucleotide
>SpnEXPA-16



AACAAATGGTTCTCATACTCTTCCTTTCTCTCTTCGTGTATTTTCACACGATGTCTG
CATTATAATTCTAACTAAATTCAAATCCGGTAAGATCCACTTGAGGGTAATACTG
CCAACAAGTTCATATCGAAATCTTTGATTAAGGGTGAAATAATTTCACCAACTGC
ATTATAACTCATGTTGGTCTAATACTTTTTCTTTCTATTTTGGTTTCTTACTTGGTG
TTCGGAATCTGCATTGAAGCCCCGACTAAATTTGAATGGCGCACTTCAGGGCTCA
TGCAGGGGTGTGGCGCTCCCAACAGAATTTTCTTCATATTCAAAAATTTAAACCT
GGAATTTCTGATTAATAATGAAGCAATCTTGCAATTGCACCACAACTCACGTTGG
TCTAATACTCTTTCTTTCAAGACGTGGACACTTTAAACTTGCCACTTTCTTCTATA
ATTAATTAGCATATCTTATGCCTAAAATTCAGCTTCTATTTTTTTGTGTATAAATA
GAACTTGGTCAATAACCCTTCGCTCATATCAATTCCCACTCCCACTCATCTCTTAT
CCTCTTCTTAGTTTTAATTTACTCAATGGCTTCACTTCCACTTGTTTTCTTCTTTTTA
AGCTTTTGCTTCTATTCTACTTTTGCTGATTATGGAGGATGGCAAACTGCTCATGC
CACTTTCTATGGAGGGGGTGATGCCTCTGGCACAATGGGTATATCCGCTTGTACTT
TCTTACTTTCCATCAAACCGACTCAAATACATCAGTGGTCTAAAACAAAATTCAA
ATAGAGGCGTATATATTTTTGTAAAGTTTATTATAACCAATTATTTAATTTTTCTT
GAAACATAATATTCAAGATTTGTCTAACTTATATTACTTCTTTTACAAATAATACT
TGATATTTTTAACAAATATACATTTTTTCAAGAAAATGAGGCGCTCAAATTGGGG
GCTAAGACAATTGAGCAGCTCCTGCTTTCCATATAGTTTTTCACATTAAAATCAGG
TTAACTATACATTATTTATTAATAAAATTAACTTATAAGTGTAAAGAATTTGTACA
TTACTAGTGGACTTTTTGACTTAGTTTTTAACTGATAACATGTCATATTTTCAAGA
TTACTATTATGGACGTTGTTAGTGTATAAAAATTAAACTTGTTGTAGTATAATAAC
ATATATGGTTGTCCAAACAAATGCAGGGGGTGCTTGTGGATATGGAAATTTGTAT
AGCCAAGGGTATGGAACTAACACTGCAGCACTAAGTACAGCACTATTCAACAAT
GGTTTAACTTGTGGTGCTTGTTATGAGCTCACTTGCAACAATGCAGCTCAATGGTG
TCTCCAAGGGACTATTACTGTCACTGCAACTAATTTTTGTCCTCCGAACCCGTCTC
TACCTAACAATAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGATTTAGCA
CAACCTGCTTTCTTGCAAATTGCTAAATACAAAGCCGGTATCGTCCCTGTATCTTT
TCGAAGGTAAACTTTAGTATTGACCTAATTATTATTAATAAAAAAAAGTAACGAG
TTCAGTTGAACATGTAATAATATGTTGAATTTTGTTTACAGGGTGCCCTGTATGAG
AAAAGGAGGAATAAGGTTTACAGTAAATGGACACTCATTTTTCAACTTGGTTTTA
GTGACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGATATTCAATCAGTTTCAATTAAAGGGTCTA
ATACTGGATGGCAAGCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATT
CTAATCTAAATGGTCAAAGTCTTTCATTTCAAGTCACTACAAGTGATGGAAGGAC
ACTCATTAGCAACAATGCTGCACCAAATAATTGGCAATTTGGACAAACTTTTGAA
GGGGCTCAATTTTAATTTATTTACTATAAAGCACAAATTGAGGGGTTTTCAACTTG
TAATTTGTATATGCCATAAAAGGGGTGAGTAGGTTTGGGAGAAAACTCCTTATGG
TGGGGGGTTTGGCTCTATTGCTGTGGTGGCTGGTTTGCACCCGCTTAGGCCTATTA
GTAATTTTATTTTATTTTTACAATTTTAGAGATATTTGATTAGTGGCCATTTATGGA
TTTGAAGGTCACTTGAATATCACATAGATTTGTCTATTAGTAGTTCCTAATTCATT
GTGTAAGCAGAATTAGGGCAACTTAATGTCATCATGTTATCCTTCTTTATAATTGC
TTTGGTACATTTACTTCTTCTATATCTTTCTTTGTGTTTGCCTTTCTCAGGGATGGT
TCGACAGTGTTAAAAAAAAAAGATATTCGTCTTAGACCCCCAAATTTAAGGGGGA
CTCATTTTTAATAGTAATAGGTTATAAGTTATTTTTTTTTAATAAATATTGAATATT
ATTTGTAAAAAAAGTAAACTTTTCATGAAAATGAAAAAATTATTTGAAGAAAATT
GATATATTTGGAGTACTATATCTCATGAAAAATAATTTTGAATAAGAATGATTAT
ATTATCAATTGAAAACTAGAACAAATCAATTATATAAAAGTTCTTAACAATTCAA
ATTTAAGGCCCCATTTAATTTTTATTTTAAGCGACTAATATGTTTGAGCTACTCGT
AACCTTTCTCATTTGACTAATTTGCTTCTATAGGCAAGGCAAGTGAATAAGATCA
ATATAACAGTTACGCTAATCCTTTCAAACCTATAAGTTGGTCAAACTAGCTTGTA
AGTATTGTT




