IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011076957

Gene Model: XP_011076957.1
Description: SinEXPB-04
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135

GENE STRUCTURE

SinEXPB-04
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Query seq.

Specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N ) N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 40-160 8.30e-66

[+ Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Plll from Lolium perenne. 168-245 1.50e-15

SEQUENCES
Peptide
>SIinEXPB-04

MSNYRSYRFGTILVILLIVSDYYLCVNSESINASVLGFAPAIATWYGDPIGPGSVGGAC
GYGRDVENPPYYALVSAGNNNLFKSGKGCGSCYQVKCTQNAACSGNPVTVTIADEC
PGSCNNDPIHFDLSGKAIGVLAKPGQANALRSAGRINIEYQRVPCYYKGTSITFKIDPG
SNANYLAFGVQYINGDGEIGSMQLLPSNSKNPLVMQQVFGATWKANIPNGIKGPYSV
AITSLESRKTVTAYNSIPVDWSPGKYYISKVNF

CDS (coding sequence)
>SinEXPB-04

ATGTCTAATTATCGAAGCTATCGTTTTGGAACTATTCTCGTGATTTTGTTGATCGT
AAGTGACTATTACCTTTGCGTAAATTCCGAATCAATTAATGCTTCTGTTCTTGGTT
TCGCGCCAGCTATAGCAACATGGTATGGGGACCCCATTGGACCTGGAAGCGTAG
GGGGAGCTTGTGGTTATGGACGTGACGTAGAAAATCCTCCATACTACGCGTTGGT
TTCTGCGGGAAATAATAATTTGTTTAAATCCGGAAAGGGTTGCGGAAGTTGTTAT
CAGGTGAAATGCACACAAAATGCAGCATGCTCGGGAAATCCAGTTACTGTAACA
ATTGCAGATGAGTGTCCAGGTTCCTGCAACAATGACCCCATTCACTTTGACTTAA
GTGGAAAAGCTATTGGTGTGTTAGCAAAGCCTGGCCAAGCTAACGCATTGCGTAG
CGCAGGACGAATCAACATTGAATATCAAAGGGTGCCGTGTTACTATAAAGGGAC
GAGTATAACGTTCAAGATCGATCCAGGCTCCAACGCTAACTATCTAGCTTTCGGA
GTTCAATATATCAACGGAGATGGTGAAATTGGTTCTATGCAGTTATTACCTTCAA
ATTCGAAGAATCCACTGGTCATGCAACAGGTCTTTGGTGCAACCTGGAAAGCTAA
TATACCTAATGGAATAAAGGGCCCTTATTCAGTGGCAATAACGAGTCTTGAGTCG
AGAAAAACAGTCACAGCATACAATTCGATTCCGGTTGATTGGTCTCCAGGAAAAT
ACTATATTTCAAAAGTTAACTTTTAG

Nucleotide
>SinEXPB-04

TTGTGAAACTATGGCAGAAATGATTAAACTGATGCCATCAAGACTGTTGACAATT
GTATGTTTTCCAATTTGACAGATCCAAATCGAGACAACATTAAGTTCTTTCCTTAA
ATATTTTCAAATAGTAACAAAGATGTAAAAAGATAAAAACAATAGTAAAGAAAG
AAAGACTTTTATCATGTTCTATATATTGACAAATACCTACTTTTTGTTGATGCAAT



CAGAATCTTTACATCTTTCTAAGTTTTCTAATTTAACATGAATTCACTATCAAATT
CTTTAGAGAATATTATTCAATTATTGATGGCAGATTTAATTCTAAATTTAGGATAA
ATGATTCTATTGTACTATTATTATTTCTTGTTCTGAAATGTGTAGTCTTATTTTAGT
TGTTTCGTAAATAAGGTATGTGTCATATCTTTAATAGTATAAAAAGGTCTAGCCAT
GGAGTGCTCAGTAAAGTATTTTGTGTACTACGTACTTGTTGCAAATCACACATCAT
GTCTAATTATCGAAGCTATCGTTTTGGAACTATTCTCGTGATTTTGTTGATCGTAA
GTGACTATTACCTTTGCGTAAATTCCGAATCAATTAATGCTTCTGTTCTTGGTTTC
GCGCCAGCTATAGCAACATGGTATGGGGACCCCATTGGACCTGGAAGCGGTAATT
TTAGATAATTTTATGAACTTCACATACGAAATTACATAAAATCTATATATGTATGT
GAGTTGTATAAAAAGTACCTGAAGTATTTACATGGTCGTACAAAACTTATATACT
TGTTATTGAAGTGATTATTCATATCGTTCAGTAGGGGGAGCTTGTGGTTATGGAC
GTGACGTAGAAAATCCTCCATACTACGCGTTGGTTTCTGCGGGAAATAATAATTT
GTTTAAATCCGGAAAGGGTTGCGGAAGTTGTTATCAGGTTTGAAAATTTTTCTTGT
ATTGTCATTTCGTGATGTAGTGTAAAAAATGGATGTATCATATTCTAAATCCGCTG
CTCTTTATATATATGTATCTTGGAATATTGTGAAATGTTGTCATTCACGATTTCTGT
TGTGGTATGCATATCATTTGGTGTAGATATTCCGTATAAATAAGGTTCTTTTTTTT
CCCGATCAACGATAAACATTCATTCTATCCATGATAGAATAATTTTAAAAAAATT
TATTCTTCATGTATTTTATTTAACAATATTAACCTCAATATTGTGTATTAACATTAT
GTGTTATGTAAGGTGAAATGCACACAAAATGCAGCATGCTCGGGAAATCCAGTTA
CTGTAACAATTGCAGATGAGTGTCCAGGTTCCTGCAACAATGACCCCATTCACTT
TGACTTAAGTGGAAAAGCTATTGGTGTGTTAGCAAAGCCTGGCCAAGCTAACGCA
TTGCGTAGCGCAGGACGAATCAACATTGAATATCAAAGGTAAGAAACATATCGT
ACATGTAAAATTTCAAAACACTTACTTTACTTTCTCTATCTTAAATTTATTAATTCT
AATTCTTTTTGGACTTATCAAAACGAGGCTTTAGATTTACTCTTTTAATTCTTTCTT
TCCCTCTAAAAAAAGTTATAATAATGCAATACTATTAATTTTGAATTGTTACTCTT
GAAGAGAATATCACAAAACGTATATACAATTTTAGTGAAACTTATTTTAATTATG
TGCAGATCCAAGTAGATATTTATACTCGGAGTACTTTCTTTTATGGATCGAACATA
CTAGCTGTCATATGAAAAATTATGTACATATTTTCATTATCTCTGGATTTTCAGGG
TGCCGTGTTACTATAAAGGGACGAGTATAACGTTCAAGATCGATCCAGGCTCCAA
CGCTAACTATCTAGCTTTCGGAGTTCAATATATCAACGGAGATGGTGAAATTGGT
TCTATGCAGTTATTACCTTCAAATTCGAAGAATCCACTGGTCATGCAACAGGTCTT
TGGTGCAACCTGGAAAGCTAATATACCTAATGGAATAAAGGGCCCTTATTCAGTG
GCAATAACGAGTCTTGAGTCGAGAAAAACAGTCACAGCATACAATTCGATTCCG
GTTGATTGGTCTCCAGGAAAATACTATATTTCAAAAGTTAACTTTTAGTTTTACTG
TTTGTTGGGTAATTGTTCAAGTTTTCAGACAGTTTTTTTAAGGTTGAATGAACACT
TCTATATTATGTAGTTATATTGTGAGCCAAACATAGTGGCTTCGTAATAATTCTAT
TATGTCTATATAACTACTTTATTGCTGCATTTGCTTAATTTCCCAAAAGGAAAAAC
ATTGGTCAAATTCAAATTATTGTAGTTTAAGACATACTTATAAGACGACTTATTAT
CAAAGTAGCAGTACTACAAATTTTGAGAATGATCAACCAAACTTATTTTGGAACT
CTTTTACTAAAACTAAACAAGGTCGGATGACGATTGGAGGCCATCAACCATCATA
CACATGTCACGCACTTGTTATGGGTTGCACATTATAACCAATCACTAATTACAATT
TAATCTTATTGAAATAAATTTATTTTTAGTTTTTCATTAACCATTTTTCATCAATAG
TTAATAATTATAAAAAGTCTATTATAAAAATTAGATGAATATTAA




