
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe2G075300 

Gene Model: Aqcoe2G075300.1.p 

Description: AcEXPA-06 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



 

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPA-06 

MAIQMCSFVPLLLFVLLNLQLQGLLADYGGWESAHATFYGGGDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCNDDPRWCLPGTITVTATNFCPPNP

SLSNDNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPIAFRRVPCMKKGGIRFTVNGH

SYFNLVLITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQV

TTSDGRTTTSYDVAPAGWEFGKTYQGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPA-06 

ATGGCCATTCAAATGTGTTCTTTTGTTCCTCTTCTTCTCTTCGTTCTTCTCAACCTA

CAGTTACAAGGCCTTCTCGCAGACTATGGAGGTTGGGAGTCTGCCCATGCCACAT

TTTATGGCGGTGGAGATGCTTCTGGCACAATGGGAGGTGCATGTGGGTATGGAAA

CTTGTACAGTCAGGGATATGGAACTAATACAGCAGCTCTCAGCACTGCTCTATTC

AACAATGGGTTGAGTTGTGGGTCTTGTTATGAGATGAGATGCAACGATGACCCCA

GATGGTGCCTCCCTGGAACCATCACAGTTACTGCAACTAACTTCTGTCCCCCTAAC

CCTTCTTTGTCGAATGACAACGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGA

TATGGCAGAGCCTGCTTTCTTACAAATTGCACAATACCGCGCTGGAATTGTTCCA

ATAGCCTTTAGAAGGGTTCCTTGTATGAAGAAAGGAGGAATCCGATTTACAGTCA

ATGGCCACTCTTACTTTAACTTGGTCTTGATCACTAATGTTGGAGGTGCTGGGGAT

GTCCATTCAGTGTCCATCAAGGGTTCCAAGACAGGCTGGCAAGCAATGTCAAGAA

ACTGGGGGCAAAACTGGCAGAGTAACTCTTACCTCAATGGTCAAAGCCTCTCCTT

CCAAGTCACCACTAGCGATGGAAGAACGACCACTAGTTATGACGTCGCCCCAGCT

GGCTGGGAATTTGGAAAAACATATCAAGGAGGCCAATTCTAA 

Nucleotide 

>AcEXPA-06 

TTTCTGTGGAGAGTTTGTTAACAACCATGCAACATTTTCATAGTTAATATCCCCTT

CCCCTTTCTAATCTGCCCCAAGCAGTTAAAGAATCCTTATAAATAGAGACACATA



TCCTTACCTTTTTTCATCAAAACTTTTCCTCACTTCATCAAAAGCCAACCAACCTC

CTCTCTGCTTTCTGATACTCCTTGCAGCTTGCCATGGCCATTCAAATGTGTTCTTTT

GTTCCTCTTCTTCTCTTCGTTCTTCTCAACCTACAGTTACAAGGCCTTCTCGCAGAC

TATGGAGGTTGGGAGTCTGCCCATGCCACATTTTATGGCGGTGGAGATGCTTCTG

GCACAATGGGTAAGTTGTTTAGTTACTTGACTCAATCCTAGCTGCACCAGTGGGT

AAACAAAAACATTATGACAAAAAAAAATGACTAGTTCAGAAAGTATATATCCAA

ACACAGTGAACTGACCAAACAAACATGCATAGCCGCATAGGGGTGAACTTTTCAT

TTTTCAGCTCTATTTGACATAGCTATTGTAATGTTCTGTTATATGGTTACATATTTC

TAAATGAGTTCTTGGTTTGCAGGAGGTGCATGTGGGTATGGAAACTTGTACAGTC

AGGGATATGGAACTAATACAGCAGCTCTCAGCACTGCTCTATTCAACAATGGGTT

GAGTTGTGGGTCTTGTTATGAGATGAGATGCAACGATGACCCCAGATGGTGCCTC

CCTGGAACCATCACAGTTACTGCAACTAACTTCTGTCCCCCTAACCCTTCTTTGTC

GAATGACAACGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGATATGGCAGAG

CCTGCTTTCTTACAAATTGCACAATACCGCGCTGGAATTGTTCCAATAGCCTTTAG

AAGGTAATATTTACTATACAAGCTCAGTTCTCTTCAACCATGAATCCTATACTCAT

CAAAATCCACCTTTTGGATTCACTACCAATATCCTAGTTTTGGATTATATTTGTTA

TTCCTAGTAAAAATTGAAGTATTTACTTGGTTCAAGTGGACTCGTCAATTTTGAGG

AAGCTAACCAGTTCTTTTAATAACTTTTAGCTTAAATATTTTTTTTTTTTGGAAAA

ATGGCTTTAACTAACAATTGTTATTTATTTTTGCAGGGTTCCTTGTATGAAGAAAG

GAGGAATCCGATTTACAGTCAATGGCCACTCTTACTTTAACTTGGTCTTGATCACT

AATGTTGGAGGTGCTGGGGATGTCCATTCAGTGTCCATCAAGGGTTCCAAGACAG

GCTGGCAAGCAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAACTGGCAGAGTAACTCTTACC

TCAATGGTCAAAGCCTCTCCTTCCAAGTCACCACTAGCGATGGAAGAACGACCAC

TAGTTATGACGTCGCCCCAGCTGGCTGGGAATTTGGAAAAACATATCAAGGAGGC

CAATTCTAAATTTTTACCCCAAGAACTAGCCTCGCAATTCCAATTCTTGTATATCC

ATGATTCGTGTAACTTGTGTAAGAGATAGACTTATAGGGAAGCTCTAGTGATGGC

GTTGTCGTATGCAGAGGTGGCTAACTATCACCCGCTAAAACTACAAAAAACTGTG

AGATGGTAATTTTGTTTCTCACATTTTTATACCATATGTGAAACAACAGTGGAGG

GTTAAGGAAGTTTCAGAGATATGTCATTAAATGAATTTCAGTTATGATGCATACA

TGGG 

 


