IDENTIFICATION

Species: Brassica oleracea capitata
Locus: Bol037151

Gene Model: Bol037151
Description: BolEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata vl O

EXTERNAL RESOURCES
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family c 21 Expansin-like B1; Provisional 22-250 2.85e-149
SEQUENCES

Peptide

>BolEXLB-02

MKKSHVLLLLLVQVIVLLPLLCLSDDFVSSRATYYGSPDCKGNSRGACGYGEFGRDI
NDGEVSGVSSRLWKNGAGCGACYQVRCKIPPHCNEEGVYVVATDYGEGDGTDFIFS
PKAYGRMARPGTEFQLYSFGVVDVEYQRVPCRYGGYNLVYKIHEKSYNPHYLAVLI
LYVGGVNDILAVEFWQEDCKEWKRMRRVFGAVHDYQNPPRGTLSLRFLVYGSAGL
NWVESQNALPADWTAGGTYNTNILLT*

CDS (coding sequence)
>BolEXLB-02

ATGAAGAAGTCTCACGTTTTGCTTCTTCTGCTTGTTCAAGTCATTGTCCTCTTGCCT
CTTCTTTGTCTATCTGATGACTTTGTTAGCTCTAGAGCTACTTATTATGGCAGCCC
CGACTGCAAAGGAAATTCCCGAGGAGCATGTGGGTATGGAGAATTTGGAAGAGA
TATCAATGATGGTGAAGTAAGTGGTGTTTCATCTCGACTATGGAAAAATGGAGCT
GGCTGTGGTGCTTGTTACCAGGTGAGATGCAAAATACCTCCACACTGCAATGAGG
AAGGAGTATACGTAGTGGCTACGGACTATGGAGAAGGAGATGGTACGGACTTCA
TCTTTAGCCCTAAGGCGTACGGACGTATGGCTCGACCGGGCACAGAGTTTCAGCT
CTACTCTTTTGGTGTGGTTGACGTTGAGTACCAGAGGGTCCCTTGCCGGTACGGA
GGGTACAATCTGGTGTATAAGATCCATGAGAAAAGCTATAATCCTCATTATCTTG
CCGTCCTTATCTTGTACGTTGGTGGTGTCAACGACATCCTCGCCGTTGAATTCTGG
CAGGAGGACTGCAAAGAGTGGAAACGCATGAGAAGAGTGTTTGGAGCGGTTCAT
GATTATCAGAATCCACCAAGAGGCACTCTCTCTTTGAGGTTTTTAGTCTATGGAA
GCGCCGGTCTCAACTGGGTCGAATCCCAGAATGCTCTTCCAGCAGATTGGACCGC
CGGAGGCACCTACAACACCAATATTCTACTTACTTAA

Nucleotide
>BolEXLB-02

ATGAAGAAGTCTCACGTTTTGCTTCTTCTGCTTGTTCAAGTCATTGTCCTCTTGCCT
CTTCTTTGTCTATCTGATGACTTTGTTAGCTCTAGAGCTACTTATTATGGCAGCCC
CGACTGCAAAGGAAATTCCCGTACGTATTTGAATTATTTTCTTATGTATATATATT
TGAGTAAATTGATTATTTTATTTTTATAATATTATGAAGCATGATTGGAAAAGCTA
CATTAACAGAAACAACTCAAATAGTCAATATCATTATCAAGCTTAATAATTATTA




TTTCTTATGTAACATCTACCAAGTTTATCCAAACTCTTAATATATACTCCACATAT
GAATATTTTTTTAAAAGCCTAAAATATTTTAACTTAAATGCTTTTTTCATATTAGA
TGTCTCTTAAATGAAGGTTTAACCGGCTTTTGTTTTGGACCGGATCTGTATATGGT
TTATAGGAAGATGATGTCTTTGGGTCGAGTATGACATTACGTTTAATATATAGTTT
TTTCAAAACAATCTGCTGATAAAAAAATAAATATTTACTGATGAGAATATGAATA
TTATTTAGGAGGAGCATGTGGGTATGGAGAATTTGGAAGAGATATCAATGATGGT
GAAGTAAGTGGTGTTTCATCTCGACTATGGAAAAATGGAGCTGGCTGTGGTGCTT
GTTACCAGGTTTTCATATTTTATCTAATCTAATATTTCATCAACAACAGTATGCTA
TTGCTATATACATGTAATTAGACTATCATTACTAAACTAATATCATTAATTATTAA
TTATTAAAAAAGGTGAGATGCAAAATACCTCCACACTGCAATGAGGAAGGAGTA
TACGTAGTGGCTACGGACTATGGAGAAGGAGATGGTACGGACTTCATCTTTAGCC
CTAAGGCGTACGGACGTATGGCTCGACCGGGCACAGAGTTTCAGCTCTACTCTTT
TGGTGTGGTTGACGTTGAGTACCAGAGGGTCCCTTGCCGGTACGGAGGGTACAAT
CTGGTGTATAAGATCCATGAGAAAAGCTATAATCCTCATTATCTTGCCGTCCTTAT
CTTGTACGTTGGTGGTGTCAACGACATCCTCGCCGTTGAATTCTGGCAGGTAATTG
ATCACTTTTAACATAATATCTAGTTTTTGAGGATGTTTAGCGCTAGTTTCAACACT
TATTGAACTTTAACACTATGTATTCTGCAGACGCTCATCGTTAATACATGACCGGT
CCTAAAATATTGAGAAGCATAGACAATTTAGTAAAAGTTTTAATAATTTTTTTAA
AAAAATTTAGGAATCTATATTATTATCTATGAAGTGATTTTTTAGCATTTGAGCTC
TCCCGTTGACAGTTAAAGTAATTAATGTCAATGATACCATTAATGAATTTTTTAAT
ATATTTTATATAATTAAAAAAAATATTAATAATATTAAATATATATGTTATATTAG
ACAATTGATTATAAATTAATATAATAAAATGTCAAATAAAAACATATTTTAAGAA
ATAAGATAATTTTTATTTATATTGTGTTTTTACCTGGAAATAATGTTTTTAGTTGTA
AAAATTCAAAACTTAAGATATGAAAATTTATAGTTAAATATTAATCAAGTAAAAA
TTTTGTATAAAGATATTTTATAAAATATTTCTAATATGTGAGTATTTTTAAAGTTT
CAACACAAAACTAAACATATACATTTTGATGAAAATAATTGTCATATATAAATAT
TTGATGTTTGATTTGAAGTTTTTGAAAAAATAAAATGTACGTTAAATTATAATAA
GACATATATAACTAATAAGTATAAGATGATTATATCCGTATGTGCGAACAAAGTA
CCTGATTTATAAATATATATTAACTCTTAAAAATTTGGAGGTTCAAAGCATAGTTG
TATGCAAAAGAGTTTTGACGTTTTGTGAGTAGATTTGAACATGACTATATGATTC
AGGAGGACTGCAAAGAGTGGAAACGCATGAGAAGAGTGTTTGGAGCGGTTCATG
ATTATCAGAATCCACCAAGAGGCACTCTCTCTTTGAGGTTTTTAGTCTATGGAAGC
GCCGGTCTCAACTGGGTCGAATCCCAGAATGCTCTTCCAGCAGATTGGACCGCCG
GAGGCACCTACAACACCAATATTCTACTTACTTAA




